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SEQID 9981 

ATGGCAACATATAATGGTCAAGGTTTCATCCACGATCAGCTAGATTCAATTAGAAATCAAACGTTGAGACCAGACTATGTCTTAATGAGGGACGAT 
GGCTCTACTGATGATACTGTAAAGGTGGTTGAAGACTATATAAAAGAGCACCGTTTAGATGGTTGGTCAATAACTAGTAATGATAAAAATTTAGGT 
TGGCGTTTAAATTTTCGTCAATTACTTATTGATGTGTTAGCCTATGAGGTTGACTATGTCTTTTTTAGTGATCAAGATGACACATGGTATCATCAT 
AAAAATAAGATGCAAGTTGATATTATGGAAGAACGCCAAGATATAAACCTTCTTAGCGCCGATATTGATATCAAAAAGTTATCAGAAGAGGCTACT 
ATTCCCAATAATTTTAAGTTCAATGGTGAGGAAACAATTTCTAAGTATCCATTAGACTTTTCATATCATAACTATCGTCAAGGTTGGACTTTTTGT 
TTACGCAAGTCGTTTGTTGATCAAGTAATGACTTTTTACAGTGATAATTTAATTTTGTCACATGATAATCTTTTTGCAGGGGTATCTGGTGTCATT 
GGTTCAGGTTACAATTTAAACAGAAGTGTTGGTGAACATAAGCGACATGCTGAGAATGCAAGTGGGAATATCTTGAATATGAGCTCAAGTTACGAA 
AGGCATTTACAAGAACTGTATTTTGTTTTGAGTTACTATATCATCCTTGTACCATTTTTAGAAAAAAGTAGCTCTAGTCAATTAAGGGAAGCTAAA 
GCTTATCTGGATTTTAATCAGCAACGTTATAAAAATGCTCAAAATAAAGATTTTGTAGCAATACTTAAACAAATGATGACTAAAAAACGGTTCTAT 
GATAGCTTTTCAAATCGCATTCGTGACTTGGTGTTTTTATTAAAAGATATAAAAAGGAGT 

SEQ ID 9982 

MATYNGQGFIHDQLDSIRNQTLRPDYVLMRDDGSTDDTVKWEDYIKEHRLDGWSITSNDKNLGWRLNFRQLLIDVLAYEVDYVFFSDQDDTWYHH 
KNKMQVDIMEERQDINLLSADIDIKKLSEEATIPNNFKFNGEETISKYPLDFSYHNYRQGWTFCLRKSFVDQVMTFYSDNLILSHDNLFAGVSGVI 
GSGYNLNRSVGEHKRHAENASGNILNMSSSYERHLQELYFVIiSYYIILVPFLEKSSSSQLREAKAYLDFNQQRYKNAQNKDFVAILKQMMTKKRFY 
DSFSNRIRDLVFLLKDIKRS 

SEQ ID 9983 

ATGGTAAAGACAGCAGTTTTAATGGCGACATACAATGGCGAAATATTTATATCTGAACAACTTGATTCAATTCGCCAACAGACATTAAAACCAGAT 
TATGTATTATTGAGGGATGATTGTTCAACGGATGAAACAGTCAATGTCGTCAATAACTATATCGCAAAACATGAGTTAGAAGGCTGGAAAATTGTT 
AAAAACGACAAAAACTTAGGCTGGCGTTTAAATTTTCGTCAATTACTTATTGATGTGTTAGCCTATGAGGTTGACTATGTCTTTTTTAGTGATCAA 
GATGATATTTGGTATCTTGATAAAAACGAACGACAGTTTGCCATTATGTCAGATAAACCTCAAATTGAGGTTTTGAGTGCAGACGTTGATATCAAA 
ACGATGTCTACAGAAGCCAGTGTTCCACATTTTCTAACTTTTTCTTCTAGTGATAGAATCAGTCAGTATCCTAAAGTATATGATTATCAAACATTC 
CGTCCCGGATGGACCATTGCTATGAAGAGAGATTTTGCGCAAGCTATCGCTGATAATTGGACTTTTGGAGCTAATATTTCGCACGATAATCTTATC 
GAGACAACTGCCAGTATTATTGGAAATGGTTATAACCTTAACGAAAGCGTAGGAGTTCATATTCGATATGGAGGAAACGCAAGTGGTAATAGCAAA 
TTTGTTTTGAATTGGAAGTCGCCTAAAACACAACATATCACAGGATTAAAAACATTTGTTGATTTTTACGAAACCATGCAGAAGGTTGTCAACAAA 
TATCAAAATGATGTCGCTTTAAATCAACGCTTAGCCTTTGAAAAAGAAAGATTGGAAGCTTCTAAATTGTCATTAATTCATAATAGTGCTTTTGTG 
ATTAAAAATTGGCGACTCTATAACTCTAATAGTGGACGTATGAGAGATTTATTATTTGCGTTTAAAAAG 

SEQ ID 9984 

MVKTAVLMATYNGEIFISEQLDSIRQQTLKPDYVLLRDDCSTDETVNWNNYIAKHELEGWKIVKNDKNLGWRLNFRQLLIDVLAYEVDYVFFSDQ 
DDIWYLDKNERQFAIMSDKPQIEVLSADVDIKTMSTEASVPHFLTFSSSDRISQYPKVYDYQTFRPGWTIAMKRDFAQAIADNWTFGANISHDNLI 
ETTASIIGNGYNLNESVGVHIRYGGNASGNSKFVLNWKSPKTQHITGLKTFVDFYETMQKWNKYQNDVALNQRLAFEKERLEASKLSLIHNSAFV 
IKNWRLYNSNSGRMRDLLFAFKK 

SEQ ID 9985 

ATGATTAAATTTAGTAATAAAATTGTACAAGAAGATTTAGCACTTATTAGTAACCAAAATTATATTAATTGGGAAAGAATTGCTAATAAAGGCGTT 
TTAATAAGTGGTTCTAATAGTATGTTAGCGAGTTATATGGTATTTTTACTAGCCTATCTCAATGAGACAAGAAATTACCAAACGCAAATTATTGCG 
ACAGCTAGAAACATTGAAAAAGCCCGTGATAAATTTTCAGATTTAGTTGGGAAAGATTATTTCACCTTAATTCCTTATGATGTAGAAGAACGCCTA 
GAGTATGATGGAAAAGTGGATTACATTATCCATGCAGCAAGCAATGCTAGTCCAACTGCTATTTTGAGTAATCCTGTTAGCATCATAAAAGCTAAT 
ACAATTGGTACATTGAATTTATTAGACTTTGCAAAGGAAAAAACaATTGAAAACTTCTTGTTCTTATCAACGCGTGAAGTATATGGAACATCTATT 
AAAGAAGTGATTGATGAAGAAGCTTATGGTGGATTTGATATTTTAGCTACTAGAGCTTGTTACCCAGAAAGCAAACGTATGGCTGAAACTCTACTG 
CAAAGTTACTATGATCAATATAAGGTACCCTTTACTATTGCTCGTATTGCACATTCATTTGGTCCTGGTATGGAGCTTGGTAACGATGGTCGTATT 
ATGAATGATCTTTTATCGAATGTCATTGATGGCAAAGATATCGTTTTAAAAAGTAGTGGTACAGCAGAGCGTGCTTTCTGTTATTTAGCAGATGCT 
GTATCAGGGTTATTTACTATTTTATTAAATGGTGAAGTTGGTCAAGCTTACAATGTAGCAAATGAAGATCAACCCATTATGATTAAGGATTTGGCA 
CAAAAGTTAGTTGATCTCTTTTCTGATAAAAATATTTCAGTAGTATTCGATATTCCTAAAACTATGAGTGCAGGTTATAGCAAAATGGGGAGAACA 
CGTCTCACTATGGCCAAATTAGAAGCGTTGGGATGGAAGCGAGAAGTTTCTCTTGAATCTGGAATATTAAAAACAGTACAAGCATTTGAGGAG 

SEQ ID 9986 

MIKFSNKIVQEDLALISNQNYINWERIANKGVLISGSNSMLASYMVFLLAYLNETRNYQTQIIATARNIEKARDKFSDLVGKDYFTLIPYDVEERL 
EYDGKVDYIIHAASNASPTAILSNPVSIIKANTIGTLNLLDFAKEKTIENFLFLSTREVYGTSIKEVIDEEAYGGFDILATRACYPESKRMAETLL 
QSYYDQYKVPFTIARIAHSFGPGMELGNDGRIMNDLLSNVIDGKDIVLKSSGTAERAFCYLADAVSGLFTILLNGEVGQAYNVANEDQPIMIKDLA 
QKLVDLFSDKNISWFDIPKTMSAGYSKMGRTRLTMAKLEALGWKREVSLESGILKTVQAFEE 

SEQ ID 9987 

ATGAATATTGGAGTTATTTTTGCAGGTGGTGTTGGTCGTCGCATGAATACCAAAGGTAAACCAAAGCAATTCCTAGAAGTGCATGGTAAACCCATT 
ATTGTACACACAATTGATATTTTCCAAAATACAGAAGCTATTGATGCTGTAGTAGTTGTCTGTGTATCAGACTGGCTAGATTATATGAATAATCTG 
GTAGAGCGTTTCAACCTTACGAAAGTAAAAGCAGTTGTTGCAGGTGGAGAAACTGGCCAAATGTCAATTTTTAAGGGGCTTGAAGCCGCTGAACAG 
CTGGCTACAGATGATGCCGTTGTTTTAATTCATGACGGAGTACGTCCATTGATTAATGAAGAAGTTATTAATGCTAATATACAGTCAGTAAAAGAA 
ACAGGAAGTGCGGTAACTTCAGTTCGTGCTAAAGAGACAGTTGTTCTAGTCAATGATTCTTCTAAAATATCTGAAGTTGTTGATCGTACTCGTTCC 
TTCATTGCTAAAGCGCCACAAAGTTTTTATCTATCAGATATCCTTTCTGTTGAACGTGATGCCATTAGCAAAGGGATTACTGATGCAATTGATTCT 
AGTACTTTGATGGGTATGTACAATCGTGAACTCACTATTGTTGAGGGACCATATGAAAATATCAAGATAACAACACCAGATGATTTTTATATGTTT 
AAAGCTTTGTATGATGCTAGAGAAAATGAACAAATTTATGGGATG 

SEQ ID 9988 

MNIGVIFAGGVGRRMNTKGKPKQFLEVHGKPIIVHTIDIFQNTEAIDAVWVCVSDWLDYMNNLVERFNLTKVKAWAGGETGQMSIFKGLEAAEQ 
LATDDAWLIHDGVRPLINEEVINANIQSVKETGSAVTSVRAKETVVLVNDSSKISEVVDRTRSFIAKAPQSFYLSDILSVERDAISKGITDAIDS 
STLMGMYNRELTIVEGPYENIKITTPDDFYMFKALYDARENEQIYGM 

SEQ ID 9989 

ATGTTAGCTTATATTGATAAAGTTGCGCGTGATAATAAAATTGAATATTCTTTAGGCGGAGGCAGCCTACTGGGAGCAATGAGACATAAAGGATTC 
ATTCCATGGGATGACGATATTGATTTGATGCTAGAAAGAAGCCAGTATGAGCGTTTGATGAAAGCATTAGCTGATGCTAATAATAGCGATTTTAAA 
TTGCTACATCATTCTGTTGAAAAAAATCTATGGCCATTTGCCAAGCTGTATCACACAAAGTCAATGTACTTAAGTAAAACAGATAGAATTCATCCT 
TGGACAGGGATTTTTATTGATATCTTCCCACTTGACCGATTACCAGAGAGTGCAGAAGAACGTCAAAGATTCTTTAAAAAAGTTCACTCTGCTGCT 
GCAAATTTGATGTGTACGACTTACCCCAATTTTGCTAGCGGTTCCCGAAAGCTTTATGCAAATGCAAGGCTAATTTTGGGGCTACCCCGATTCATC 
GCTTATCACGGCCAAGCTAAAAAACGTGCTGAAATTGTTGATCAAGTGATGGAAACATATAATAATCAAGAGGTTCCTTACATGGGTTATACCGAT 
TCAAGATATCGCTTGAAAGAATATTTTCCAAGAGAAATTTTTTCTGAGTATGAAGATGTTATGTTTGAAAACATTAAAACCCGAAAAATTAAAAA.T 
GAGCATGCTTATCTGAATCAATTATATGGGGGTAGTTATATGGAATTACCTCCAGAAAGTAAGAGAGAAAGTCATAGTTATTACACTTGGTACTGG 
AAAGAAGGT 

SEQ ID 9990 
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MLAYIDKVARDNKIEYSLGGGSLLGAMRHKGFIPWDDDIDLMLERSQyERLMKALADANNSDFKLLHHSVEKNLWPFAKLYHTKSMYLSKTDRIHP 
WTGIFIDIFPLDRLPESAEERQRFFKKVHSAAANLMCTTYPNFASGSRKLYANARLILGLPRFIAYHGQAKKRAEIVDQVMETYNNQEVPYMGYTD 
SRYRLKEYFPREIFSEYEDVMFENIKTRKIKNEHAYLNQLYGGSYMELPPESKRESHSYYTWYWKEG 

SEQID 9991 

ATGAAAAAAATTTTACTAGTGATACCTGCTTATAATGAAGAAGGTAGTATTGCAAAGACAGTCCAGACTATTGTAGATTTTAAGGCGTCTCGCTCA 
CTACCTTTTGAGCTGGATTATATTGTTATTAACGATGGGTCAACCGATGGTACTCCAGAGTTATTAGATAGATTGGGTTTAAATCATATTGACCTT 
GTTCAAAATCTAGGTATTGGTGGCTGTGTGCAGACAGGATACTTATACGCTAATCGTAATCATTACGATGTTGCCGTTCAATTTGATGGTGATGGT 
CAACATGATATTAGAAGCATTGAAGATGTTGTTATGCCAATCTTAAATGACGAAGCAGATTTTGTTATTGGTTCTCGCTTTGTTGATAAAAAACAT 
CAAAATTTTCAATCGACAGCAATGAGGCGTCTTGGCATAAATTTAATATCTGCTGCTATAAAATTAACGACGGGACACAAAGTCTATGATACAACA 
AGTGGTTATAGGGCAGCCAACGCGGCGCTAATAGCTTATTTATCGTGTCATTATCCAGTACAATACCCAGAGCCTGAATCAACTGCTCGGATTTTG 
AAAAAAGGCTATCGTTTGAAGGAAGTCACAGCTAATATGTTTGAACGTGAGGCAGGTACTTCAAGTATAAGTTCCCTAAAATCGATTTTTTATATG 
ACGGATGTTTTAACATCAATTATTATTGCAGGGTTTATTAAGGAGGATGATAAA 

SEQ ID 9992 

MKKILLVIPAYNEEGSIAKTVQTIVDFKASRSLPFELDYIVINDGSTDGTPELLDRLGLNHIDLVQNLGIGGCVQTGYLYANRNHYDVAVQFDGDG 
QHDIRSIEDWMPILNDEADFVIGSRFVDKKHQNFQSTAMRRLGINLISAAIKLTTGHKVYDTTSGYRAANAALIAYLSCHYPVQYPEPESTARIL 
KKGYRLKEVTANMFEREAGTS S I SSLKS I FYMTDVLTS 1 1 IAGFIKEDDK 

SEQ ID 9993 

ATGCAAGATGTTTTCATTATAGGAAGTAGAGGGTTGCCAGCTCGTTACGGTGGTTTTGAAACTTTTGTTTCAGAATTGATTAATCATCAAAAAAGT 
TTCGACATAAAATACCATGTTGCATGCCTTAGTGATAAAGAACATCATACTCATTTTAACTTTGCTGACGCTGATTGTTTTACTATAAATCCTCCC 
CAATTAGGGCCAGCACGTGTGATTGCTTATGATATTATGGCCATTAATTATGCCCTTGACTTGGTTAAGACACATGATTTAAAAGAGCCTATTTTT 
TATATTTTAGGAAATACAATTGGTGCCTTTATTTGGCATTTTGCCAATAAAATACATAAAGTCGGTGGCTTATTGTATGTTAATCCGGATGGTTTA 
GAGTGGAAGCGATCAAAGTGGTCTCGTCCCACACAGCGTTATTTAAAATACGCCGAAAAATGTATGACTAAAAATGCAGACCTAATTATTTCTGAT 
AATATTGGTATTGAAAATTACATTCAATCTACCTACTCTAATGTGAAGACAAGGTTCATTGCTTACGGTACAGAGATTAATTCTAGGAAATTATCG 
TCAGATGATCCACGTGTCAAACAGTTGTTTAAAAAATGGAATATTAAGTCTAAGGGTTACTATCTAATCGTTGGTCGATTTGTCCCTGAAAACAAT 
TATGAAACGGCTATTAGGGAGTTCATGGCTTCAGATACTAAGCGTGATTTAGTTATTATCTGTAACCATCAAAATAACCCCTACTTTGAAAAGTTG 
TCCTTAAAGACAAACCTTCAACAAGATAAAAGAGTTAAGTTTGTAGGTACGCTCTATGAAAAAGATCTGCTGGATTATGTTCGTCAACAAGCCTTT 
GCTTATATTCATGGGCATGAAGTTGGCGGTACTAATCCAGGACTGCTTGAGGCTTTAGCTAATACTGATTTGAATCTTGTTCTAGATGTTGATTTC 
AACAAATCAGTAGCAGGTCTCTCAAGTTTTTACTGGGCTAAAAAAGAGGGGGATTTAGCTAAGCTTATTAACGATAGTGATCAACAACAGGATTTA 
TCTACTTACGGTGATCGAGCAAAAGCCATTATTCAAGAAAACTATACTTGGAAAAAAATTGTTGAAGAATATGAGGATTTGTTTTTAAATGAAAGT 

SEQ ID 9994 

MQDVFIIGSRGLPARYGGFETFVSELINHQKSFDIKYHVACLSDKEHHTHFNFADADCFTINPPQLGPARVIAYDIMAINYALDLVKTHDLKEPIF 
YILGWTIGAFIWHFANKIHKVGGLLYVNPDGLEWKRSKWSRPTQRYLKYAEKCMTKNADLIISDNIGIENYIQSTYSNVKTRFIAYGTEINSRKLS 
SDDPRVKQLFKKWNIKSKGYYLIVGRFVPENNYETAIREFMASDTKRDLVIICNHQNNPYFEKLSLKTNLQQDKRVKFVGTLYEKDLLDYVRQQAF 
AYIHGHEVGGTNPGLLEALANTDLNLVLDVDFNKSVAGLSSFYWAKKEGDLAKLINDSDQQQDLSTYGDRAKAIIQENYTWKKIVEEYEDLFLNES 

SEQ ID 9995 

ATGATTAAAGAACTAAAAGAATTTTTATTTAAGGGTAATGTTTTAGACCTTGCTGTTGCTGTTATTTTAGGTGCAGCTTTTAATGCTATCATCACT 
TCACTTGTTAAAGACGTTATTACACCGCTTATCCTTAATCCTGTATTAAAAGCTGCTGGCGTTTCAAATATCGCACAGCTTTCATGGAATGGTGTT 
GCTTACGGTAATTTCTTAAGTGCAGTTATTAATTTCTTAATCGTTGGTACTACTTTATTCTTCATCGTTAAAGCTGCTAACAAGGTTATGGCTAAG 
AAACCTGCTGAAGAAGAAATTATTGAAGTTGTTGAACCAACACAAGAGCAATTACTTGCTGAAATCCGCGACTTACTCGCTAACAAA 

SEQ ID 9996 

MIKELKEFLFKGNVLDLAVAVILGAAFNAIITSLVKDVITPLILNPVLKAAGVSNIAQLSWNGVAYGNFLSAVINFLIVGTTLFFIVKAANKVMAK 
KPAEEE 1 1 E WEPTQEQLLAE I RDLLANK 

SEQ ID 9997 

GTGTTTTTACTATTATGTATTTTATCGATGTGGCTCATGATTTTTGGGGTTGCATTCTATTACTTTGGGTCGCTACATCAATCATTGACTTCAAGG 
ATTATTTATCAGTTTGTACTTACTGTTTTGCTAACGACAACAGCTTGGTTCATGGGTGCCTATTTTTTAGCATTTGAAGGTCATTTTAAAACTGTC 
TTTCAATTCCAAGAAGCAGATGGTAAACAAATTGTAAATTGTTTATTTCAACTTTGTTTCGCCCTTTACGCAGTAGTAATGCTTATTGGGTCAATT 
ATTGATAGAGTTCAGACGAAGCGACTTTTATTAGCTGTTGTTTCTTGGCTTTTCTTGGTGTATACGCCCTTAGCTTATTTAATTTGGAATTCAGAG 
GGTGTTTTTGCAAAGATGGGAGTACTTGATTTTTCAGGCGGAATGATCGTTCATTTATCTGCAGGGCTTTCTTCGTATATTTTAGCTCATGTTATT 
GGCAAGAGTGAACATCAGCACAATAAGGTTAAAAATGATAGTCTCTTTTTAGGAATGATACTTATTACATTTGGTTGGTTTGGATTTAATATGGGT 
CCAGTTGGTGAGTGGAATTCACAAGCCATTATGATACTTTTAAATACTATATTTGCTATTATAGGTGGTGGTTTGGCGTGGACATTGGCTGCTAAG 
TGGAATGGTGAGGAAGAGAAAACAGGAAGCTTATTGAATGGCATTATTGTTGGTCTTGTGACGAGTACAGCAGGAGTTGGGTATCTCTTAACTTGG 
CAATTATTAGCTGTAACATTCTTTGCATCCCTCTTCACCTACTTTGTAACGGATTACGTTGCGAAAGCTTTTGCCATTGATGATGTCGTTTCCTCC 
TTTGGAATGAATGGTATTGGGGGATTGTTGGGAAGTTTAGGAGTTGGTCTCTTTAAATTATCACATATGCCAGTTCAACTGTTAGCATTAGCTACC 
ACAATTCTTTTGTCAATTATAATGACCTATATCATATCTAAAGCGATTTTTAGAAAA 

SEQ ID 9998 

MFLLLCILSMWLMIFGVAFYYFGSLHQSLTSRIIYQFVLTVLLTTTAWFMGAYFLAFEGHFKTVFQFQEADGKQIVNCBFQLCFALYAWMLIGSI 
IDRVQTKRLLLAWSWLFLVYTPLAYLIWNSEGVFAKMGVLDFSGGMIVHLSAGLSSYILAHVIGKSEHQHNKVKNDSLFLGMILITFGWFGFNMG 
PVGEWNSQAIMILLNTIFAIIGGGLAWTLAAKWNGEEEKTGSLLNGIIVGLVTSTAGVGYLLTWQLLAVTFFASLFTYFVTDYVAKAFAIDDWSS 
FGMNGIGGLLGSLGVGLFKLSHMPVQLLALATTILLSIIMTYIISKAIFRK 

SEQ ID 9999 

ATGGAAAAAAATACTTGGAAAAAATTACTTGTTAGTACTGCTGCTCTTTCAGTAGTTGCAGGAGGAGCAATTGCTGCTACTCACTCTAACTCAGTT 
GATGCTGCTTCAAAAACAACTATCAAACTTTGGGTCCCAACAGATTCAAAAGCGTCTTATAAAGCAATTGTTAAAAAATTCGAGAAGGAAAACAAA 
GGCGTTACTGTAAAAATGATTGAGTCTAATGACTCCAAAGCTCAAGAAAACGTAAAAAAAGACCCAAGCAAGGCAGCCGATGTATTCTCACTTCCA 
CATGACCAACTTGGTCAATTAGTAGAATCTGGTGTTATCCAAGAAATTCCAGAGCAATACTCAAAAGAAATTGCTAAAAACGACACTAAACAATCA 
CTTACTGGTGCACAATATAAAGGGAAAACTTATGCATTCCCATTTGGTATTGAATCTCAAGTTCTTTATTATAATAAAACAAAGTTAACTGCTGAC 
GACGTTAAATCATACGAAACAATTACAAGCAAAGGGAAATTCGGTCAACAGCTTAAAGCAGCTAACTCATATGTAACAGGTCCTCTTTTCCTTTCT 
GTAGGCGACACTTTATTTGGTAAATCTGGTGAAGATGCTAAAGGCACTAACTGGGGTAATGAAGCAGGTGTTTCTGTCCTTAAATGGATTGCAGAT 
CAAAAGAAAAATGATGGTTTTGTCAACTTGACAGCTGAAAATACAATGTCTAAATTTGGCGATGGTTCTGTTCATGCTTTTGAAAGTGGACCATGG 
GATTACGACGCTGCTAAAAAAGCTGTCGGTGAAGATAAAATCGGTGTTGCTGTTTACCCAACAATGAAAATCGGTGACAAAGAAGTTCAACAAAAA 
GCATTCTTGGGCGTTAAACTTTATGCCGTTAACCAAGCACCTGCTGGTTCAAACACTAAACGAATCTCAGCTAGCTACAAACTCGCTGCATATCTA 
ACTAATGCTGAAAGTCAAAAAATTCAATTCGAAAAACGTCATATCGTTCCTGCTAACTCATCAATTCAATCTTCTGATAGCGTCCAAAAAGATGAA 
CTTGCAAAAGCAGTTATCGAAATGGGTAGCTCAGATAAATATACAACGGTTATGCCTAAGTTGAGTCAAATGTCAACCTTCTGGACAGAAAGTGCT 
GCTATTCTTAGCGATACTTACAGTGGTAAAATCAAATCTAGCGATTACCTTAAACGTCTAAAACAATTCGATAAAGACATCGCTAAAACAAAA 

SEQ ID 10000 
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MEKNTWKKLLVSTAALSWAGGAIAATHSNSVDAASKTTIKLWVPTDSKASYKAIVKKFEKENKGVTVKMIESNDSKAQENVKKDPSKAADVFSLP 
HDQLGQLVESGVIQEIPEQYSKEIAKNDTKQSBTGAQYKGKTYAFPFGIESQVLYYNKTKLTADDVKSYETITSKGKFGQQLKAANSYVTGPLFLS 
VGDTLFGKSGEDAKGTNWGNEAGVSVLKWIADQKKNDGFVNLTAENTMSKFGDGSVHAFESGPWDYDAAKJCAVGEDKIGVAVYPTMKIGDKEVQQK 
AFLGVKLYAWQAPAGSNTKRISASYKLAAYLTNAESQKIQFEKRHIVPANSSIQSSDSVQKDELAKAVIEMGSSDKYTTVMPKLSQMSTFWTESA 
AILSDTYSGKIKSSDYLKRLKQFDKDIAKTK 

SEQ ID 10001 

ATGGAATGGCTCTTTATTAAACCAGATCAAATTTCTGACTTTGTAACTACAGAAAATAATTATCTTACATCGTCAAAGTTATTGCAAAAACTACCT 
CGAAAAATATCTGCTCTTTTGTTGACAGAGCAAACTTATGGACCAGAGTTATCTAGTTTATCGTCATTCTTTGAGGTTTATGAAGTATTTTATCCT 
AAAGATAAACATGCTACGGGGATAACAGAAGAGTTTTTACGCTCGAAAATGGCCCAACGATATGATAGTAGCTCTCCAGATCAGCTAATTCGTCAA 
TTTTATAAAGGGCTTTTTATAGGACAATACGGAGAGAAACTTCAAGTTTCACAAATACAAATTAGAAATGATTTTGAAGGTGTAGTAAACTATCAG 
GGAAATAACTATCTTGAATTAGAAGGGCAATTTGGTGAGAACTATAGTTTTTTGCTTAATTTTGCTTACAATATTCCATTTTCATCGGATTTTTAT 
AATGAGTTATTTTTAGAACACATTATAGAGGGTGATATAGATATTCGATTGGTTATCTCGTTGATTGTTGATGGTTCTGTTGATGATATTGCTAAA 
GAGTGGTACTTTGAGAAGGAAGACCTAAATCAACTTATTTCTTTAGAGTCCGATATTAGTGGTAGCCTTGCAGTTAAACTTTTTGCTAAGGGAAAG 
GGTATCGTTAAGTTAGGTCCATTGCACCGTCGTAATGGTAGAGGAGGATTGGGCACATTTCTACTAGGAGGAGAACGTCACATAGATGCTATAGGT 
CATGAATTTATGACTTATTTTGATCCAGTAGATTTCAAACCACCTCTAACTGTTTATTTTTCGGGATTTCGTTCAGCTGAAGGCTTTGAGGGATTC 
TGGATGATGAAGAGTATGAAGACTCCATTCATGTTAATTTGTGATCCACGATTACAAGGTGGTGCCTTTTATATAGGAAGCAAAGAATATGAACAA 
AAAATAGTTGATGCTATTCAAGAAAAACTGGCCTTTTTAAATTTTAGTTCTGATCAGTTAATTTTATCCGGACTTTCAATGGGGACTTATGGTGCT 
ACTTACCATGGTGCTAAGCTAAATCCTCATGCTATTATTATTGGTAAACCAATATTTAATTTAGGAACAGTTGCTCAACGTGAAAGATTAGAGAGA 
CCAGATGGATTTGCTACTTCATTAGATATTCAACTACTCAATCAAGGTGACTTGACCAGTTCCTCTTCTGAGAAGTTAAATAACTATTTTTGGAAA 
TCTATAGAAGAAGGAGATTTTTCAAATACGACTTTTGCCTTAGCCTATATGAAAAACGATGACTATGATGCGACTGCCTTTTCTGATTTATTGCAA 
TATTTTAGAGGAAAGAAGCATAAGATATTAGGCAGAGGTTGGGATGGCCGACATGGTGATTGTTCTGCAGAAGTTGGTGCATGGTTTACAAGTCAG 
TATAGGCGAATGCTATCTAATGATTTTGGAAGGAAAGAAGAA 

SEQ ID 10002 

MEWLFIKPDQISDFVTTENNYLTSSKLLQKLPRKISALLLTEQTYGPELSSLSSFFEVYEVFYPKDKHATGITEEFLRSKMAQRYDSSSPDQLIRQ 
FYKGLFIGQYGEKLQVSQIQIRNDFEGWNYQGNNYLELEGQFGENYSFLLNFAYNIPFSSDFYNELFLEHIIEGDIDIRLVISLIVDGSVDDIAK 
EWYFEKEDLNQLISLESDISGSLAVKLFAKGKGIVKLGPLHRRNGRGGLGTFLLGGERHIDAIGHEFMTYFDPVDFKPPLTVYFSGFRSAEGFEGF 
WMMKSMKTPFMLICDPRLQGGAFYIGSKEYEQKIVDAIQEKLAFLNFSSDQLILSGLSMGTYGATYHGAKLNPHAIIIGKPIFNLGTVAQRERLER 
PDGFATSLDIQLLNQGDLTSSSSEKLNNYFWKSIEEGDFSNTTFALAYMKNDDYDATAFSDLLQYFRGKKHKILGRGWDGRHGDCSAEVGAWFTSQ 
YRRMLSNDFGRKEE 

SEQ ID 10003 

ATGCGAGTACATATTACAAGTATATATGGGCAGTCACCGCGTAGCATTGCCCTTATATCACAAAAACTAGTTAAGGATGTCGGACGTCAACTTGGT 
TATGATGAAATGGGAATCTACTTTTATAATGATCATGCTGAAACGCATGGTGAAAGAAGTACTAGGATGGATGGTATCATTGCGGGATTAGGCAGA 
GGGGATATTGTTGTTTTTCAAGTACCTACATGGAATTCAACAGAATTTGATGAACTTTTTCTAGATAAATTACAGGCATACGGTGCTAGAATTATA 
ACTTTTGTACATGATATTGTTCCCTTAATGTTTGAGTCTAATTTTTATTTATTAGATAGAGrAATTGACATGTATAATCGTTCGGATGTTGTTATT 
CTACCTACAAAAGCGATGCATGATTATCTAATTGAAAAAGGGATGACTACCTCTAAAGTTCTTTATCAAGAAGTATGGGATCATCCAGTTAATATA 
GACCTCCCTCGTCCAGAATGTCAAAAAGTCCTTAGTTTTGCAGGCGATATTCAACGCTTTCCCTTTGTCAATGACTGGAAGGAAAATATCCCGCTC 
ATCTATTATGGAGACGGAAGCAGACTCAATTCTGAGGCAAATGTTCATGCTCAGGGATGGAAAGATGATGTAGAATTGATGCTAAGTCTTTCTAAG 
CGGGGAGGATTTGGCCTGTGTTGGAGTGAAGATAGAGAGGAGTTAGTCGAGCGTCGTTATTCGAGGATGAATGCCTCGTATAAATTATCTACTTTC 
TTGGCTGCTGGACTTCCAATTATTGCTAACCATGATATTTCAAGTAGAGACTTTATCAAACAACACGGATTAGGATTTACAGTTGAAACGCTAGAA 
GAAGCTGTTGAAAAAATTAATAATATGGAAAAAGAGACTTATGACAGCTATGTGGAAAATGTTGAGAAGATAGCAACTCTCTTGCGAAATGGTTAT 
ATCACTAAAAAATTGTTGATAGATGCTGTGCATATGCTTTATAGA 

SEQ ID 10004 

MRVHITSIYGQSPRSIALISQKLVKDVGRQLGYDEMGIYFYNDHAETHGERSTRMDGIIAGLGRGDIWFQVPTWNSTEFDELFLDKLQAYGARII 
TFVHDIVPLMFESNFYLLDRVIDMYNRSDWILPTKAMHDYLIEKGMTTSKVLYQEVWDHPVNIDLPRPECQKVLSFAGDIQRFPFVNDWKENIPL 
IYYGDGSRLNSEANVHAQGWKDDVELMLSLSKRGGFGLCWSEDREELVERRYSRMNASYKLSTFLAAGLPIIANHDISSRDFIKQHGLGFTVETLE 
EAVEKINNMEKETYDSYVENVEKIATLLRNGYITKKLLIDAVHMLYR 

SEQ ID 10005 

ATGATAGAAAATTTTTTAGAAAAAAATATTCTTAATAAAGTTAAATTACTTACTTTATGTTATGATACCCCCTCACTATCCTTAGATACCGCCTGT 
AACCGACTCCACTTATCACCAGTTGAGCTTAAAAACTATTGTCATAAATTAAATGTTTTATTTGGTCATAAACTTTCTATCCATATCCAAAAAAAA 
CGGATTTTATGTAAGCTAAATAAACTTACTCAGGAAGATGCCTTAAAAATAGTTTATAATGAGTCAAACACTTTACAACTTCTTAAATTTTTAATT 
GATGACTCGTCTGATAAAAAATCTCTAGTAGCTTTTGGAAATGATCTCTTCTTATCTCGTTCTTCTGTCTATCGTCTGCGAGAAAATTTAATTCCT 
TTAATTAAAGATTTAGGATTATCTTTATCTAAAAATACCATTGTAGGTGACGAATATCGCATTAGATATCTCATCGCATACCTCACTACTAAATTT 
GGTATTAAAATTTACGATCTGTCTGCTCTAGATATTAAGATTATTCGACAATTTTTATTTGAGAGTGGTACTAATATAAGACCTACTACGCACCTT 
TCTGATATCTTTGTTTTTTTTGATACGCTTTTCATTTTAACC 

SEQ ID 10006 

MIENFLEKNILNKVKLLTLCYDTPSLSLDTACNRLHLSPVELKNYCHKLNVLFGHKLSIHIQKKRILCKLlilKLTQEDALKIVYNESNTLQLLKFLI 
DDSSDKKSLVAFGNDLFLSRSSVYRLRENLIPLIKDLGLSI.SKNTIVGDEYRIRYLIAYLTTKFGIKIYDLSALDIKIIRQFLFESGTNIRPTTHL 
SDIFVFFDTLFILT 

SEQ ID 10007 

ATGGAAACATATACTTTATCGAATACTCTTAACATTCCTAAAATTGGTTTTGGGACATGGCAACTAACTGAAGGTGAAGAAGCTTATAAGGCAGTG 
ACTCATGCTTTAAAAGTTGGTTATACTCATATTGATACTGCTCAGATTTATGGTAATGAACATAGTGTTGGACGTGCTATAAGAGACAGTGGTTTG 
GCAAGAGAAAGTATCTTTTTGACAACTAAGATTTGGAATGACAAACATGACTATCATTTAGCCAAAGCTTCTATTGATGAATCTCTGCAGAAATTA 
GGTGTTGATTATATTGATCTTCTTTTGATTCATTGGCCAAATCCAAAAGCTCTTCGTGAAAATGATGCGTGGAAAGCTGGGAATGCAGGCACTTGG 
AAAGCGATGGAAGAAGCTTATAAAGAAGGAAAGGTAAAAGCTATTGGTGTTTCGAATTTCATGAAACATCACTTAGAGGCTTTATTTGAAACTGCC 
GAAATAAAACCTATGGTTAATCAAATTATCCTAGCACCAGGTTGTGCTCAAGAGGATTTGGTTCGCTTCTGTAAAGGAAATGATATCTTATTAGAA 
GCTTACAGTCCATTTGGAACAGGTGCTATTTTTGAAAATGAATCTATAAAAGCTATTGCTGAAAAATATGGTAAATCAGTTGCGCAAGTAGCTCTT 
CGCTGGTCACTTGATAATGGCTTTTTACCATTACCTAAGTCAGCGACTCCCAAAAATATTGAAGCAAACCTTGATATTTTTGATTTTCAATTAAAC 
GAAGATGATATTGCTACCTTAATACAACTAGATTCAGGTATTAAACCCAAAGATCCAGATAATGTCTCATTT 

SEQ ID 10008 

METYTLSNTLNIPKIGFGTWQLTEGEEAYKAVTHALKVGYTHIDTAQIYGNEHSVGRAIRDSGLARESIFLTTKIWNDKHDYHLAKASIDESLQKL 
GVDYIDLLLIHWPNPKALRENDAWKAGNAGTWKAMEEAYKEGKVKAIGVSNFMKHHLEALFETAEIKPMVNQIIBAPGCAQEDLVRFCKGNDILLE 
AYSPFGTGAIFENESIKAIAEKYGKSVAQVALRWSLDNGFLPLPKSATPKNIEANLDIFDFQLNEDDIATLIQLDSGIKPKDPDNVSF 

SEQ ID 10009 

ATGACAAAAGAAGATATCAAAAAACAAGTTCGAAGAGCTTTTGATTTTCGTATGGCGATTCGTGTTTATAATAATAATGATATTCCTAAAGAAGAT 
ATGGAGTATATTTTAGATACTGCTTGGTTGAGTCCTTCTTCAGTCGGTTTAGAAGGCTGGCGATTTTTGGTACTAGATAGACAAACAATTGCAAAA 
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TTTCGAGATAAACTTAAGGAAGTTGCTTGGGGAGCACAATATCAACTAGATACTGCTAGTCACTTTGTTTTACTACTAGCTGAAAAAGGTGCTTAT 
TATAACGCTGATAGCATGATTAACAGTCTCATTCGACGTGGTCTAGGTGATCCAGCTGCCCTTGAGAGTAGGATACCTCTCTACAAATCCTTCCAA 
GAAAACGATATGAAAATTGATTCTGAACGTTCTCTTTGGGATTGGACAGCAAAACAAACTTATATCGCACTCGGTAATATGATGACGGCTGCTGCT 
ATGATCGGCGTAGATTCATGCCCAATTGAAGGATTTGACTATGAAAAGGTCAATAATATCCTTAGTAAAGAAGGATTAATAGACGATAAGAAAGAA 
GCTATTTCTTGTATGGTTTCATTTGGTTATCGTTTGCGTGAACCTAAACATTCCCGTGCTAGGAAAGAACGCCAAGAAGTCATTACTTGGGTTGAG 

SEQ ID 10010 

MTKEDIKKQVRRAFDFRMAIRVYHNNDIPKEDMEYILDTAWLSPSSVGLEGWRFLVLDRQTIAKFRDKLKEVAWGAQYQLDTASHFVLLLAEKGAY 
YNADSMINSLIRRGLGDPAALESRIPLYKSFQENDMKIDSERSLWDWTAKQTYIALGNMMTAAAMIGVDSCPIEGFDYEKWNILSKEGLIDDKKE 
AISCMVSFGYRLREPKHSRARKERQEVITWVE 

SEQ ID 10011 

ATGACAAGTAAAGCATTAATATGGTCTATATTACAGATTGATAGTGCTAGAGCTTATAATAGTTTTTTATATTACCTTCAGAAAATCCCCTGGTTG 
GGAAGAAAAATCCCTAACCGATGGTTTAAAACCGATGATATAAAAGGTGTAGTACTATTTATTCGTATCATTTTCTTTTTCTTAAGAGGTTTTGGT 
CGTTCCATAGGTTACGTACTATATTGTTATGTTTTATCATTTTTTGTTAGAAGTGGCATGAAGCAGTTAAATATTTTACCGCAAGAAGGTTTTACC 
CTAACTTTAACATTGATGGTGATTACCTCTCTTTTAATTGTCATAAATTTCTATATAAAACTTATAGAACCTAATGATATGCAACAAACTCATATG 
ATTCGCCTTTTCAGAATTGAGCCATCGAGGTATTTCCAATCCGCTGAACTTTTAGAAGCCAGTAGTGAACTATTTTTTAGAAGTTTGAGCTTTGGC 
ATATTTTTCCATTTAAATCACTTTGCTTTTTGGCATGGTTTGACTTTTGCTTTATTTTTAGCAGGTAGTCGCCTTGGAATCAAGGTGCTCTGTTTA 
CCTTTATATGGTAGAGGTAAAGACCAAGAGAATCCAGAGTCTTTACTAAATATTTTATTTTACTTAGGGATTGGTATAGGAGTCTTCCTTTCTCTC 
TTTTTCCTTCTTCTTGGCAAACAGTTCTCTCCATATCCATTTTTTTCATGGTACACCGGTATTGCAGGACTTATCATATGGTTAGTTAGTTACTAT 
CGATTAAAAACTTATTCTAAACTTAACCACTTGACCTACCTTACCCTAACGCATGAGACGATGAAGGAGAAAATTGCAAAGATTGATAATATAGAG 
CTGCTTGGGATTGAAATGAAAGATAGGGATATAAATGTCAGTGAACTTTCTCCCCTGCTATTTGAAAATTTATCAGGTATTTCATATTTAAACGCT 
ATCTTTTTAAAACGGATGAGTATATACTTGCAAAGGAAAATTTTGGTACGTTTAGCTGTTTTAAGTGTTCTGTTTGGAATAGAACTCCTTTTCCTG 
CTATTTTTTAAAGAAAAGATAAATATTCCGATGAATGAGCATAGTTTTTCAAAATTCCTATTTTTGAGTGCAGTTCCAGGATATCTAATATATATC 
GGTGAATCCTATTCAAAATTTTGTTTCTATCATTTGGATCGTCCATTATTAAGATATAATTTCTATCGTGAAAGAGAAAATATCTTAGCAACCTTA 
AAAATACGTTTCCTTTATAGTATAAAACTTAATTTCCCCATTTTTGTAGCTTTAAACATATGTTTTGGAACCTATTATTTTAATTTTTTCACCCCT 
AAGATTGATCAGATTATCATATTAGTAATTACACAAGCTATATCAATGATTTTATTTAGTTTTTACTTTTTGTATCTTTATTTCTTCTTACAGCCT 
TTTACAGAAGGATTAAAATCAAAGAGTGCTATGTATAATATTTTAACCTTTATTATATACTATATGGGATATAAGCTATTTACCTTTACTAAATCT 
ATAACGATGCCAATATTATTAGTAAGCCTAGGAATTATAGTTGTTATTTTAATTATTGGCTATTTAGCAGTTGTAGTATTTGCTCCAAAAACTTTC 
CGTTTAAAAAGT 

SEQ ID 10012 

MTSKALIWSILQIDSARAYNSFLYYLQKIPWLGRKIPNRWFKTDDIKGWLFIRIIFFFLRGFGRSIGYVLYCYVLSFFVRSGMKQLNILPQEGFT 
LTLTLMVITSLLIVINFYIKLIEPNDMQQTHMIRLFRIEPSRYFQSAELLEASSELFFRSLSFGIFFHLNHFAFWHGLTFALFLAGSRLGIKVLCL 
PLYGRGKDQENPESLLNILFYLGIGIGVFLSLFFLLLGKQFSPYPFFSWYTGIAGLIIWLVSYYRLKTYSKLNHLTYLTLTHETMKEKIAKIDNIE 
LLGIEMKDRDINVSELSPLLFENLSGISYLNAIFLKRMSIYLQRKILVRLAVLSVLFGIELLFLLFFKEKINIPMNEHSFSKFLFLSAVPGYLIYI 
GESYSKFCFYHLDRPLLRYNFYRERENILATLKIRFLYSIKLNFPIFVALNICFGTYYFNFFTPKIDQIIILVITQAISMILFSFYFLYLYFFLQP 
FTEGLKSKSAMYNILTFIIYYMGYKLFTFTKSITMPILLVSLGIIWILIIGYLAVWFAPKTFRLKS 

SEQ ID 10013 

GTGTCAATGCTTATGACAAAAATAATAGGACTGACAGGAGGGATAGCTTCTGGAAAGTCAACGGTAACAAAAATAATACGAGAATCAGGTTTTAAA 
GTCATAGATGCGGATCAAGTGGTTCATAAATTGCAAGCTAAGGGTGGGAAACTTTACCAAGCTTTATTAGAATGGTTGGGTCCCGAGATACTTGAT 
GCTGATGGTGAGTTGGATAGACCAAAGCTTTCTCAAATGATTTTTGCTAATCCAGACAATATGAAGACATCAGCTAGGCTACAAAATAGTATCATT 
CGTCAAGAGTTAGCATGTCAGCGCGACCAATTAAAACAAACAGAAGAGATATTTTTCATGGATATTCCTTTATTGATTGAAGAAAAGTATATAAAA 
TGGTTTGATGAGATTTGGTTGGTATTTGTTGATAAAGAAAAACAATTACAACGATTAATGGCCCGTAACAACTACAGTCGAGAAGAAGCAGAATTA 
CGACTTTCACACCAAATGCCTTTAACAGATAAAAAAAGTTTCGCTAGTCTTATTATTGACAATAATGGTGATTTAATAACTTTAAAAGAGCAAATA 
TTGGATGCTCTTCAACGTTTA 

SEQ ID 10014 

MSMLMTKIIGLTGGIASGKSTVTKIIRESGFKVIDADQWHKLQAKGGKLYQALLEWLGPEILDADGELDRPKLSQMIFANPDNMKTSARLQNSII 
RQELACQRDQLKQTEEIFFMDIPLLIEEKYIKWFDEIWLVFVDKEKQLQRLMARNNYSREEAELRLSHQMPLTDKKSFASLIIDNNGDLITLKEQI 
LDALQRL 

SEQ ID 10015 

ATGGAAAAAGAATTAGGAAAAACACTAAGAAGATTACGTAAAGGAAAAAAAGTTAGTATTTCTTCTTTAGCAGATGAGCACCTATCCAAGTCACAA 
ATCTCAAGGTTTGAGAGAGGAGAGTCAGAAATTACTTGTAGTCGTTTGCTTAATATTTTAGACAAACTCAACATCACTATTGATGAATTTGTGTCG 
ATTCATTCTAAGGCGCACACTCATTTTTTTATCCTTTTAAATCGAGTAAGAAAATATTGTGCTGAAAAAAATGTAACTAAATTAGTGGCTCTCTTA 
GAGGATCATAACCATAAAGACTATGAAAAGATTATGATTAAGGCTCTTATTTTTTCAATTGATCAATCAATAGAGCCTAATCAAGAAGAATTAGCA 
CGCTTAACAGACTATCTTTTTACGGTGGAGCAGTGGGGATATTATGAAATTATTCTCTTAGGAAATTGCTCACGTCTCATTAATTACAATACTTTA 
TTTTTATTGACCAAAGAAATGGTTAATTCGTTTGCTTATTCAGAACAAAATAAAACCAATAAAATCCTAGTTACACAATTAGCAATTAATTGTCTA 
ATCATCAGCATTGATCACTCTTACTTTGAGCATAGCCACTACTTAATTGATAAGGTTAGATCATTGTTACAGGATGAAGTTAATTTCTATGAAAAA 
ACTGTTTTCTTATATGTAACTGGATACTATCATTTAAAACTTGGTGATACTTCTTCAGGAAAAGAAGATATGAGGAAAGCTTTACAGATTTTTAAA 
TATTTAGGTGAAGATTCATTTTACAATACTTATAATGAACATTATTGTCAAAAAGTACTTGGCAATAATAAAGAATGC 

SEQ ID 10016 

MEKELGKTLRRLRKGKKVSISSLADEHLSKSQISRFERGESEITCSRLLNILDKLNITIDEFVSIHSKAHTHFFILLNRVRKYCAEKNVTKLVALL 
EDHNHKDYEKIMIKALIFSIDQSIEPNQEELARLTDYLFTVEQWGYYEIILLGNCSRLINYNTIjFLLTKEMVNSFAYSEQNKTNKILVTQLAINCL 
IISIDHSYFEHSHYLIDKVRSLLQDEVNFYEKTVFDYVTGYYHLKLGDTSSGKEDMRKALQIFKYLGEDSFYNTYNEHYCQKVLGNNKEC 

SEQ ID 10017 

ATGACATTTAAGTCAGGATTTGTAGCAATTTTAGGTCGTCCAAATGTTGGAAAATCAACCTTCCTAAACCATGTTATGGGACAAAAAATTGCTATC 
ATGAGTGATAAAGCTCAAACAACACGTAATAAAATTATGGGGATTTATACAACAGAAACTGAGCAAATTGTTTTCATTGATACCCCAGGAATTCAT 
AAACCAAAGACCGCCCTTGGTGATTTTATGGTTGAATCTGCTTATAGTACTTTACGTGAAGTTGAAACAGTTCTTTTCATGGTTCCTGCCGATGAA 
AAGCGAGGCAAAGGCGATGATATGATTATTGAACGTCTTAAGGCTGCCAAGATTCCTGTTATTTTAGTAATCAACAAAATTGATAAGGTTCATCCA 
GACCAACTTTTGGAACAGATTGATGACTTCCGTAGTCAAATGGATTTTAAAGAAGTAGTGCCAATTTCTGCCCTTCAAGGAAATAATGTGCCAACC 
CTAATCAAGTTATTGACTGATAATCTTGAAGAAGGTTTCCAATATTTCCCAGAAGATCAGATTACTGATCATCCGGAACGATTTTTAGTATCAGAA 
ATGGTTCGTGAGAAGGTACTTCATTTAACGCAACAAGAGGTTCCTCACTCAGTAGCTGTTGTTGTCGAATCCATGAAACGTGATGAAGAAACTGAT 
AAAGTGCATATTCGTGCAACTATCATGGTTGAACGTGATAGTCAAAAAGGCATTATCATTGGAAAACAAGGTGCTATGCTCAAGAAAATAGGAAAA 
ATGGCGCGCCGTGATATTGAACTrATGTTAGGTGATAAAGTTTACCTAGAGACTTGGGTAAAAGTCAAGAAAAACTGGCGTGATAAAAAGCTTGAT 
TTAGCTGATTTTGGCTATAATGAAAAAGAGTAT 

SEQ ID 10018 

MTFKSGFVAILGRPNVGKSTFLNHVMGQKIAIMSDKAQTTRNKIMGIYTTETEQIVFIDTPGIHKPKTALGDFMVESAYSTLREVETVLFMVPADE 
KRGKGDDMIIERLKAAKIPVILVINKIDKVHPDQLLEQIDDFRSQMDFKEWPISALQGNNVPTLIKLLTDNLEEGFQYFPEDQITDHPERFLVSE 
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MVREKVLHLTQQEVPHSVAWVESMKRDEETDKVHIRATIMVERDSQKGIIIGKQGAMLKKIGKMARRDIELMLGDKVYLETWVKVKKNWRDKKLD 
LADFGYNEKEY 

SEQ ID 10019 

ATGATTGATGAAACTGGACAAGTTTCAGAAGATATCAAAAAGCAAACTCTTGATTTGTTAGAGTTTGCAGCACAAAAAACAGGTAAAGAGAATAAA 
GAAATGGCTGTAACGTTTGTCACTAATGAACGTAGCCATGAATTGAATTTAGAGTATCGAGATACCGATCGTCCGACTGATGTTATCAGTTTAGAA 
TATAAGCCTGAGGTTGATATTTCTTTTGATGAAGAAGATCTGGCTGAAAATCCTGAACTTGCTGAGATGCTAGAAGATTTTGATTCTTATATTGGT 
GAACTTTTTATTTCTATTGATAAAGCTAAAGAACAAGCAGAAGAGTACGGTCACTCTTATGAACGTGAAATGGGTTTTTTAGCTGTACATGGTTTT 
TTGCATATTAACGGTTATGATCATTATACACCCGAAGAAGAAAAAGAGATGTTCAGCTTACAGGAAGAAATTTTAACTGCTTATGGACTTAAACGA 
CAA ■ 

SEQ ID 10020 

MIDETGQVSEDIKKQTLDLLEFAAQKTGKENKEMAVTFVTNERSHELNLEYRDTDRPTDVISLEYKPEVDISFDEEDLAENPELAEMLEDFDSYIG 
ELFISIDKAKEQAEEYGHSYEREMGFLAVHGFLHINGYDHYTPEEEKEMFSLQEEILTAYGLKRQ 

SEQ ID 10021 ■ 

ATGGAACGTGCGATTTTTGCTGGAGGTTGTTTTTGGTGTATGGTACAACCATTTGAAGAATTAGATGGTATTGAATCTGTTTTATCTGGATACACT 
GGAGGACATGTTGAGAATCCAACTTATAAAGAAGTTTGTAGTAAAACTACTGGACATACAGAAGCTGTTGAAATTATTTTTAATCCTGAAAAAATC 
TCTTATGCAGATTTAGTTGAGTTATATTGGGCACAAACAGATCCAACAGACGCT.TTTGGTCAGTTTGAAGATCGTGGGGATAATTATCGTCCTGTC 
ATCTTTTATGAGAATGAAGAGCAACGTCAGATTGCTCAAAAATCAAAAGATAAGCTACAAGCTTCGGGTAGATTTGATAGACCAATTGTAACCAGC 
ATTGAGCCTGCTGATACTTTTTACCCAGCAGAAGACTATCATCAAGCATTCTATCGGACTAACCCTGCTCGTTACGCCTTGAGTAGTGCCAGAAGA 
CATGCATTTCTAGAGGAGAACTGGCAT '. . 

SEQ ID' 10022 

MERAIFAGGCFWCMVQPFEELDGIESVLSGYTGGHVENPTYKEVCSKTTGHTEAVEIIFNPEKISYADLVELYWAQTDPTDAFGQFEDRGDNYRPV 
IFYENEEQRQIAQKSKDKLQASGRFDRPIVTSIEPADTFYPAEDYHQAFYRTNPARYALSSARRHAFLEENWH 

SEQ ID 10023 

ATGAATACATTATTAGCGACAGTCATAACAGGCTTAGTAACTGATGAAAACAAAGATTTTTACTTTATCCAAAAAGATGGCTTTACCTTTGCATTA 
TCAAAGTCAGAAGGAGAGCATCACATTGGTGAAATGGTTAAAGGATTCGCCTATACAGATATGCAACAAAAAGCACGTCTTACAACTAAAGAAACA 
TTTGCGACTCGAGATCATTATGGTTGGGGGACAGTTACTGAGGTACGTAAAGACTTGGGAGTATTTCTTGATACTGGTCTTCCAGATAAGCAAGTG 
GTTGTTTCTTTGGATGTTCTTCCTGAATTGAAAGAACTTTGGCCTAAAAAAGGTGATCGCCTCTACGTTTGCTTAGATGTTGATAAAAAAGATCGT 
CTCTGGGCTCTCCCTGCAGATCCTGAAGTGTTTCAACGAATGGCAACCCCTGCATATAACAATATGCAAAATCAAAATTGGCCAGCAATCGTTTAT 
CGCTTAAAATTGTCAGGAACTTTTGTTTATCTACCAGAAAATAATATGCTCGGCTTTATTCACCCTAGTGAACGTTACAGTGAACCTCGTTTAGGG 
CAAGTGCTGGATGCACGAGTTATTGGCTTCAGAGAAGTTGATAGAACCTTAAATTTATCATTAAAGCCTCGTTCTTTTGAAATGTTAGAAAATGAC 
GCACAAATGATTTTAACGTATTTAGAAAGTAACGGAGGATTCATGACTTTAAATGATAAATCTTCTCCAGAGGAAATTAAAGCTACTTTTGGAATT 
TCCAAAGGTCAGTTTAAAAAAGCACTTGGAGGACTCATGAAAGCTAAAAAGATCAAACAAGATCAGCTAGGTACAGAATTATTA 

SEQ ID 10024 

MNTLLATVITGLVTDENKDFYFIQKDGFTFALSKSEGEHHIGEMVKGFAYTDMQQKARLTTKETFATRDHYGWGTVTEVRKDLGVFLDTGLPDKQV 
WSLDVLPELKELWPKKGDRLYVCLbVDKKDRLWALPADPEVFQRMATPAYNNMQNQNWPAIVYRLKLSGTFVYLPENNMLGFIHPSERYSEPRLG 
QVLDARVIGFREVDRTLNLSLKPRSFEMLENDAQMILTYIiESNGGFMTLNDKSSPEEIKATFGISKGQFKKALGGLMKAKKIKQDQLGTELL 

SEQ ID 10025, 

ATGTTGGTTTGTAATCATGTCGGAAAAACATTTGGACGACAAGAGGTTTTAAAGGACTGTCATTTTCATCTTAAAAGAGGAGAAATAATTGGTATA 
ATGGGTAAAAGTGGCAGTGGTAAAAGTAGCCTTGCCCGACTCATTATAGGACTAGATAGTCCTACTTGTGGTTCGATATATTTTCAAGGAAAAATT 
TACACACCTAAAGATGGTAAGGCGCAGATTATCCTTGTTTTTCAAGATGCGCTTAGTTCGGTCAATCCATATTTTAGTATTGAGGAAATTTTGAAT 
GAAGCTTTTTATGGAAAAAAAACAACTTTTGAATTATGTCAAATATTAGAAGCGGTGGGTTTAGATGGAACTTATCTAAAATATAAAGCTAGACAA 
CTTAGTGGTGGTCAGCTACAGAGAGTTTGTATCGCTAGAGCTTTACTCTTAAAGCCTAAAATTATTATTTTTGATGAATCCTTAAGTGGATTAGAC 
CCAGTAACTCAAATTAAAATGCTACGTTTATTACAAAAAATAAAACGCCGTTATGAATTAAGTTTTATAATGATTTCTCATGACCCTAAAATTTGT 
CAAGCTATCTGTAACCGGGTCTTTCTGATAAAAAATGGTTATTTAGTAGAAGATAATGAATTCTTGAAGAGAGCGTGTTCTACTAACTGTTTGACC 
AATCTC 

SEQ ID 10026 

MLVCNHVGKTFGRQEVLKDCHFHLKRGEIIGIMGKSGSGKSSLARLIIGLDSPTCGSIYFQGKIYTPKDGKAQIILVFQDALSSVNPYFSIEEILN 
EAFYGKKTTFELCQILEAVGLDGTYLKYKARQLSGGQLQRVCIARALLLKPKIIIFDESLSGLDPVTQIKMLRLLQKIKRRYELSFIMISHDPKIC 
QAICNRVFLIKNGYLVEDNEFLKRACSTNCLTNL • 

SEQ ID 10027 

ATGGGAGAATCGCTAACTATTATTGGTGAGAGTGGTTCAGGGAAAACCCTCTTGGCAAAATTATTGGTTGGTCACATTCCACAAGGTATGACAGTT 
AGAGGAAACATATTTTTTAAGGGAGTTGATTTAGGTAAACTAACTGTAAAGCAGTGGCAGAAATTAAGGGGACGAGATATTGCCTATTTAGTGCAA 
AATCCCATGTCTATGTTTAATCCTTTTCAAAAAATTGAAGCGCATATTTTGGAAACAATCCTTAGTCATGAGAAATGTTCAAAGAGAGTAGCCTTA 
TCTAAAGCGTTAGAATGGATGAAACGTTTAAATTTAGATGATGCGATATCCCTGTTAAAAAAATACCCTTTTGAGCTTAGTGGAGGAATGCTACAA 
AGAATTATGTTAGCCACTATATTATCTCTTGATCCTCAGGTAATCATATTAGATGAGCCGACCTCAGCGGTTGATTGTCATAATTGTTCTACTATA 
TCAGCTATTTTGCAGGAATTGCAAAATAATGGAAAAACCTTGATTACTGTAACGCATGATTATCAGTTAGCTAGAGACCTGGGGGGACAATTATTA 
GTTATAAGTGAGGGAGAAGTTGTTGAACAGGGACAAACCCAAGCTATTTTAAGCAATCCTCAACATAACTATACGAAAGCACTGACAGTGCAAATG 
GAGTATGAAGGAGATATTCTTAATGTTGGTTTG 

SEQ ID 10028 

MGESLTIIGESGSGKTLLAKLLVGHIPQGMTVRGNIFFKGVDLGKLTVKQWQKLRGRDIAYLVQNPMSMFNPFQKIEAHILETILSHEKCSKRVAL 
SKALEWMKRLNLDDAISLLKKYPFELSGGMLQRIMLATILSLDPQVIILDEPTSAVDCHNCSTISAILQELQNNGKTLITVTHDYQLARDLGGQLL 
VI SEGE WEQGQTQAILSNPQHNYTKALTVQME YEGD I LNVGL 

SEQ ID 10029 

TTGAGCATTACTTGTTTATTGATGGTGACTCTGACTGCATGCCATTCACAGGATAGCAAAAGTCATAAACTAAACAGTGATAAACTCACGCTTGCT 
TGGGGAGAAGACTTTGGTGATGTTAATCCGCATCGCTATAACCCTGATCAGTTTGTTATCCAGGATATGGTTTATGAGGGGTTGGTACGATATGGT 
GACAATGGGAAAATTGAACCAGCTTTAGCGAAAAGCTGGAGCATTAGTCAAGATGGAAAAACCTACACTTTTAAATTGAGAAATGCTAAATATTCT 
GATGGCAGTAACTTTAATGCTGCGAATGTCAAACGTAATTTTGATAGTATTTTTTCGAAGTCTAATAGAGGTAATCATAATTGGTTTAATTTAACG 
AATCAATTGGAAAATTATCGTGCCTTGAATCAAAGTACTTTTGAAATTAAACTGAAACAAGCTTATAGTGCTACTTTATATGATCTCTCTATGATT 
CGACCAATTCGCTTTTTATCTGATAGCGCTTTCCCTAAAGGTGATGATACAACTAAGAAGAATGTAAAAAAACCAATTGGAACGGGTCAATGGGTT 
GTGAAAAGTAAAAAGCAAAATGAATATATTACCTTCAAACGTAATGAGAATTACTGGGGAAAGAAACCAAAATTAAAAGAAGTAACCGTAAAAGTT 
ATACCCGATGCTCAGACGCGTGCTTTAGCATTCGAATCAGGTGACGTTGATTTGATCTATGGGAATGGCATTATTGGTTTAGACACTTTTGCCCAA 
TATACGAAGGACAAGAAATATGTCACAGCTATTTCTCAACCTATGTCAACAAGACTTTTGTTGCTAAATGCTAAGGAAAGTATTTTCCAAGATAAA 
AAAGTTCGTCAGGCAATGAATCATGCTATTGACAAGGTTTCTATTGCTAAGAACACCTTTAGAGGAACAGAAAAGCCAGCAGACACTATTTTTTCA 
AAATCAACATCTCACTCAGATGCTAAGTTAAATCCTTATAGCTATAATGTTGATAAAGCAAATCAGCTATTGGATCAAGCTGGTTGGAAGATGGGA 
AAAGATAAGGTTCGTGAAAAAGATGGTAAAACTCTAACCTTACGTCTTCCTTATATCGCCACTAAGGCAACTGATAAAGACCTGGTAACTTATTTC 
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CAAGGAGAATGGCGTAAAATCGGTATTAATGTTTCTCTTATTGCTATGGAAGAAGATGATTATTGGGCTAATGCTAAAAAGGGTAATTTTGATATG 
ATGTTAACCTATTCTTGGGGAGCACCATGGGACCCTCATGCTTGGATGTCGGCATTAACTGCCAAGGCAGATCATGGACATCCAGAAAATATAGCT 
TTAGAAAATCTAGCAACTAAAACTGAAATGGATAGACTTATTAAGTCAGCTCTAGTAGATCCTAAGGAAGAAAATGTTGATAGAGACTATAAGAAG 
GTTCTTGAATTATTGCATGATGAGGCTGTATATATCCCATTAACTTATCAATCGGTGATTTCTGTTTATAGGAAAGGTGATTTTAAAACCATGCGT 
TTTGCGCCAGAAGAAAATTCATTCCCATTACGCTATATAGAAAAAAACAATGTATCTAAG 

SEQ ID 10030 

MSITCLLMVTLTACHSQDSKSHKLNSDKLTLAWGEDFGDVNPHRYNPDQFVIQDMVYEGLVRYGDNGKIEPALAKSWSISQDGKTYTFKLRNAKYS 
DGSNFNAANVKRNFDSIFSKSNRGNHNWFNLTNQLENYRALNQSTFEIKLKQAYSATLYDLSMIRPIRFLSDSAFPKGDDTTKKNVKKPIGTGQWV 
VKSKKQNEYITFKRNENYWGKKPKLKEVTVKVIPDAQTRALAFESGDVDLIYGNGIIGLDTFAQYTKDKKYVTAISQPMSTRLLLLNAKESIFQDK 
KVRQAMNHAIDKVSIAKNTFRGTEKPADTIFSKSTSHSDAKLNPYSYNVDKANQLLDQAGWKMGKDKVREKDGKTLTLRLPYIATKATDKDLVTYF 
QGEWRKIGI1TVSLIAMEEDDYWANAKKGNFDMMLTYSWGAPWDPHAWMSALTAKADHGHPENIALENLATKTEMDRLIKSALVDPKEENVDRDYKK 
VLELLHDEAVYIPLTYQSVISVYRKGDFKTMRFAPEENSFPLRYIEKNNVSK 

SEQ ID 10031 

ATGACAAAACACAAACACCTAACTCTCTTAGACCGTAATGACATCCAATCTGGTTTGGATAGAGGAGAAACCTTTAAAGCCATCGGGCTTAATCTA 

CTGA^CACCCTACTACTATCGCAAAAGAAGTCAAACGAAATAAGCAACTAAGAGAATCAACCAAAGACTGCCTAGACTGTCCGCTACTAAGAAAA. 

GCTCCCTATGTTTGTAATGGGTGTCCAAAGAGGAGGATCAACTGTGGTTACAAGAAGACCTTCTATCTTGCTAAGCAAGCTCAAAGAAACTATGAA 

AAACTTTTAGTTGAATCTAGAGAAGGAATCCCTTTGAACAAAGAGACCTTCTGGAAAATAGATAGAGTGCTTTCTAATGGGGTCAAGAAGGGCCAA 

CGTATCTATCATATCCTCAAAACCAACGATCTAGAAGTGAGTTCTTCAACCGTTTATCGACACATCAAGAAAGGCTACCTATCCATCACACCAATC 

GACCTACCCAGAGCTGTGAAGTTCAAAAAAAGGCGAAAGAGCACACTCCCTCCTATTCCAAAAGCGATTAAAGAAGGGCGACGGTACGAGGATTTT 

ATAGAACACATGAACCAATCAGAGCTGAACTCCTGGCTTGAAATGGACACGGTTATTGGACGGATTGGTGGAAAGGTCCTTCTCACCTTCAATGTC 

GCCTTCTGTAACTTCATCTTTGCCAAACTGATGGATTCTAAGACAGCTATCGAAACTGCTAAACACATACAGGTCATTAAGAGGACACTCTATGAT 

AACAAGAGAGACTTCTTCGAACTCTTTCCTGTTATCCTAACGGATAATGGTGGGGAATTCGCTAGAGTGGATGATATTGAGATAGATGTTTGTGGA 

CAGTCTCAACTCTTCTTTTGTGACCCTAATCGGTCTGACCAGAAAGCAAGAATCGAGAAGAATCATACCCTCGTGAGAGACATACTGCCTAAGGGG 

ACTTCCTTCGACAACTTGACTCAAGAGGACATTAATCTGGCACTATCTCATATCAACAGCGTTAAGAGACAGGCTCTAAATGGTAAAACGGCTTAT 

GAGCTATTCTCTTTTACTTACGGAAAAGACATCGCAAGTATACTCGGTATTGAGGAAATTACTGCGGAAGACGTCTGCCAATCTCCCAAACTATTA 

AAAGACAAAATC 

SEQ ID 10032 

MTKHKHLTLLDRNDIQSGLDRGETFKAIGLNLLKHPTTIAKEVKRNKQLRESTKDCLDCPLLRKAPYVCNGCPKRRINCGYKKTFYLAKQAQRNYE 
KLLVESREGIPLNKETFWKIDRVLSNGVKKGQRIYHILKTNDLEVSSSTVYRHIKKGYLSITPIDLPRAVKFKKRRKSTLPPIPKAIKEGRRYEDF 
IEHMNQSELNSWLEMDTVIGRIGGKVLLTFNVAFCNFIFAKLMDSKTAIETAKHIQVIKRTLYDNKRDFFELFPVILTDNGGEFARVDDIEIDVCG 
QSQLFFCDPNRSDQKARIEKNHTLVRDILPKGTSFDNLTQEDINLALSHINSVKRQALNGKTAYELFSFTYGKDIASILGIEEITAEDVCQSPKLL 
KDKI 

.SEQ ID 10033 

ATGTATCTAGAGAGTATCGAGCTATACTCAAACATCACTAAAGCCGCTGCACACCTTTTTATTTCTCAACCTTACCTAAGCAAAGTGATCAAGCAA 
TTAGAAAATGAGTTAGAAATAAAACTCATCCAGAGCCAAGGACACCAAACCTTTTTAACTTATGCTGGACAGAGATATCTATTCTACCTAAAAGAA 
ATTGATATGATTGAGCGTCAAATGGCCAAAGAACTATATCTCATCCGTTCTGATAAAAAAGGAGAAATCACACTTGGGATTAACTCTGGCTTAGCA 
AGTTCTATTCTGGCAAATGTACTTCCCAAATTTAACTTGGAGCACCCAGAAATTTCTGTCAAATTACTCGAAAACAATCAAAATATTTCTGAACAA 
TTGGTAGCGAGTGGTGATATTGACCTAGCTGTTGGGATGGCTCCTATCCTTTATAAAGATGGAATTGCATCAACCACTATTTACCGCGACGAATTG 
TTTTTAATGATACCTACCACCAGCCAACTCTACAACGCTGAAAAACGTGGACAGATTATTCCTTTTGAATATCCTATTTCAGTTCTAGACAATGAA 
CCTCTTATCCTAACACCATTAGAGTACGGAATTGGCAAAACAATTGCACAATTCTATGAGCTTCATCACATGTCATTAAATCAGATGATTACAACT 
AGTACCGTTCCTACAGCAGCTAGCCTATCTTTGTCAGGGATGGGAGCAACATTTGTTCCACAAACTCTCATTCATCGCTATTTGGATAAAGAGTGC 
AATGTCTACCATTTTCATAAGAATAAGTTATTTTCAGAGTACATTATGATTTATAAAAAAGATGTTGAATTATCTGGAATTGCTCTCCTACTTTAT 
AAAGCTTTTTTAACCAAG 

SEQ ID 10034 

MYLESIELYSNITKAAAHLFISQPYLSKVIKQLENELEIKLIQSQGHQTFLTYAGQRYLFYLKEIDMIERQMAKELYLIRSDKKGEITLGINSGLA 
SSILANVLPKFNLEHPEISVKLLENNQNISEQLVASGDIDLAVGMAPILYKDGIASTTIYRDELFLMIPTTSQLYNAEKRGQIIPFEYPISVLDNE 
PLILTPLEYGIGKTIAQFYELHHMSLNQMITTSTVPTAASLSLSGMGATFVPQTLIHRYLDKECNVYHFHKNKLFSEYIMIYKKDVELSGIALLLY 
KAFLTK 

SEQ ID 10035 

ATGATTACTGCTCTTGTTTTAACAATTATTCTCTTCTTTGGTATTATCAGATTAGGTATTTTTGGTATTACAGTCTATAACGTCATCCGTTTTATG 
GTAGGTAGCTTGGCTTACTTATTTATTGCGGCAACTTTAATCTACCTTTATTTCTTTAAATGGTTGCGAAAGAAAGATAGCTTAGTAGCAGGTTTT 
TTGATAGCTTCTTTAGGATTATTGATTGAGTGGCATGCTTACCTTTTCTCAATGCCTATTTTGAAAGATAAAGAAATTTTGCGTTCAACTGCTCGA 
TTAATTGTGTCTGATTTAATGCAATTTAAAATCACTGTTTTTGCCGGTGGAGGTATGTTGGGTGCTTTGATTTACAAGCCAATTGCTTTTCTCTTT 
TCTAATATTGGTGCCTATATGATTGGTGTTCTCTTCATCATTTTGGGTCTCTTTTTAATGAGTTCTCTGGAAGTTTATGACATCGTCGAATTTATT 
AGAGCTTTTAAAAATAAAGTGGCAGAGAAGCACGAGCAAAATAAAAAGGAGCGTTTTGCTAAGCGAGAGATGAAAAAAGCAATCGCTGAACAAGAG 
CGCATAGAGCGTCAAAAAGCTGAAGAAGAAGCTTATTTAGCTTCGGTTAATGTAGACCCTGAAACGGGTGAGATTCTAGAGGATCAAGCTGAGGAC 
AATTTGGATGATGCGCTACCACCTGAGGTAAGTGAAACATCAACTCCGGTATTTGAGCCAGAGATCCTTGCTTATGAGACATCGCCTCAAAATGAT 
CCTTTACCAGTAGAGCCGACAATTTATTTAGAAGACTATGATTCGCCGATTCCTAATATGAGAGAAAATGATGAGGAAATGGTTTATGATTTAGAT 
GATGATGTAGATGATAGTGATATAGAAAATGTCGACTTTACACCTAAAACGACACTGGTTTATAAATTACCAACGATAGATTTATTTGCACCAGAT 
AAGCCTAAAAATCAATCCAAAGAAAAGGATTTAGTCCGAAAGAATATCAGAGTTTTAGAAGAAACATTTAGAAGTTTTGGTATCGATGTAAAAGTA 
GAACGTGCTGAAATTGGACCATCAGTTACTAAATATGAAATTAAACCAGCAGTTGGAGTTCGTGTGAATCGTATTTCAAATCTATCTGACGACCTA 
GCTCTTGCTCTTGCAGCAAAAGATGTGCGTATAGAAACACCAATTCCTGGAAAATCATTAATAGGTATTGAAGTTCCTAACTCAGAAATTGCAACG 
GTTTCTTTCCGCGAACTTTGGGAACAATCTGATGCCAATCCTGAAAACCTTTTAGAAGTACCACTAGGAAAAGCTGTTAACGGCAATGCTCGCAGT 
TTTAACTTAGCTAGAATGCCGCATCTTTTGGTAGCTGGTTCAACTGGTTCAGGTAAATCTGTGGCAGTTAATGGAATTATTTCAAGTATTTTGATG 
AAGGCACGTCCAGATCAAGTTAAGTTTATGATGATTGATCCCAAAATGGTTGAATTATCTGTTTATAATGATATTCCACATTTATTAATCCCTGTT 
GTAACCAATCCGCGTAAAGCAAGTAAGGCACTCCAAAAAGTTGTTGATGAAATGGAAAATCGATACGAGTTATTTAGCAAAATTGGTGTGCGTAAT 
ATAGCAGGTTATAATACAAAGGTTGAAGAGTTTAATGCTTCCTCTGAGCAAAAACAAATACCTTTGCCTTTAATCGTTGTCATTGTAGATGAATTG 
GCTGACTTGATGATGGTTGCTAGTAAAGAAGTTGAAGATGCTATTATTCGTTTGGGGCAAAAAGCACGTGCTGCAGGTATCCATATGATTCTTGCA 
ACTCAACGTCCATCCGTAGATGTTATTTCTGGTTTGATTAAAGCAAATGTTCCGTCGCGTATTGCATTTGCTGTTTCAAGTGGTACTGATAGCCGT 
ACGATCCTTGATGAAAATGGTGCTGAAAAGCTCTTGGGACGGGGTGACATGCTCTTTAAGCCTATTGATGAGAATCATCCAGTACGACTACAAGGT 
TCCTTTATTTCAGATGATGATGTTGAAAGGATCGTTGGTTTTATCAAAGACCAAGCCGAGGCTGACTATGATGATGCCTTTGATCCTGGAGAAGTA 
TCTGAAACAGATAACGGCTCTGGTGGTGGCGGCGGAGTACCTGAAAGTGATCCTCTTTTTGAAGAAGCCAAGGGACTCGTTTTAGAGACGCAAAAA 
GCAAGTGCCTCAATGATTCAACGCCGATTGTCTGTTGGTTTCAATAGAGCAACAAGACTAATGGAAGAATTAGAAGCAGCGGGGGTTATTGGTCCA 
GCAGAAGGAACCAAGCCACGAAAAGTTTTAATGACTCCAACTCCGAGTGAA 

SEQ ID 10036 
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MITALVLTIILFFGIIRLGIFGITVYNVIRFMVGSLAYLFIAATLIYLYFFKWLRKKDSLVAGFLIASLGLLIEWHAYLFSMPILKDKEILRSTAR 
LIVSDLMQFKITVFAGGGMLGALIYKPIAFLFSNIGAYMIGVLFIILGLFLMSSLEVYDIVEFIRAFKNKVAEKHEQNKKERFAKREMKKAIAEQE 
RIERQKAEEEAYLASVNVDPETGEILEDQAEDNLDDALPPEVSETSTPVFEPEILAYETSPQNDPLPVEPTIYLEDYDSPIPNMRENDEEMVYDLD 
DDVDDSDIENVDFTPKTTLVYKLPTIDLFAPDKPKNQSKEKDLVRKNIRVLEETFRSFGIDVKVERAEIGPSVTKYEIKPAVGVRWRISNLSDDL 
ALALAAKDVRIETPIPGKSLIGIEVPNSEIATVSFRELWEQSDANPENLLEVPLGKAVNGNARSFNLARMPHLLVAGSTGSGKSVAVNGIISSILM 
KARPDQVKFMMIDPKMVELSVYNDIPHLLIPWTNPRKASKALQKVVDEMENRYELFSKIGVRNIAGYNTKVEEFNASSEQKQIPLPLIVVIVDEL 
ADLMMVASKEVEDAIIRLGQKARAAGIHMILATQRPSVDVISGLIKANVPSRIAFAVSSGTDSRTILDENGAEKLLGRGDMLFKPIDENHPVRLQG 
SFISDDDVERIVGFIKDQAEADYDDAFDPGEVSETDNGSGGGGGVPESDPLFEEAKGLVLETQKASASMIQRRLSVGFNRATRLMEELEAAGVIGP 
AEGTKPRKVLMTPTPSE 

SEQ ID 10037 

ATGACATTTGAAGAAATTTTACCAGGTTTAAAAGCAAAGAAAAAATATGTACGTACAGGTTGGGGGGGCGCTGAAAATTATGTTCAGTTATTTGAT 
ACCCTTGAAGTTAATGGGAAAGTACTACAGGCTACACCTTATTTTCTTATTAATGTTACTGGTGAAGGTGAAGGTTTTTCCATGTGGGCACCAACA 
CCATGTGATGTTTTAGCAGAGGATTGGATCGAGGTCAATGAC 

SEQ ID 10038 

MTFEEILPGLKAKKKYVRTGWGGAENYVQLFDTLEVNGKVLQATPYFLINVTGEGEGFSMWAPTPCDVLAEDWIEVND 

SEQ ID 10039 

GTGAGTTCGATTGATTCGTTATTGCACCTTGATTATGAAGCGTATGAAATTATCGTTGTGGATGACGGTTCCAGTGACAATACTTCAGATGTTCTC 
AAGGAAGAGTTTGCATTAATGAAAATCTCGAATACGATTGATTCAATTATTGCTACTCAAACTTGTAAAGATGTCTTTCAGAGACAGGTTGGTAAG 
GTTAAACTGACACTCATTGTTAAAGAAAATGGTGGCAAAGGGGATGCCTTAAATATGGGGATCAATGCTGCTAATTACGATTATTTTCTATGTCTA 
GATGCAGATTCTATGTTGCAGGTAGATTCTTTGAGTCAAATTAGCAAATCCATACAGGTAGATCCGACGGTTATAGCAGTGGGAGGGCTCGTCCAA 
GTTGCCCAAGGTGTTAAGATTGAGCAGGGGAAAGTAGCATCTTATCGTTTGCCTTGGAGAATTATTCCTTGTGCACAAGCACTTGAGTATGATTCA 
TCATTTTTAGGAGCTCGAATCTTTTTAGACTATTTAAGAGCTAATTTAATTATTTCGGGGGCTTTCGGTCTTTTTAAGAAAGACCTTGTTAAAGCG 
GTGGGAGGATATGACACCCAGACTCTAGGAGAAGATATGGAGTTGGTGATGAAATTACATTTCTTCTGTCGTAATAATAATATTCCTTATCGTATT 
TGTTATGAAACAGATGCTGTTTGTTGGAGTCAAGCACCAACGAATTTAGGGGATTTACGTAAACAGAGACGCCGATGGTATCTTGGCTTGTACCAA 
TGTTTAAAAAAATATAAAAGTATTTTTGCCAATTATCGCTTTGGAGCTGTAGGATCAATTTCTTATATTTACTATATTTTATTTGAATTACTGACC 
CCTTTTATAGAATGTTTTGGTATTGTCATTATATTTTTGTCCTTATTATTTAATCAATTAAACATCCCATTCTTTATATCATTGGTGAGCCTTTAT 
ATCTTTTACTGTGTTTTAATTACATTAAGCTCTTTCTTACACCGTATTTATTCTCAGCAACTAGTAATAGGAATTTTAGATATTGTTAAAGTATTT 
TATATTGCTGTTTTTAGGTATCTTATCCTACATCCTGTATTAACTTTTGTTAAGGTTGCAAGTGTTATTGGCTATAAAAATAAAAAAATGGTTTGG 
GGGCATATTACGAGAGAGAAACAAATGAAGGATTTTGAAACAAGTGTTACT 

SEQ ID 10040 

MSSIDSLLHLDYEAYEIIWDDGSSDNTSDVLKEEFALMKISNTIDSIIATQTCKDVFQRQVGKVKLTLIVKENGGKGDALNMGINAANYDYFLCL 
DADSMLQVDSLSQISKSIQVDPTVIAVGGLVQVAQGVKIEQGKVASYRLPWRIIPCAQALEYDSSFLGARIFLDYLRANLIISGAFGLFKKDLVKA 
VGGYDTQTLGBDMELVMKLHFFCRNNNIPYRICYETDAVCWSQAPTNLGDLRKQRRRWYLGLYQCLKKYKS.IFANYRFGAVGSISYIYYILFELLT 
PFIECFGIVIIFLSLLFNQLNIPFFISLVSLYIFYCVLITLSSFLHRIYSQQLVIGILDIVKVFYIAVFRYLILHPVLTFVKVASVIGYKNKKMVW 
GHITREKQMKDFETSVT 

SEQ ID 10041 

ATGAACGAAGTTCTTAGACAGGAAAAAAAATATTTAATATCACTTGAAGATTACTATCTTTTATCTAAGAAATTTTCCCAAGTAATGACGCTCGAT 
TCGCATAGTTCAGACGACGGCTATACTATCCGTTCGCTATACTTTGATTCTTTAGAAGATGTTGATTGGCAAGAAAAGGAAGATGGTGTTGAGATA 
CGAAGAAAGATTCGTTTGCGCAATTATGGTAGTCAAAGCAATTTTGCGAAATTAGAAATGAAACAAAAACAAGGTGCTAATCAAAAAAAGCGCTCT 
CTAAAATTAAGCAAGACAGATGCTCAAGCGCTGATTAATGGTAACAATAGTGTTTTATTAAATTATCCGGATACATTTGCTGCGGAGTGTTATTCA 
AGGATAACAACGCAACTTTATCAACCTAAAACGGTTATTGAGTACCAAAGAAAAGCTTTTGTTGCTAAGGAAAACAATATCCGAATCACCTTTGAC 
CACCATATAATAGGTACAGAGGCTAGTTATGATATTTTCTCAGAGGATTTAAATCAAAATTATTTATTAGATCCTTATCTTGTTATTTTAGAAGTT 
AAATATAATGGATTTTTATTGTCTTATATTAAAGAACTCTTAGATTCGGTAGATAGAAGTGAACTTTCAGCGAGTAAGTATTGTTTAGGAAGAGCT 
GTTAGTAAACATTATCGTTTT 

SEQ ID 10042 

MNEVLRQEKKYLISLEDYYLLSKKFSQVMTLDSHSSDDGYTIRSLYFDSLEDVDWQEKEDGVEIRRKIRLRNYGSQSNFAKLEMKQKQGANQKKRS 
LKLSKTDAQALINGNNSVLLNYPDTFAAECYSRITTQLYQPKTVIEYQRKAFVAKENNIRITFDHHIIGTEASYDIFSEDLNQNYLLDPYLVILEV 
KYNGFLLSYIKELLDSVDRSELSASKYCLGRAVSKHYRF 

SEQ ID 10043 

ATGACAGAAAAAAAATCATTTTACATTACTACCCCAATTTATTACCCATCAGGTAAATTGCACATCGGTTCTGCCTATACAACGATAGCATGTGAT 
GTTTTGGCACGTTACAAACGCATGATGGGCTTTGATGTTCAGTATTTGACTGGTCTTGATGAGCATGGTCAGAAAATTCAACAAAAGGCTGAAGAA 
GCAGGCATTACACCACAGGAATATGTTGATGGCATGGCTGAAAGTGTCAAAACATTATGGGAACTTTTAGATATTTCCTATGACAAATTCATCCGT 
ACAACAGATACTTACCATGAAGAAGCGGTTGCTAAAATTTTTGAACAATTGTTGGCACAAGGGGACATCTATCTTGGTGAGTATACCGGATGGTAT 
TCTGTTTCAGATGAAGAATTTTTTACTGAAAGCCAATTAGCAGAAGTTTATCGTGACGAAAACGGTAATATGATTGGTGGTGTTGCGCCATCTGGT 
CATGAAGTTGAAAAAGTTTCTGAAGAATCTTATTTCTTCCGCATGAGCAAATATGCAGATCGTTTAAAAGCGTACTACGCTGAGCATCCAGAATTT 
ATTCAGCCAGATGGTCGTATGAATGAAATGCTTAAAAACTTTATAGAACCAGGTTTAGAAGATTTAGCAGTGTCTCGTACAACTTACACATGGGGA 
GTTCAGGTACCATCAAATCCAAAACATGTTATTTATGTCTGGATTGATGCTTTGATGAACTATATTTCTGCTCTTGGTTATGGTTGGTCTGACGAT 
CTCAGTCAATATCATAAATTTTGGCCAGCAGACATTCATATGATTGGTAAAGATATTCTTCGTTTCCACTCTATTTATTGGCCTATCATGTTGATG 
GCGCTGGATTTGCCATTACCAAAACGTCTAGTTGCTCATGGTTGGTTTGTGATGCAAGATGGTAAAATGTCTAAATCAAAAGGGAATGTCGTTTAT 
CCAGAAATGTTAGTAGAGCGTTTTGGTCTTGATCCACTCCGTTATTATCTCATGCGTTCATTGCCTGTTGGTTCAGACGGAACTTTTACGCCAGAA 
GATTATGTTGGACGTATTAACTATGAACTTGCTAATGATTTAGGAAACCTTCTCAACCGCACTATTGCTATGGTTAACAAGTATTTCGATGGAGAA 
GTACCAAGGTTTGCTGTTGCAACTGACTTTGATGCCGATTTAGCTTCTGTTGCGACAGATAGTATTGAAAACTATCATAAACAAATGGAAGCGGTG 
GATTTCCCACGTGCCCTTGAAGCTGTATGGAATCTTATTTCACGAACTAACAAATATATTGATGAAACAGCACCGTGGGTACTTGCAAAAGACGAA 
ACAGATCGTGATAAGTTAGCAGCTGTAATGAGTCATTTAGTTGCTAGTCTACGTGTTGTTGCTCACCTCATTCAACCGTTCATGATGGAAACTTCC 
GATGCCATTATGGAACAACTTGGTTTAGGGGCAACATTCGATCTTGAAAAATTGACTTTTGCTGATCTACCAGAAGGTGTTCGAGTTGTTGCAAAA 
GGTTCACCAATTTTCCCAAGGTTGGATATGGAAGACGAAATTACTTATATCAAAGAACAAATGAATGCTGGAAAAGCACCAGTGGAAAAGGAGTGG 
GTTCCTGAAGAAGTTGAATTGACATCAAGCAAAGGTCAAATCAAGTTTGAGGATTTTGACGCTGTTGAAATCCGCGTTGCAGAAGTAATTGAAGTT 
GAGAAAGTGGAAGGTTCTGATAAACTTCTTCGTTTCCGTCTAGATGCTGGTGATGAGGGCCATCGTCAAATCTTATCAGGGATTGCAAAATTTTAC 
CCAAATGAACAAGAGTTAGTAGGGAAAAAACTCCAAATTGTTGCTAACCTCAAACCACGTAAAATGATGAAAAAATATGTCAGTCAAGGCATGATT 
CTCTCAGCAGAACATGATGGTAAATTGACAGTGTTGACGGTCGATTCAGCAGTGGCAAATGGATCAATTATTGGT 

SEQ ID 10044 

MTEKKSFYITTPIYYPSGKLHIGSAYTTIACDVLARYKRMMGFDVQYLTGLDEHGQKIQQKAEEAGITPQEYVDGMAESVKTLWELLDISYDKFIR 
TTDTYHEEAVAKIFEQLLAQGDIYLGEYTGWYSVSDEEFFTESQLAEVYRDENGNMIGGVAPSGHEVEKVSEESYFFRMSKYADRLKAYYAEHPEF 
IQPDGRMNEMLKNFIEPGLEDLAVSRTTYTWGVQVPSNPJCHVIYVWIDALMNYISALGYGWSDDLSQYHKFWPADIHMIGKDILRFHSIYWPIMLM 
ALDLPLPKRLVAHGWFVMQDGKMSKSKGNWYPEMLVERFGLDPLRYYLMRSLPVGSDGTFTPEDYVGRINYELANDLGNIiLNRTIAMVNKYFDGE 
VPRFAVATDFDADLASVATDSIENYHKQMEAVDFPRALEAVWNLISRTNKYIDETAPWVLAKDETDRDKLAAVMSHLVASLRWAHLIQPFMMETS 
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DAIMEQLGLGATFDLEKLTFADLPEGVRWAKGSPIFPRLDMEDEITYIKEQMNAGKAPVEKEWVPEEVELTSSKGQIKFEDFDAVEIRVAEVIEV 
EKVEGSDKLLRFRLDAGDEGHRQILSGIAKFYPNEQELVGKKLQIVANLKPRKMMKKYVSQGMILSAEHDGKLTVLTVDSAVANGSIIG 

SEQ ID 10045 

ATGTCAGAAAATCCTGATGCCTATATTATTCGTAGTCAAAATTTGCATAATCAGGATTTCCCAAGTAACCTCAAAGCTATTGCTAGGGCGGGTGCA 
GGAACAAATAATATTCCTATTGAAGAGGCAAGTGCACAGGGAATAGTCGTGTTTAATACCCCAGGTGCAAATGCTAATGCTGTAAAAGAAGCGGTC 
ATTGCTGCCTTATTACTTTCAGCTCGTGATTATTTAGGAGCTAACCGATGGGTTAATACTCTAACTGGAACAGATATTCCCAAACAAATTGAAGCA 
GGAAAGAAAGCTTTTGCTGGTAATGAAATTGCAGGAAAAAAATTGGGAGTTATCGGCCTTGGTGCCATTGGAGCTAGAATTGCGAATGATGCTAGA 
CGCTTAGGAATGACAGTTCTTGGTTATGATCCCTATGTTTCAATTGAAACAGCTTGGAATATTTCAAGCCATGTTCAAAGGGTTAAAGAGATTAAG 
GATATTTTTGAAACTTGTGACTATATCACAATTCATGTTCCCTTAACAAATGAAACTAAGCATACTTTTGATGCGAAAGCTTTTTCAATCATGAAA 
AAAGGAACTACGATTATCAACTTTGCTCGTGCAGAATTAGTCAATAACCAAGAGCTATTTGAAGCGATAGAAACTGGTGTTGTCAAGCGCTATATT 
ACTGATTTTGGAGACAAAGAATTATTAAACCAAAAAGGAATTACAGTCTTTCCTCATGTAGGCGGATCAACAGATGAGGCAGAGCTAAATTGTGCT 
ATTATGGCAAGTCAAACCATTCGTTGTTTTATGGAGACAGGAGAAATCACTAATTCAGTTAATTTCCCCAATGTACATCAAATTCAAACCGCACCA 
TTTCGTATTACTTTAATTAACAAGAATGTTCCTAACATTGTGGCTAAAATTTCAACTGCTGTATCAGAGTTAGGTATAAATATTGATAACATTATT 
AACCGTTCAAAGGGTGACTACGCCTACACACTAATAGATTTAGATGAAACGGATAATAACAAGATTTCTACTTTAATTGAAGAATTTGAAGGTGAT 
GAGAATATCGTCCGTGTACGTTTAATTGCAAAACAACAA 

SEQ ID 10046 

MSENPDAYIIRSQNLHNQDFPSNLKAIARAGAGTNNIPIEEASAQGIWFNTPGANANAVKEAVIAALLLSARDYLGANRWVNTLTGTDIPKQIEA 
GKKAFAGNEIAGKKLGVIGLGAIGARIANDARRLGMTVLGYDPYVSIETAWNISSHVQRVKEIKDIFETCDYITIHVPLTNETKHTFDAKAFSIMK 
KGTTIINFARAELVNNQELFEAIETGWKRYITDFGDKELLNQKGITVFPHVGGSTDEAELNCAIMASQTIRCFMETGEITNSVNFPNVHQIQTAP 
FRITLINKNVPNIVAKISTAVSELGINIDNIINRSKGDYAYTLIDLDETDNNKISTL1EEFEGDENIVRVRLIAKQQ 

SEQ ID 10047 

ATGCAAATCAGATTAGCTTTTCCAAATGAAATTGACCAAATTATGCTTCTTATTGAGGAAGCGCGTGCCGAAATTGCTAAAACAGGAAGTGATCAA 
TGGCAAAAAGAAGATGGATACCCTAATCGTAACGATATTATTGATGATATCTTGAACGGTTATGCTTGGGTTGGTATTGAAGATGGGATGCTAGCG 
ACTTATGCGGCTGTCATTGATGGTCATGAAGAGGTTTATGATGCTATTTATGAGGGAAAATGGCTCCATGATAACCATCGCTATCTTACATTTCAT 
CGTATTGCGATCTCAAATCAATTTCGTGGTAGAGGACTAGCACAGACATTCCTTCAAGGGTTAATTGAAGGTCATAAAGGACCTGATTTTCGTTGC 
GATACTCATGAAAAAAATGTCACTATGCAGCATATTCTAAATAAATTAGGCTATCAATATTGTGGTAAAGTACCTCTAGATGGGGTACGATTGGCT 
TATCAGAAGATAAAAGAAAAGGGAGAAACGAGCATCTATCGTGAGATTGATGAAAGAAATCCCATG 

SEQ ID 10048 

MQIRLAFPNEIDQIMLLIEEARAEIAKTGSDQWQKEDGYPNRNDIIDDILNGYAWVGIEDGMLATYAAVIDGHEEVYDAIYEGKWLHDNHRYLTFH 
RIAISNQFRGRGLAQTFLQGLIEGHKGPDFRCDTHEKNVTMQHILNKLGYQYCGKVPLDGVRLAYQKIKEKGETSIYREIDERNPM 

SEQ ID 10049 

ATGATTTATGCAGGAGCTCAAAAAAATATTGGACCTGCTGGTGTAACGGTAGTTATTATCCGTGAAGATATGATTAATGAGGAACCAACTTTATCA 
TCAATGTTGGATTATAAGATTCAGTCAGATGCTGGTTCTCTTTATAATACGCCGCCTGCTTACAGTATTTACATTGCTAAATTAGTCTTTGAATGG 
GTGAAAAGTCTAGGTGGTGTTGATGCTATGGAAAAAGCTAATCGTGAAAAATCAGGACTTCTCTATGATTATATTGATTCCTCAGAATTTTATAGT, 
AATCCTGTCAGAGATAAAAAGAGTCGTTCTCTATGTAACATTCCTTTCATAACTATTAATAAAGATTTAGATGAAAAATTTGTAAAGGAAGCGACA 
GAACGTGGATTTAAAAATATTAAAGGACATCGTTCGGTAGGTGGTATGAGAGCTAGCCTTTATAATGCCTTTCCTAAACAAGGTGTCATCGAATTA 
ATTGATTTTATGAAAACATTTGAAGCAGAAAATACA 

SEQ ID 10050 

MIYAGAQKNIGPAGVTWIIREDMINEEPTLSSMLDYKIQSDAGSLYNTPPAYSIYIAKLVFEWVKSLGGVDAMEKANREKSGLLYDYIDSSEFYS 
NPVRDKKSRSLCNIPFITINKDLDEKFVKEATERGFKNIKGHRSVGGMRASLYNAFPKQGVIELIDFMKTFEAENT 

SEQ ID 10051 

ATGCAAGTTCAAAAAAGTTTTAAATCAAATATACATTACGGAACACTCTATCTAGTCCCAACTCCAATTGGTAATCTAGATGATATGACTTTTCGT 
GCCATTAGGATTTTAAGAGAAGTTGATTTTATTTGTGCAGAGGATACACGAAATACGGGACTTTTACTCAAGCACTTTGATATTACTACTAAACAA 
ATTAGTTTTCACGAACACAATGCTTACGATAAAATCTCTGGGTTAATTGATTTGTTAAAAGAAGGGAAATCTTTAGCCCAAGTATCTGATGCAGGA 
ATGCCCTCTATTTCTGACCCAGGACATGACCTTGTCAAGGCTGCTATTGAAGGGGATATCCCAGTTGTATCTATACCAGGAGCTAGCGCTGGTATT 
ACTGCTCTCATCGCTTCAGGTTTAGCTCCACAACCTCATATTTTTTATGGCTTCTTACCTCGTAAGAAAGGTCAACAAATAACTTTCTTTGAAACA 
AAGCAAGATTACCCTGAAACACAAATCTTTTATGAGTCACCGTTTCGAGTCTCTGATACGCTAAAACACATGAAAGAGATTTACGGAGATCGCCAA 
GTTGTTTTAGTACGCGAATTGACGAAACTCTATGAAGAGTATCAAAGAGGAACCATTAGTCAACTTTTAGAGCATATTGAAAAGGTCCCTCTCAAA 
GGTGAATGCTTAATTATTGTTGATGGTAAGAGAGATACCGAGCGAGTGAAAGACAGTAGCCAACAAGATCCACTAGTATTAGTAAAAGAATATATC 
GCTAATGGTGATAAAACTAATCAAGCGATAAAAAAAGTAGCAAAAGAATTTAATCTCAATAGACAAGAACTCTATGCTAGTTTCCATGATTTA 

SEQ ID 10052 

MQVQKSFKSN1HYGTLYLVPTPIGNLDDMTFRAIRILREVDFICAEDTRNTGLLLKHFDITTKQISFHEHNAYDKISGLIDLLKEGKSLAQVSDAG 
MPSISDPGHDLVKAAIEGDIPWSIPGASAGITALIASGLAPQPHIFYGFLPRKKGQQITFFETKQDYPETQIFYESPFRVSDTLKHMKEIYGDRQ 
WLVRELTKLYEEYQRGTISQLLEHIEKVPLKGECLIIVDGKRDTERVKDSSQQDPLVLVKEYIANGDKTNQAIKKVAKEFNLNRQELYASFHDL 

SEQ ID 10053 

ATGAAAAAAGGACTAATGATTTCTTTTGAGGGCCCAGATGGTGCGGGTAAAACAACCGTTTTAGAAGCTGTTTTACCCTTGCTCAGAGAAAAATTA 
TCACAAGATATTCTCACCACCAGAGAGCCTGGTGGCGTAACTATTTCAGAAGAAATTCGTCATATTATTTTAGATGTTAAACACACGCAAATGGAT 
AAAAAAACAGAGCTATTGCTTTACATGGCTGCTCGACGCCAACATCTAGTGGAAAAGGTACTCCCAGCTCTAGAAGAAGGGAAAATAGTCCTAATG 
GATCGTTTTATTGATAGTTCTGTTGCCTATCAGGGATCAGGAAGAGGATTAGATAAGTCACATATAAAATGGCTTAATGACTATGCGACTGATAGT 
CATAAACCTGATTTAACTTTATATTTTGATGTTCCTTCTGAAGTAGGTTTAGAGCGTATTCAAAAAAGTGTTCAAAGGGAGGTAAATCGTCTAGAT 
CTCGAGCAATTAGATATGCATCAACGCGTCCGTCAAGGTTACCTTGAATTGGCGGATTCGGAGCCAAACCGCATTGTGACGATTGATGCCTCCCAA 
CAGCTAGATGAAGTAATAGCTGAGACATTCTCTATTATTTTAGATCGTATCAACCAA 

SEQ ID 10054 

MKKGLMISFEGPDGAGKTTVLEAVLPLLREKLSQDILTTREPGGVTISEEIRHIILDVKHTQMDKKTELLLYMAARRQHLVEKVLPALEEGKIVLM 
DRFIDSSVAYQGSGRGLDKSHIKWLNDYATDSHKPDLTLYFDVPSEVGLERIQKSVQREVNRLDLEQLDMHQRVRQGYLELADSEPNRIVTIDASQ 
QLDEVI AETFS I ILDRINQ ' 

SEQ ID 10055 

ATGACAAAACACAAACACCTAACTCTCTTAGACCGTAATGACATCCAATCTGGTTTGGATAGAGGAGAAACCTTTAAAGCCATCGGGCTTAATCTA 
CTGAAACACCCTACTACTATCGCAAAAGAAGTCAAACGAAATAAGCAACTAAGAGAATCAACCAAAGACTGCCTAGACTGTCCGCTACTAAGAAAA 
GCTCCCTATGTTTGTAATGGGTGTCCAAAGAGGAGGATCAACTGTGGTTACAAGAAGACCTTCTATCTTGCTAAGCAAGCTCAAAGAAACTATGAA 
AAACTTTTAGTTGAATCTAGAGAAGGAATCCCTTTGAACAAAGAGACCTTCTGGAAAATAGATAGAGTGCTTTCTAATGGGGGTCAAGAAGGGCCA 
ACGTATCTATCATATCCTCAAAACCAACGATCTAGAAGTGAGTTCTTCAACCGTTTATCGACACATCAAGAAAGGCTACCTATCCATCACACCAAT 
CGACCTACCCAGAGCTGTGAAGTTCAAAAAAAGGCGAAAGAGCACACTCCCTCCTATTCCAAAAGCGAT 

SEQ ID 10056 
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MTKHKHLTLLDRNDIQSGLDRGETFKAIGLNLLKHPTTIAKEVKRNKQLRESTKDCLDCPLLRKAPYVCNGCPKRRINCGYKKTFYLAKQAQRNYE 
KLLVESREGIPLNKETFWKIDRVLSNGGQEGPTYLSYPQNQRSRSEFFNRLSTHQERLPIHHTNRPTQSCEVQKKAKEHTPSYSKSD 

SEQID 10057 

GTGAGTTCTTCAACCGTTTATCGACACATCAAGAAAGGCTACCTATCCATCACACCAATCGACCTACCCAGAGCTGTGAAGTTCAAAAAAAGGCGA 
AAGAGCACACTCCCTCCTATTCCAAAAGCGATTAAAGAAGGGCGACGGTACGAGGATTTTATAGAACACATGAACCAATCAGAGCTGAACTCCTGG 
CTTGAAATGGACACGGTTATTGGACGGATTGGTGGAAAGGTCCTTCTCACCTTCAATGTCGCCTTCTGTAACTTCATCTTTGCCAAACTGATGGAT 
TCTAAGACAGCTATCGAAACTGCTAAACACATACAGGTCATTAAGAGGACACTCTATGATAACAAGAGAGACTTCTTCGAACTCTTTCCTGTTATC 
CTAACGGATAATGGTGGGGAATTCGCTAGAGTGGATGATATTGAGATAGATGTTTGTGGACAGTCTCAACTCTTCTTTTGTGACCCTAATCGGTCT 
GACCAGAAAGCAAGAATCGAGAAGAATCATACCCTCGTGAGAGACATACTGCCTAAGGGGACTTCCTTCGACAACTTGACTCAAGAGGACATTAAT 
CTGGCACTATCTCATATCAACAGCGTTAAGAGACAGGCTCTAAATGGTAAAACGGCTTATGAGCTATTCTCTTTTACTTACGGAAAAGACATCGCA 
AGTATACTCGGTATTGAGGAAATTACTGCGGAAGACGTCTGCCAATCTCCCAAACTATTAAAAGACAAAATC 

SEQ ID 10058 

MSSSTVYRHIKKGYLSITPIDLPRAVKFKKRRKSTLPPIPKAIKEGRRYEDFIEHMNQSELNSWLEMDTVIGRIGGKVLLTFNVAFCNFIFAKLMD 
SKTAIETAKHIQVIKRTLYDNKRDFFELFPVILTDNGGEFARVDDIEIDVCGQSQLFFCDPNRSDQKARIEKNHTLVRDILPKGTSFDNLTQEDIN 
LALSHINSVKRQALNGKTAYELFSFTYGKDIASILGIEEITAEDVCQSPKLLKDKI 

SEQ ID 10059 

ATGGTATATGGCATTATTAAGCTGATTAATTTTGCTCATGGGGACATCTATATGATGGGCGCTTTCATGGGCTATTATTTGATTAATCATCTTCAT 
CTTAATTTTTTCCTAGCTTTATTAATTGCAATGCTGGGGTCTGCTTTCCTAGGTGTTGTAATTGAATATTTAGCTTATCGTCCACTGAGAAAATCA 
ACTAGAATTGCCGCGTTAATTACAGCTATTGGTGTTTCTTTTCTTTTGGAGTACGGGATGGTATACCTTGTTGGAGCGGATACTAGGGCATTTCCG 
CAAGCCATTCATACTGTTAAATATAATTTAGGACCGATAACTATAACCAATGTTCAGCTCATCATTTTAGGTATTGCGCTATTACTAATGCTTACT 
TTACAGTTCATCGTTCAAAAAACTAAAATGGGGAAAGCTATGAGAGCTTTATCAGTGGATAGCGATGCCGCACAATTGATGGGAATTAATGTTAAC 
CGTACCATTAGTTTTACATTTGCGCTGGGGTCTGCTTTAGCTGGAGCAGGTGGAGTACTGATTGGGCTTTATTATAATTCTGTTCAACCTCTTATG 
GGGGTAACTCCAGGGTTGAAAGCATTTGTTGCAGCTGTCTTAGGTGGTATTGGTATCATTCCGGGAGCGGCTATCGGTGGTTTTGTTATTGGCATT 
TTAGAAACTTTAGCGACTGCACTTGGTGTGTCAGATTTTCGAGATGGTATCGTTTATGCTATTTTAATTCTCATTTTCTTGATCCGTCCAGCAGGA 
ATTCTTGGAAAAAATATTAAGGAGAAGGTC 

SEQ ID 10060 

MVYGIIKLINFAHGDIYMMGAFMGYYLIMHLHLNFFLALLIAMLGSAFLGWIEYLAYRPLRKSTRIAALITAIGVSFLLEYGMVYLVGADTRAFP 
QAIHTVKYNLGPITITNVQLIILGIALLLMLTLQFIVQKTKMGKAMRALSVDSDAAQLMGINVNRTISFTFALGSALAGAGGVLIGLYYNSVQPLM 
GVTPGLKAFVAAVLGGIGIIPGAAIGGFVIGILETLATALGVSDFRDGIVYAILILIFLIRPAGILGKNIKEKV 

SEQ ID 10061 

ATGATTCCAGTAGTTATTGAACAAACAAGTCGTGGTGAACGTTCTTATGATATTTACTCACGTCTTTTAAAAGATCGTATTATTATGTTGACAGGC 
CAAGTTGAGGATAATATGGCCAATAGTATCATTGCACAGTTATTGTTTCTCGATGCACAAGATAATACAAAGGATATTTACCTTTATGTCAATACA 
CCAGGTGGTTCAGTATCGGCTGGACTTGCTATTGTGGACACCATGAACTTCATTAAATCGGACGTACAGACGATTGTTATGGGGATGGCTGCTTCG 
ATGGGAACCATTATTGCTTCAAGTGGTGCTAAAGGAAAACGTTTTATGTTACCGAATGCAGAATATATGATCCACCAACCAATGGGCGGAACAGGC 
GGAGGTACACAGCAATCTGATATGGCTATCGCTGCTGAGCATCTTTTAAAAACGCGTCATACTTTAGAAAAAATCTTAGCTGATAATTCTGGTCAA 
TCTATTGAAAAAGTCCATGATGATGCAGAGCGTGATCGTTGGATGAGTGCTCAAGAAACACTTGATTATGGCTTTATTGATGCTATTATGGAAAAT 
AATAATTTACAA 

SEQ ID 10062 

MIPWIEQTSRGERSYDIYSRLLKDRIIMLTGQVEDNMANSIIAQLLFLDAQDNTKDIYLYVNTPGGSVSAGLAIVDTMNFIKSDVQTIVMGMAAS 
MGTIIASSGAKGKRFMLPNAEYMIHQPMGGTGGGTQQSDMAIAAEHLLKTRHTLEKILADNSGQSIEKVHDDAERDRWMSAQETLDYGFIDAIMEN 
NNLQ 

SEQ ID 10063 

ATGTTAATGGGCTATGAAGTGTCTCGTGATTTGCCTTTAGAAGATGTTGAAATCCAAACACCAGTAGCGACAACTGTACAAAAACAATTAGCTGGG 
AAAAAGTTAGCAATTGTTCCAATTTTACGTGCAGGTATTGGTATGGTTGATGGTTTCTTAAGCCTTGTGCCAGCTGCTAAAGTTGGTCATATCGGT 
ATGTATCGTGATGAAGAGACTTTCCAACCAGTCGAATATTTAGTTAAGTTACCTGAAGATATTGATCAACGTCAGATTTTTGTAGTTGATCCAATG 
CTTGCTACAGGTGGGTCTGCTATTTTAGCAGTAGATTCTCTAAAAAAACGTGGCGCAGCTAGTATCAAATTCGTTTGTTTAGTAGCAGCTCCAGAA 
GGAGTGGCAGCACTTCAAGAAGCACATCCAGATGTAGATATTTATACCGCTGCTTTGGATGAAAAACTCAACGAACATGGCTACATTGTTCCTGGA 
CTCGGAGATGCTGGGGATCGCTTATTTGGTACAAAA 

SEQ ID 10064 

MLMGYEVSRDLPLEDVEIQTPVATTVQKQLAGKKLAIVPILRAGIGMVDGFLSLVPAAKVGHIGMYRDEETFQPVEYLVKLPEDIDQRQIFWDPM 
LATGGSAILAVDSLKKRGAASIKFVCLVAAPEGVAALQEAHPDVDIYTAALDEKLNEHGYIVPGLGDAGDRLFGTK 

SEQ ID 10065 

ATGATTCGTTTCCTTCTCTCAAAACTTTTGCTAATTGAAGCTGCTCTTCTAGCGATTCCTCTAACTGTTGGACTTATTTACCGTGAACCGCAAAGT 
GTCATGATGAGTATAGTCATTACCATGATTATTTTAATCATCCTTGGATTACTGGGTTCTCTCTTTAAACCTAAAAATTATCATATCTACACTAAA 
GAAGGCATGTTAATTGTTGCACTCTGCTGGATACTTTGGTCCTTCTTTGGCGCCCTTCCATTTGTTATTTCAGGGCAAATCCCTAATATTATCGAT 
GCTTTCTTTGAAGTATCTTCTGGTTTTACGACAACAGGAGCAACTATTCTTGATGACGTCAGTGTCTTATCACCCGCGCTCTTATTTTGGCGTAGC 
TTTACCCATCTTATCGGTGGAATGGGGGTTTTAGTATTTGCCCTTGCCATCATGGAAAATTCTAAAAATAGCCATTTAGAGGTTATGAGAGCTGAA 
GTTCCTGGACCTGTATTTGGTAAAGTTGTCTCGAAACTTAAAAAAACTGCACAAATTTTGTATTTGTTATATCTTCTTATGTTTGCAGTATTTGCA 
GTAATATTATATTTTGCAGGTATGCCTTTCTTTGATAGTATTATCATAGCGATGGGAACTGCAGGTACAGGTGGTTTTGCAGTTTACAATGATAGC 
ATTGCTCATTATAATAGTCCTCTGATAACTAACTTAGTTTCTATTGGTATGCTTATCTTCGGGGTTAACTTTAATCTTTACTATCTTCTTTTACTC 
CGAAAAATTAAAGCATTCTTTGGTGATGAGGAACTAAAAACCTATCTCCGCATCGTGGCAATAGCAACTTTCATGATTGCTCTAAACGTCATCGGT 
ATGTATGATAATTTTCGACAAGGCCTCGAACATATTTTCTTTGAAGTATCAGCTATTATTACGACAACTGGTTTTGGCGTGACTGATATCACTCGT 
TGGCCTTTGTTTTCACAGGTTATTTTGCTATTCTTGATGTTTATCGGTGGTTCTGCTGGCTCTACAGCTGGGGGCTTTAAAGTCATGCGTAGCTTA 
ATCCTAGCAAAGATTGCACGTAACCAAGTATTGTCTACACTCTATCCTAATAGAGTCATGTCACTACACATTAATAAAAGCGTTCTAGATAAAAAT 
ACACAACATGGTGTTTTAAAATATCTAACTATCTATTTAGCTATCTTCATGGCACTCGTTCTTGTTTTAACGCTTGATACTAATGATTTTTTGGTT 
GTTATCAGTGCTGCAGCCTCATGTTTTAACAACATAGGCCCACTCTTAGGTAGCAATGAAACTTTCTCATTCTTTAGTCCATTCTCAAAACTCCTT 
CTTTCATTTGCTATGATAGCAGGACGTTTAGAAATATACCCTGTTTTATTGATGTTTATTCCTAAAACATGGTCAAAACTA 

SEQ ID 10066 

MIRFLLSKLLLIEAALLAIPLTVGLIYREPQSVMMSIVITMIILIILGLLGSLFKPKNYHIYTKEGMLIVALCWILWSFFGALPFVISGQIPNIID 
AFFEVSSGFTTTGATILDDVSVLSPALLFWRSFTHLIGGMGVLVFALAIMENSKNSHLEVMRAEVPGPVFGKVVSKLKKTAQILYLLYLLMFAVFA 
VILYFAGMPFFDSIIIAMGTAGTGGFAVYNDSIAHYNSPLITNLVSIGMLIFGVNFNLYYLLLLRKIKAFFGDEELKTYLRIVAIATFMIALNVIG 
MYDNFRQGLEHIFFEVSAIITTTGFGVTDITRWPLFSQVILLFLMFIGGSAGSTAGGFKVMRSLILAKIARNQVLSTLYPNRVMSLHINKSVLDKN 
TQHGVLKYLTIYLAIFMALVLVLTLDTNDFLWISAAASCFNNIGPLLGSNETFSFFSPFSKLLLSFAMIAGRLEIYPVLLMFIPKTWSKL 

SEQ ID 10067 
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ATGGATAGTAGGCCTATTGGCTTTCTAGATTCTGC3TGTAGC3TGGTTTAACGGTTGTTAAGGAAATGTTCCGTCAACTTCCAGAAGAGGAAGTAATC 
TTCATTGGAGATCAGGCTAGAGCTCCGTATGGTCCTAGACCTGCTCAACAGATTAGAGAGTTTACCTGGCAGATGGTTAACTTCTTATTGACTAAA 
AATGTTAAGATGATTGTTATAGCTTGTAATACAGCAACTGCAGTTGCCTGGCAAGAAATTAAAGAAAAACTAGACATCCCTGTTTTAGGCGTTATT 
TTACCAGGAGCTAGCGCAGCTATCAAATCAACTAATTTAGGGAAAGTTGGTATTATAGGTACTCCCATGACTGTTAAATCAGATGCTTATCGTCAA 
AAAATTCAAGCTTTGTCTCCAAATACTGCTGTGGTATCCCTTGCTTGTCCGAAATTTGTTCCAATTGTGGAATCAAATCAGATGTCTTCTAGTTTA 
GCCAAAAAGGTGGTTTATGAAACGTTGTCCCCATTAGTTGGTAAATTAGATACTTTAATTTTAGGTTGCACGCATTATCCCCTATTACGTCCCATC 
ATTCAAAATGTTATGGGGGCTGAGGTTAAATTAATTGATAGTGGCGCAGAAACCGTTCGTGATATTTCTGTTTTATTGAACTATTTTGAGATAAAC 
CATAATTGGCAAAATAAACACGGTGGTCATCACTTTTACACAACCGCCAGCCCAAAAGGTTTTAAAGAAATTGCAGAACAATGGCTTAGTCAAGAA 
ATAAATGTGGAGCGTATCGTATTA 

SEQ ID 10068 

MDSRPIGFLDSGVGGLTWKEMFRQLPEEEVIFIGDQARAPYGPRPAQQIREFTWQMVNFLLTKNVKMIVIACNTATAVAWQEIKEKLDIPVLGVI 
LPGASAAIKSTNLGKVGIIGTPMTVKSDAYRQKIQALSPNTAWSLACPKFVPIVESNQMSSSLAKKWYETLSPLVGKLDTLILGCTHYPLLRPI 
IQNVMGAEVKLIDSGAETVRDISVLLNYFEINHNWQNKHGGHHFYTTASPKGFKEIAEQWLSQEINVERIVL 

SEQ ID 10069 

ATGTTTCCACAAAATATGATTGCCATCATGCAAAAAATGCCAGGGTTGTATTTTGGAGCAATCATCTTAGAATTGGTTTTAGTCTTTGTTGCTAGT 
GGAGCGGCGCGTCGAAACACACCAGCTGCATTACCATTATTTTTGATTTATTCAGCTTTGAATGGGTTTACTTTAAGTTTCATTATCGCAAGGTAC 
ACGCAAACTACAGTTCTTCAAGCTTTTATAACATCTGCGGCTGTTTTCTTTGCAATGGCTTTGATTGGAGCTAAGACTAAAAAAGATTTATCAGGT 
ATGCGTAAAGCGTTAATGGCTGCTTTAATTGGGATTTTAATTGCAAGTCTTGTTAATTTATTTATCGGTAGTGGGGGTATGAGTTATATCATTAGT 
ATCGTATGTGTCATCATCTTTTCTGGATTGATTGCTTACGATAACCAAATGATTAAATATGTCTACAATAGCCAAGGCGGCCAAGTCGCAGATGGT 
TGGGCAGTTTCGATGGCACTAAGCCTTTATCTTGATTTTATTAATCTATTCTTAAATATTCTTCGTCTTTTTGCACGAAATGAT 

SEQ ID 10070 

MFPQNMIAIMQKMPGLYFGAIILELVLVFVASGAARRNTPAALPLFLIYSALNGFTLSFIIARYTQTTVLQAFITSAAVFFAMALIGAKTKKDLSG 
MRKALMAALIGILIASLVNLFIGSGGMSYIISIVCVIIFSGLIAYDNQMIKYVYNSQGGQVADGWAVSMALSLYLDFINLFLNILRLFARND 

SEQ ID 10071 

ATGAAAAAGTATCAAGACGATAAGGACTTCATGGATTTGGTCGGTCACCTTATTGACCATCCACGTTTCCAAAAACTCGAAGCTATTGTCCAACAT 
CATCACTCAACTCGCTTAGAGCATTCTATAAATGTTAGTTATACAAGTTATAAAATTGCTAAGAAGTTTGGTTGGGATGCGAGTAGTACTGCTCGA 
GGTGGTTTACTACATGATTTCTTTTATTATGATTGGCGTGTAACGAAATTTAACAAGAGCCATGCCTGGGTTCATCCAAGGATAGCGGTTCGTAAT 
GCGCGAAAATTAACTGATTTAAACGCTAGAGAAGAAGATATTATTTTGAAGCACATGTGGGGAGCGACTATTGCACCGCCACGTTATAAAGAAAGT 
TATATTGTGACTATGGTTGATAAGTATTGGGCAGTACGAGAGGCTTCTCGTCCACTCAAACGTATTTTTAAGAAACCTATCCGTTTTAGTCGCAAA 
TTCTTAGGTAGTCATAATCAT 

SEQ ID 10072 

MKKYQDDKDFMDLVGHLIDHPRFQKLEAIVQHHHSTRLEHSINVSYTSYKIAKKFGWDASSTARGGLLHDFFYYDWRVTKFNKSHAWVHPRIAVRN 
ARKLTDLNAREEDIILKHMWGATIAPPRYKESYIVTMVDKYWAVRRASRPLKRIFKKPIRFSRKFLGSHNH 

SEQ ID 10073 

ATGAAAAAAGTTCATTTAATTGTCTCAGGGCGCGTTCAAGGAGTCGGATTTCGCTATGCAACTTATTCCTTAGCTTTAGAAATAGGTGATATTTAC 
GGTCGCGTTTGGAATAACGATGATGGAACTGTTGAAATTTTAGCACAATCTACAGATTCAAATAAAATGACACAATTTATTCAGAAAATTCGAAAA 
GGACCTTCAAAATGGTCTAAAGTAACTTATGTTGATATTAAACTAGATAACTTCGATGATTTTAATGACTTTAAAATGAGTAAT 

SEQ ID 10074 

MKKVHLIVSGRVQGVGFRYATYSLALEIGDIYGRVWNNDDGTVEILAQSTDSNKMTQFIQKIRKGPSKWSKVTYVDIKLDNFDDFNDFKMSN 

SEQ ID 10075 

ATGGCCAACCTCATTACTTATTTCGCTCAACACCAAGGGCTTGGTTTTGGTGTCGCTATCATTATTGTAACCGTCATCGTACGTGTCGTTATCTTA 
CCACTTGGACTTTATCAGTCTTGGAAAGCTAGCTATCAAGCTGAAAAAATGGCATACTTTAAGCCTTTATTTGAACCTATTAATGAACGACTACGC 
AATGCTAAAACACAAGAAGAAAAATTAGCAGCTCAGACAGAATTAATGACAGCTCAACGTGAGAATGGCCTTAGCATGTTTGGCGGTATTGGCTGC 
TTGCCATTACTCATTCAGATGCCATTTTTCTCAGCTATTTTCTTTGCTGCACGCTATACTCCTGGAGTCTCTAGTGCAACCTTCTTGGGACTTAAC 
TTAGGTCAAAAGAGTCTGACACTTACTGTCATTATCGCCATTCTTTATTTTGTACAATCTTGGTTGTCAATGCAAGGTGTTCCAGATGAACAACGT 
CAGCAAATGAAAACAATGATGTATCTGATGCCAATAATGATGGTATTCATGTCTATTAGTTTACCTGCTAGTGTTGCGCTTTATTGGTTTATTGGT 
GGTATTTTCAGTATTATCCAGCAGCTAGTTACGACTTATGTACTTAAGCCTAAACTACGCCGAAAAGTAGAAGAAGAATATACTAAAAATCCTCCT 
AAAGCCTACAAAGCTAATAACGCACGAAAAGATGTTACAAATTCAACTAAAGCCACTGAATCTAATCAAGCAATTATTACATCTAAAAAAACAAAT 
CGTAACGCCGGAAAACAAAAAAGACGGGGA 

SEQ ID 10076 

MANLITYFAQHQGLGFGVAIIIVTVIVRWILPLGLYQSWKASYQAEKMAYFKPLFEPINERLRNAKTQEEKLAAQTELMTAQRENGLSMFGGIGC 
LPLLIQMPFFSAIFFAARYTPGVSSATFLGLNLGQKSLTLTVIIAILYFVQSWLSMQGVPDEQRQQMKTMMYLMPIMMVFMSISLPASVALYWFIG 
GIFSIIQQLVTTYVLKPKLRRKVEEEYTKNPPKAYKANNARKDVTNSTKATESNQAIITSKKTNRNAGKQKRRG 

SEQ ID 10077 

ATGATTATTAGAAATGGTTGCCTAGAGGATTTACAGCAAGTCATTAGTATTGAACAAATAAATTTTTCAGAAGCAGAGGCTGCGAGTAAAAAAGCA 
ATGCAAGAACGTTTAACGATAATGACTGATACTTTTTTAGTTGCAGAGATTAATGGTCGTTTAGCAGGTTACATTGAAGGACCGGTTATTAAAGGT 
CGGTACTTAACGGACGATTTATTCCATAAAGTTTCTGAATTCCCTGTAAGGGTAGGTGGTTTCATAGGAATTACTAGTCTATCAATACATCCTGAT 
TTTAAAGGTCAGGGGATTGGTACAGCATTATTAGCAGCGATGAAAGACCTGGTTGTTTCTCAAGAACGAGATGGTATAAGTTTAACTTGCCATGAT 
GATTTAATTTCCTTCTATGAAATGAATGGATTTAAAGATGAGGGAGAATCTGACTCCAAACATGGTGGTTCGCTTTGGTATAATATGATTTGGAAT 
AATCCAACACGATCAATTTGT 

SEQ ID 10078 

MIIRNGCLEDLQQVISIEQINFSEAEAASKKAMQERLTIMTDTFLVAEINGRLAGYIEGPVIKGRYLTDDLFHKVSEFPVRVGGFIGITSLSIHPD 
FKGQGIGTALLAAMKDLWSQERDGISLTCHDDLISFYEMNGFKDEGESDSKHGGSLWYNMIWNNPTRSIC 

SEQ ID 10079 

ATGACACCCCAAGCATTTTATCAAGTTCTGATAGAGCATGGTATTACACTTACTGACAAACAGAAAAAACAATTTGAAACTTATTTTAGACTTCTT 
GTTGAATGGAATGAGAAAATTAACCTAACAGCTATTACAGATAAGGAAGAGGTTTACTTAAAGCACTTCTATGATTCTATTGCGCCGATTTTACAA 
GGTTATATTGACAATAGTCCTCTTAGCATTTTAGATATTGGTGCTGGTGCAGGTTTTCCTAGTATTCCTATGAAAATCCTTTATCCTGAAATTGAT 
ATTACTATTATTGATTCACTGAATAAACGCATTAATTTTCTAAACATATTAGCTAATGAACTTGAACTTTCAGGAGTTCACTTCTTCCATGGGCGC 
GCTGAGGACTTTGGTCAAGATAGAGTATTTCGAGCTAAATTTGATATCGTAACAGCTCGTGCAGTAGCTAAAATGCAGGTTCTAGCAGAATTGACA 
ATACCTTTTCTTAAAGTTAATGGTCGCTTGATTGCACTGAAAGCTGCAGCTGCTGAAGAGGAATTAATTTCTGCAGAAAAAGCTTTGAAAACACTA 
TTTTCACAAGTAACTGTAAATAAAAATTATAAGTTACCTAATGGTGATGACCGAAATATCACAATCGTTAGCAAGAAAAAAGAAACGCCTAATAAA 
TACCCTCGTAAAGCTGGTACTCCAAACAAGAAGCCTTTG 

SEQ ID 10080 
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MTPQAFYQVLIEHGITLTDKQKKQFETYFRLLVEWNEKItlLTAITDKEEVYLKHFYDSIAPILQGYIDNSPLSILDIGAGAGFPSIPMKILYPEID 
ITIIDSLNKRINFLNILANELELSGVHFFHGRAEDFGQDRVFRAKFDIVTARAVAKMQVLAELTIPFLKVNGRLIALKAAAAEEELISAEKALKTL 
FSQVTWKNYKLPNGDDRNITIVSKKKETPNKYPRKAGTPNKKPL 

SEQ ID 10081 

ATGAAACATTTCTTTGATTACAAGACAATGTCTGTCGCACGTAAACTCAGCATTAGTTTTATCGCTGTTATCCTATTGGGAAGTATTTTACTTTCA 
CTTCCAATTTTTCAATATGCTAACGCCCCTAAAACACATTACATTGATCACCTTTTCACGACTGTTTCAATGGTATGTGTAACTGGTTTATCTGTT 
TTTCCTATCAGTAAGGTTTATAACGGTTGGGGGCAGATTGTAGCTATTTTACTCATGCAAACAGGGGGACTTGGTTTAGTAACACTAATGTCGTTG 
TCTTACTATACCCTAAGACGTAAAATGTCGTTAAATGATCAGACCCTTTTGCAGTCAGCGATAACTTATAACAGTTCGACAGATTTAAAAAAATAT 
CTCTATATGATTTTTAAAGTAACTTTAACTTTAGAAGTTTTAGCAGCCAGCATTTTAGCCATAGATTTTATTCCTCGATTTGGTTTGGGTCATGGT 
ATCTTTAATAGTATATTCTTAGCTGTCTCAGCCTTTTGTAATGCCGGTTTTGATAATCTAGAGGCAACGAGCTTAGCTCAATTTAAACTAAATCCT 
TTGGTTAACATTATCGTTTGTTTCTTGATTATTTCAGGAGGACTTGGATTTGCCGTATGGAAAGATTTAATTGAAGCTACTATACAAACATCTCAC 
AAGGGACCAAAATTAATCAAGACATTTCCAAAACGCCTCAGCAACCATTCTAAACTGGTTTTAAAAACAACAACCATTATTTTACTAACAGGAACT 
TTGCTTTCTTGGTTGTTAGAGTTTGGAAATTTTAGAACAATTGCTAATTTATCTCTACCTAAACAACTAATGGTCAGCTTTTTCCAAACAGTTACG 
ATGCGTACCGCTGGATTTTCAACTATTGATTATACCCAAACTGATTTCGCAACCAACCTTGTTTATATTATCCAAATGTTAATTGGAGGAGCTCCT 
GGTGGAACGGCAGGAGGATTTAAAGTCACTGTTATCGCCATTTTACTCTTACTATTTAAAGCCGAACTGAGTGGCCAAAGCCAAGTGACTTTTCAT 
TATCGAACAATTCCTTCCAGTATTATTAAACAAACACTATCGATTTTAACTTTCTTTTTTATCATACTTATTAGCGGCTATCTCCTTCTTCTGGAA 
CTCAATCCCCATATAGATCCTTTTTCTCTTTTCTTTGAGGCATCTAGTGCCTTAGCAACCGTGGGTGTAACAATGAACACTACCAATCAATTAACT 
CTGGGCGGTCGAATTGTAATTATGTTCCTCATGTTTATTGGTCGAGTCGGTCCAATTACCGTACTGCTATCAATTCTTCAGAAAAAAGAGAAGGAA 
ATTCACTATGCTGAAACAGAAATTATTCTAGGT 

SEQ ID 10082 

MKHFFDYKTMSVARKLSISFIAVILLGSILLSLPIFQYANAPKTHYIDHLFTTVSMVCVTGLSVFPISKVYNGWGQIVAILLMQTGGLGLVTLMSL 
SYYTLRRKMSLNDQTLLQSAITYNSSTDLKKYLYMIFKVTLTLEVLAASILAIDFIPRFGLGHGIFNSIFLAVSAFCNAGFDNLEATSLAQFKLNP 
LVNIIVCFLIISGGLGFAVWKDLIEATIQTSHKGPKLIKTFPKRLSNHSKLVLKTTTIILLTGTLLSWLLEFGNFRTIANLSLPKQLMVSFFQTVT 
MRTAGFSTIDYTQTDFATNLVYIIQMLIGGAPGGTAGGFKVTVIAILLLLFKAELSGQSQVTFHYRTIPSSIIKQTLSILTFFFIILISGYLLLLE 
LNPHIDPFSLFFEASSALATVGVTMNTTNQLTLGGRIVIMFLMFIGRVGPITVLLSILQKKEKEIHYAETEIILG 

SEQ ID 10083 

ATGGGATTGTTAGGAGGTTTATTCCTTGTTTTAACTAGTCCTAGAGGAGTTATTGCTAATAAATTAGTATTTGGAGTTTTAGATAAAGTTGTTTCT 
GTTTTTAGAGCTCTGCCCTTCATTATTCTTCTTGCTTTGATTGCGCCAGTAACTCGCGTAATTGTAGGAACAACACTTGGTTCACCAGCAGCTTTG 
GTACCTCTTTCTTTGGCAGTTTTCCCATTTTTTGCTCGTCAAGTTCAAGTTGTTTTAGCTGAACTTGATGGTGGAGTTATTGAGGCTGCACAAGCC 
TCAGGTGGAACACTTTGGGATATTATTGTAGTTTATCTTCGTGAAGGTCTACCAGATTTAATTCGAGTATCAACGGTTACTTTGATTTCTTTAGTA 
GGTGAAACAGCTATGGCTGGCGCTATTGGTGCAGGAGGATTGGGTTCTGTTGCTATTACTAAAGGATATAACTATTCTCGTGATGATATTACTTTA 
GTAGCGACTATTCTGATTTTATTATTAATTTTCTTTATCCAATTTTTAGGTGATTTTTTAACACGTCGCTTGAGTCATAAA 

SEQ ID 10084 

MGLLGGLFLVLTSPRGVIANKLVFGVLDKWSVFRALPFIILLALIAPVTRVIVGTTLGSPAALVPLSLAVFPFFARQVQVVLAELDGGV'IEAAQA 
SGGTLWDIIWYLREGLPDLIRVSTVTLISLVGETAMAGAIGAGGLGSVAITKGYNYSRDDITLVATILILLLIFFIQFLGDFLTRRLSHK 

SEQ ID 10085 

ATGGGACGTAAGTGGGCCAATATTGTTG.CCAAAAAGACTGCTAAAGATGGTGCTAACTCAAAAGTATACGCTAAATTCGGTGTTGAAATATATGTT 
GCTGCAAAGCAAGGTGAACCAGACCCCGAGTCAAACTCAGCTCTAAAATTCGTTTTGGACCGTGCTAAGCAAGCACAAGTTCCAAAGCATGTTATT 
GATAAAGCGATTGATAAAGCCAAAGGAAACACAGATGAAACTTTCGTAGAGGGACGCTATGAAGGTTTTGGTCCAAATGGTTCAATGATTATTGTG 
GATACTTTGACATCAAATGTTAACCGTACGGCAGCAAATGTACGTACTGCTTACGGTAAGAACGGTGGCAA.TATGGGAGCTTCAGGATCGGTATCC 
TACTTATTTGATAAAAAAGGTGTCATCGTTTTTGCTGGTGATGATGCTGACACTGTCTTCGAACAATTACTTGAAGCGGATGTAGACGTAGATGAT 
GTTGAAGCAGAAGAGGGAACAATAACAGTTTATACCGCCCCAACAGATCTTCATAAAGGTATCCAAGCACTTCGCGATAATGGTGTAGAAGAATTC 
CAAGTTACTGAACTTGAAATGATTCCTCAATCAGAAGTAGTATTGGAAGGTGATGACCTTGAAACTTTTGAAAAGCTTATTGACGCACTCGAATCA 
GATGATGATGTTCAAAAAGTTTATCATAATGTAGCAGATTTC 

SEQ ID 10086 

MGRKWANIVAKKTAKDGANSKVYAKFGVEIYVAAKQGEPDPESNSALKFVLDRAKQAQVPKHVIDKAIDKAKGNTDETFVEGRYEGFGPNGSMIIV 
DTLTSNVNRTAANVRTAYGKNGGNMGASGSVSYLFDKKGVIVFAGDDADTVFEQLLEADVDVDDVEAEEGTITVYTAPTDLHKGIQALRDNGVEEF 
QVTELEMIPQSEWLEGDDLETFEKLIDALESDDDVQKVYHNVADF 

SEQ ID 10087 

ATGACTTGTGCACTTTTACTAATTGATATCCAACAAGGTATTATGGATAAGAAACCAAAGCATTTAACAAATTTTGCAGTGCTTTTAGATGATTTA 
CTTTTAAGTGCCAAAGGTTCTAATTGTGAAGTGATATGGATAAGGCATCATGATAAGGAATTGCCTCAAGGTTCTCCACAGTGGGAAATTTGGGAA 
CAGCGACATCTTGTGACGCATCACAAAATAATTGATAAAACTTACAATAGTTGTTTTAAAGATACTCATTTACATGATTACTTGCAAAGTAAGCAT 
ATTAGTCAATTAATCATGATGGGACTTCAAACAGAATACTGTTTTGATACATCAGTAAAAGTTGCTTTTGAATATGGTTATGATATCTTTATTCCA 
CAAGGTGGACACCTAACATTTGATACACCAACTTTAAGTGGGGATTCTATTAAAAAACATTACGAGAATATTTGGCATCATCGTTTTGCGACAATG 
GTAGCAAAAGATAGCTTATTGAAATTAATAAACGAGGAA 

SEQ ID 10088 

MTCALLLIDIQQGIMDKKPKHLTNFAVLLDDLLLSAKGSNCEVIWIRHHDKELPQGSPQWEIWEQRHLVTHHKIIDKTYNSCFKDTHLHDYLQSKH 
ISQLIMMGLQTEYCFDTSVKVAFEYGYDIFIPQGGHLTFDTPTLSGDSIKKHYENIWHHRFATMVAKDSLLKLINEE 

SEQ ID 10089 

ATGGCACTCGAATTGCTAACACCATTTACAAAAGTTGAATTAGAAGAGAAAAAGCGAGATACTAACCGAAAACAAATTGGAATTATGGGAGGAAAT 
TTTAACCCTGTTCATAACGCCCACCTTGTTGTTGCAGATCAAGTACGTCAGCAATTGTGTTTAGACCAAGTTCTGTTGATGCCTGAATTTCAGCCA 
CCACATATTGATAAAAAAGAGACAATTGATGAACAGCATCGTCTCAAGATGCTTGAATTAGCAATAGAAGGCATTGATGGTTTATCTATTGAACCA 
ATTGAAATTGAACGTAAAGGTATCAGCTATACATACGATACGATGAAGCTTCTAATTGAAAAAAATCCAGATGTTGATTATTATTTCATTATTGGG 
GCAGATATGGTGGAATATCTACCTAAGTGGCATCGTATTGATGAACTTGTTAAAATGGTGCAGTTTGTTGGTGTTCAACGTCCAAAATATAAAGCT 
GGTACATCATATCCCGTTATTTGGGTGGATCTGCCATTGATGGATATCTCATCAAGTATGATTCGTCAATTTATTAAAAGTAATCGTCAGCCCAAC 
TATTTACTGCCTAGAGAGGTATTAGATTATATCAGGAAAGAAGGTCTTTACAAA 

SEQ ID 10090 

MALELLTPFTKVELEEKKRDTNRKQIGIMGGNFNPVHKAHLWADQVRQQLCLDQVLLMPEFQPPHIDKKETIDEQHRLKMLELAIEGIDGLSIEP 
IEIERKGISYTYDTMKLLIEKNPDVDYYFIIGADMVEYL.PKMHRIDELVKMVQFVGVQRPKYKAGTSYPVIWVDLPLMDISSSMIRQFIKSNRQPN 
YLLPREVLDYIRKEGLYK 

SEQ ID 10091 

ATGAAATTGAGTATAGATGATTATAGGCCGACCTTCGTGGTTGAGGCAGTTTATGATTTAAGAGCAGAAGATTTATTACGTCATGGCATTCGTGCG 
GTTTTAGTTGATTTAGATAATACACTCATTGCTTGGAATAATCCAGATGGTACTGCTGAGGTGCGTGCATGGTTAGATGAGATGACAACAGCGGAT 
ATTTCAGTTGTAGTAGTGTCTAATAACAATCATGCTCGCGTAGAACGTGCAGTATCACGTTTTGGTGTGGATTTTGTAAGTCGTGCGATGAAACCA 
TTTACTCGTGGTATAAACATGGCAATTGAGCGTTATGGCTTTGATCGTGACGAGGTGATTATGGTTGGAGATCAATTGATGACAGATATTCGTGCT 
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AGTCATCGCGCAGC3AATAAAGTCCGTATTGGTAAAACCAATTGTTAAATCTGATGCTTGGAATACCAAGTTCAATCGCTTACGTGAACGTCGCGTT 
TGGAAAAAAATAGAAGAGAATTACGGTAAAATCGTATATCAAAAAGGAATT 

SEQ ID 10092 

MKLSIDDYRPTFVVEAVYDLRAEDLLRHGIRAVLVDLDNTLIAWNNPDGTAE 

FTRGINMAIERYGFDRDEVIMVGDQLMTDIRASHRAGIKSVLVKPIVKSDAWNTKFNRLRERRVWKKIEENYGKIVYQKGI 

SEQ ID 10093 

ATGACCTTAGCTGCCGGACTAGCATGGGGCATTTCTGGAATTAGTGGTCAATACTTGATGTCGCACGGAGTACACGTTAACCTTTTGACTTCTTTA 
CGATTGTTGATAACAGGTATCTTTCTCTTGTCTTTAGCTAGATCAAAACAAAAGGAGCATTTAGTAGCAGCGTGGAAACAGCCAAAATTTTTAAAG 
CAGGTTTTACTTTTTTCTATATTTGGTTTAGTTTTAAATCAATATGCTTTTCTCAGAGCGATTCATTTAACAAATGCTGGAACTGCAACGGTTTTG 
CAATATATGGCACCAATACTTATTTTGAGTATTGTTTGTATCCTAAACAGACAAAGACCAACATCTTTTGAAATAATAGCAATTGCTATGGCAATT 
TTAGGAACCTATATGATTGCAACGCATGGGAAGTTAGGAAGTTTAGCTATCACACCGAAAGGATTAATGTGGGGGCTTGGTTCCGCCATTACTTAT 
TCTATTTATATTTTATTACCTGTGAAACTTATTCATGAATGGGGAAGTACGATTGTTATTGGTTCAGGAATGTTTATAGGTGGGATTTTATTTAGT 
TTGGTGACAAAAGCGTGGCAATACCCCTTACAAATTAATGTGATGAGTATACTTGCTTATATTGGCATTATTGGTATTGGGACTATTTTTGCTTAC 
ACTTTTTTCCTTAAAGGGGTTAGTATTGTAGGTGCTGTCAAGGGTAGCTTATTAGCATCGGTAGAGCCAGTTTCTTCGGTATTTTTGACAGTACTT 
GTTTTAGGAGAAATTTTTTATCCAATAGATTTACTTGGGATGCTGTTTATTTTTCTTGCTGTAACTCTAATCTCTTACAAAGATTTAATTGCATTG 
AAGAAAATGAAACGAGTAAGA 

SEQ ID 10094 

MTLAAGLAWGISGISGQYLMSHGVHVNLLTSLRLLITGIFLLSLARSKQKEHLVAAWKQPKFLKQVLLFSIFGLVLNQYAFLRAIHLTNAGTATVL 
QYMAPILILSIVCILNRQRPTSFEIIAIAMAILGTYMIATHGKLGSLAITPKGLMWGLGSAITYSIYILLPVKLIHEWGSTIVIGSGMFIGGILFS 
LVTKAWQYPLQINVMSILAYIGIIGIGTIFAYTFFLKGVSIVGAVKGSLLASVEPVSSVFLTVLVLGEIFYPIDLLGMLFIFLAVTLISYKDLIAL 

KKMKRVR 

SEQ ID 10095 

ATGGATATCCATCAAAACATGCATTTTGATCGTAAAAATTATTTCTATCCAGATAATCCTAAAGCTTATCAAATTTCACAGTTTGATGAGCCTATT 

GGTTACAATGGTTGGATTGAAATCGAATTAGAAGATGGTACACGAAAAAAAATTCGTATTGAGCGTGCCCACCTCGAAGAAGATGCAGGAAAAAAT 

ACACATGGGACAGATGGTTATTCCTATGTTGACCTTAATAGACAAGGTGTTCCACTGATTGAAATTGTATCAGAAGCTGATATGCGTTCTCCTGAG 

GAAGCTTATGCTTATTTGACAGCTCTCAAAGAGATTATCCAATATACTGGAATTTCTGACGTTAAAATGGAAGAAGGTTCTATGCGTGTAGATGCC 

AATATTTCACTTCGTCCTTATGGTCAAGAAGAGTTTGGTACTAAAGCAGAACTTAAGAACCTTAACTCATTCAATAATGTACGTAAAGGTTTGATA. 

CATGAAGAAAAACGTCAAGCACAAGTTTTACGATCTGGTGGTCAAATTCAGCAAGAGACTCGTCGTTTTGATGAAACAACAGGTGAGACTATTTTG 

ATGCGTGTCAAGGAAGGCTCATCAGATTATCGCTATTTCCCTGAACCAGATTTACCACTATTTGATATCTCGGATGAATGGATTGATCAAGTTCGT 

TTAGAATTACCAGAATTTCCACAGGAACGTCGTGCGAAATATGTATCGTCTTTTGGTCTATCATCTTATGATGCTAGCCAATTAACAGCTACAAAA 

GCAACTTCTGATTTCTTTGAAAAAGCTGTTGCTATTGGGGGTGATGCAAAACAAGTTTCCAATTGGTTACAAGGAGAAGTGGCGCAATTTCTTAAC 

AGTGAATCAAAATCAATCGAAGAAATTGGTCTGACTCCTGAGAATTTGGTTGAGATGATTGGCTTGATTGCTGACGGTACAATTTCATCCAAAATT 

GCTAAAAAAGTTTTTGTGCATTTAGCTAAAAATGGTGGTTCAGCTGAAGAATTCGTTAAAAAGGCTGGTTTAGTTCAAATTTCAGATCCTGAAGTA 

TTAATCCCAATTATTCATCAAGTCTTTGCAGATAATGAAGCTGCTGTGATTGACTTTAAGTCAGGAAAACGCAATGCTGATAAGGCCTTCACAGGT 

TATCTAATGAAAGCAACAAAAGGACAAGCTAATCCACAAGTTGCTCTGAAGCTGTTAGCGCAAGAATTAGCAAAATTAAAAGAAGAA 

SEQ ID 10096 

MDIHQNMHFDRKNYFYPDNPKAYQISQFDEPIGYNGWIEIELEDGTRKKIRIERAHLEEDAGKNTHGTDGYSYVDLNRQGVPLIEIVSEADMRSPE 
EAYAYLTALKEIIQYTGISDVKMEEGSMRVDANISLRPYGQEEFGTKAELKHLNSFNNVRKGLIHEEKRQAQVLRSGGQIQQE'IRRFDETTGETIL 
MRVKEGSSDYRYFPEPDLPLFDISDEWIDQVRLELPEFPQERRAKYVSSFGLSSYDASQLTATKATSDFFEKAVAIGGDAKQVSNWLQGEVAQFLN 
SESKSIEEIGLTPENLVEMIGLIADGTISSKIAKKVFVHLAKNGGSAEEFVKKAGLVQISDPEVLIPIIHQVFADNEAAVIDFKSGKRNADKAFTG 

YLMKATKGQANPQVALKLLAQELAKLKEE 

SEQ ID 10097 

ATGCTAGGTATCATAGATGCAAAACCTAAGGTTGGTTATTTTTATTTAGGACAGTATCATGCTTCAATAGGGACAAG.TCATTTTGAAAAGATGACA 
GTTTCAGAAATTATGGGGATCCCTCTGACAGTTCATCAAAAAGATTCAGTTTATGATGTTATTGTACATATTTTTATGGAAGATGCTGGTTGTGCT 
TTTATCTTGGATGATGATGATTTTCTCTGTGGAGTCGTGTCACGTAAAGATTTACTAAAAATCAGTATTGGCGGAGGAGATCTTTCTAAAATGCCA 
ATAGGAATGGTGATGACACGTATGCCACACGTGACAACTGTTTTAGAAAATGAAAGTCTTTTTGCGGCAGCTGATAAATTAGTGAGCAGAAAAGTG 
GATAGTCTCCCTGTCGTTCGTCATGATAAGCAATATCCCGAAAAATTTAAAGTGATCGGGAAATTATCTAAAACAATCCTCGCTAGTTTGTTTTTA 

GAAATAAGAGATTAT 

SEQ ID 10098 

MLGIIDAKPKVGYFYLGQYHASIGTSHFEKMTVSEIMGIPLTVHQKDSVYDVIVHIFMEDAGCAFILDDDDFLCGWSRKDLLKISIGGGDLSKMP 
IGMVMTRMPHVTTVLENESLFAAADKLVSRKVDSLPWRHDKQYPEKFKVIGKLSKTILASLFLEIRDY 

SEQ ID 10099 

ATGCCGAATTTATTAGAAAAAACTAGAAAAATTACATCCATCTTACAGCGTTCCGTAGATAGCTTAGATGCCGAACTACCATATAATACAATGGCG 
GCTCAATTAGCTGATATTATTGACTGTAACGCATGTATTATTAATGGTGGTGGTAACTTACTTGGCTATGCCATGAAATATAAAACAAACACTGAC 
CGTGTGGAAGAATTTTTTGAAACAAAACAATTCCCAGATTACTATGTTAAATCTGCTAGTCGTGTTTATGATACAGAAGCTAACTTATCAGTAGAT 
AATGATTTGTCAATTTTCCCAGTTGAGACAAAGGAAAACTTCCAAGATGGTATTACAACAATCGCTCCAATTTATGGTGGTGGAATGCGCTTGGGA 
ACATTTATTATCTGGCGTAATGATAAAGAATTTAGCGACGATGATTTGATTTTAGTTGAAATTGCAAGCACCGTTGTTGGTATTCAATTACTTAAC 
CTTCAAACAGAAAATCTAGAAGAAAATATTCGTAAACAAACAGCGGTGACAATGGCTATCAACACTCTATCTTATTCAGAAATGAAAGCTGTAGCT 
GCTATCTTAGGAGAATTAGATGGACTTGAAGGACGCCTAACGGCATCTGTTATTGCAGACCGTATTGGAATTACACGTTCCGTTATTGTAAATGCT 
CTTCGTAAATTGGAGTCTGCGGGAATCATTGAGAGCCGCTCACTCGGTATGAAGGGAACATACCTCAAAGTTATTAACGAAGGTATTTTTGACAAA 

TTAAAAGAATATAAT 

SEQ ID 10100 

MPNLLEKTRKITSILQRSVDSLDAELPYNTMAAQLADIIDCNACIINGGGNLLGYAMKYKTNTDRVEEFFETKQFPDYYVKSASRVYDTEANLSVD 
NDLSIFPVETKENFQDGITTIAPIYGGGMRLGTFIIWRNDKEFSDDDLILVEIASTWGIQLLNLQTENLEENIRKQTAVTMAIHTLSYSEMKAVA 
AILGELDGLEGRLTASVIADRIGITRSVIVNALRKLESAGIIESRSLGMKGTYLKVINEGIFDKLKEYN 

SEQ ID 10101 

ATGTCACAAAAATATGAACGCATCCTTGTCGCTATTGATGGATCAACAGAATCTGAACTTGCTTTTGAAAAGGCAGTTAACGTTGCTCTTCGCAAT 
GATTCTGAATTAATCTTGACACATGTTATAGATACACGTGCTTTACAAAGCTTTGCGACATTTGATACTTATATCTATGAAAAATTAGAAAAAGAA 
GCAAAAGATGTCCTTGAGGAATATGAAAAACAAGCTCGTGAAAAAGGAGCAGATAAAGTTAGACAAGTCATTGAATTTGGTAATCCCAAAACATTA 
CTTGCACATGATATTCCAGAAAAAGAAAAAGTAGACTTGATTATGGTTGGTGCAACAGGTCTTAATACCTTTGAACGTTTCCTATCGGATCTTCCT 

CAGAATACATCCTTCGTCACGCTAAAG 

SEQ ID 10102 

MSQKYERILVAIDGSTESELAFEKAVNVALRNDSELILTHVIDTRALQSFATFDTYIYEKLEKEAKDVLEEYEKQAREKGADKVRQVIEFGNPKTL 
LAHDIPEKEKVDLIMVGATGLNTFERFLSDLPQNTSFVTLK 

SEQ ID 10103 
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ATGTCCAGCGCCGATAACCCAATGAAATACGTTGATTTATCATTAGATGACCTTGATTTGACTGTTGTAGATTTTCTAAATCTTCCCAGTCCTCAA 
ATCACCCCTCATCATATGCTTGATATCTATCACTATCTGAAGCAACATGCCAGTAATTTTGATGGTGTTGTCATTACGCATGGGACTGACACTTTA 
GAAGAAACAGCATATTTTTTAGACACAATGATACTCCCTAAAATCCCAATCATCATTACCGGTGCTATGAGAAGCACAAATGAACTTGGTAGCGAT 
GGCGTTTATAATTACCTATCAGCCCTCCGTGTCGCTAATAGTACTAAAGCTGCCGACAAGGGGGTGCTAGTTGTCATGAATGATGAGATACATGCT 
GCTAAATATGTCACAAAAACACATACAACAAACGTTTCGACATTCCAAACCCCTACACATGGCCCCCTTGGGATTATTATGAAACAAGACCTGCTT 
TTCTTTAAAGCAACTGAAGAGAGAGTTCGTTTTGATTTAGATAAAATTACAGGAACTGTTCCTATCGTGAAAGCATATGCTGGCATGGGTGATAGT 
GGTATCATTAGCTTTTTAAATTCTCAAAATATTAGCGGATTAGTTATTGAAGCACTCGGTGCAGGGAATATGCCCCCAAAAGCTGCACAAGAAATC 
GAAGAATTAATTGAGCAAGGTGTCCCTGTTGTTCTAGTGTCTCGCTGTTTTAATGGTATTGCTGAGCCAGTTTACGGATATGAAGGTGGCGGAGCA 
AAATTACAAGAATCTGGTGTCATGTTTGTTAAAGAACTAAACGCTCCCAAAGCCAGACTCAAATTACTCATTGCACTCAATGCAGGTCTCACAGGG 
CAAAATCTAAAAGACTATATTGAAGGT 

SEQ ID 10104 

MSSADNPMKYVDLSLDDLDLTWDFLNLPSPQITPHHMLDIYHYLKQHASNFDGWITHGTDTLEETAYFLDTMILPKIPIIITGAMRSTNELGSD 
GVYNYLSALRVANSTKAADKGVLVWNDEIHAAKYVTKTHTTNVSTFQTPTHGPLGIIMKQDLLFFKATEERVRFDLDKITGTVPIVKAYAGMGDS 
GIISFLNSQNISGLVIEALGAGNMPPKAAQEIEELIEQGVPWLVSRCFNGIAEPVYGYEGGGAKLQESGVMFVKELNAPKARLKLLIALNAGLTG 
QNLKDYIEG 

SEQ ID 10105 

ATGTTACAAAACATTGGACAAACAGGCATTCAAGCAACTCGAATTGCTTTAGGTTGTATGAGAATGAGTGACTTGAAAGGAAAACAAGCTGAAGAA 
GTAGTTGGAACAGCATTAGATTTGGGTATTAATTTTTTTGATCATGCTGATATTTATGGGGGAGGGCTATCTGAATTACGCTTTCGAGATGCAATC 
AAACATTTAAATGTCAATCGTGACAAAATGATTATTCAATCTAAATGTGGGATACGAGAAGGTTACTTTGATTTTTCTAAAGAGTATATTTTATCA 
TCAGTAGATGGTATTTTAGAAAGATTAGGGACAGAATATTTAGATTTTCTCATTCTTCATCGTCCAGATGTATTAGTTGAGCCTGAAGAAGTAGCA 
GAAGCATTTACCAAACTGAGGGCAGAAGGTAAAGTAAAACACTTTGGTGTTAGCAATCAAAACCGGTTTCAAATGGAGTTGTTACAATCCTACCTT 
GACGAGCCCTTAGCAGTGAATCAACTTCAGTTATCGCCAGCACATACACCAATGTTTGATGCAGGGTTAAATGTTAACATGTTAAATAAAGCTTCA 
ATTGAACATGATGATGGCATTGTTGATTATTGTCGTCTTAAAAGAGTTACCATTCAAGCTTGGTCTCCATTTCAAATTGATTTATCTCGTGGTTTA 
TTTGTTAATCATCCGGATTATAAGGAATTAAATGAAACCATAGCTAAACTGGCAAAAAACTACAATGTTAGCAGCGAAGCTATTGTGATTGCATGG 
ATTTTACGTCATCGTGCCAAAATGCAGGCGATTGTTGGTTCAATGAATCCATCTCGTTTAAAGGCGATTGATAAGGCTAATGATATCGCTTTAACC 
CGTAAAGAATGGTATGATATTTACCGTAGTGCAGGTAATATATTGCCT 

SEQ ID 10106 

MLQNIGQTGIQATRIALGCMRMSDLKGKQAEEWGTALDLGINFFDHADIYGGGLSELRFRDAIKHLNVNRDKMIIQSKCGIREGYFDFSKEYILS 
SVDGILERLGTEYLDFLILHRPDVLVEPEEVAEAFTKLRAEGKVKHFGVSNQNRFQMELLQSYLDEPLAVNQLQLSPAHTPMFDAGLNVNMLNKAS 
IEHDDGIVDYCRLKRVTIQAWSPFQIDLSRGLFVNHPDYKELNETIAKLAKNYNVSSEAIVIAWILRHPAKMQAIVGSMNPSRLKAIDKANDIALT 
RKEWYDIYRSAGNILP 

SEQ ID 10107 

ATGGCAAATATTCTACGCACTGTTATTGAAAATGACAAGGGTGAATTAAAAAAATTAGATAAAATAGCTAAGAAAGTTGACTCTTACGCAGATCAT 
ATGGCTGCGTTATCAGATGAAGCTTTACAAGCAAAAACTCCAGAATTTAAAGAACGTTATCAAAATGGTGAAACTTTAGATCAATTGTTACCGGAA 
GCGTTTGCGGTAGTTCGTGAAGCTTCTAAACGTGTATTAGGTTTATACCCATACCACGTCCAAATTATGGGTGGTATCGTTCTTCACCATGGTGAT 
ATTCCAGAAATGCGTACTGGTGAGGGAAAAACTTTAACAGCGACAATGCCTGTTTATCTAAATGCTATCTCAGGATTAGGTGTTCATGTTATTACT 
GTTAATGAGTATTTATCAACACGTGATGCGACCGAAATGGGTGAGGTTTATAGTTGGCTTGGATTATCTGTAGGGATTAACTTAGCAGCTAAGTCA 
CCATTTGAAAAACGCGAAGCTTACAATTGTGATATCACATACTCAACTAACGCAGAAGTCGGATTTGACTACCTTCGAGACAATATGGTTGTTCGC 
CAAGAAGATATGGTGCAACGCCCACTCAACTATGCTTTGGTTGATGAGGTTGACTCTGTATTAATCGATGAAGCTAGGACGCCATTGATTGTTTCA 
GGTCCTGTAAGCTCTGAGATGAACCAACTGTATACACGTGCGGACATGTTTGTAAAAACGCTTAATAGCGATGATTATATCATTGATGTTCCAACA 
AAAACAATTGGTTTATCAGATACAGGTATTGACAAGGCTGAAAACTATTTCCATCTAAATAACTTGTATGATCTCGAAAATGTTGCCTTAACTCAC 
TACATTGATAACGCTCTTCGAGCTAACTATATTATGTTGTTAAATATTGATTATGTGGTTAGTGAAGAACAAGAGATTTTAATTGTGGACCAATTT 
ACCGGTCGTACGATGGAAGGACGTCGTTTCTCAGATGGCTTACACCAAGCTATTGAAGCAAAAGAGTCAGTGCCAATCCAAGAAGAATCAAAAACG 
AGCGCTTCAATTACTTACCAAAATATGTTCCGTATGTACCATAAATTAGCAGGAATGACTGGTACTGGTAAGACTGAGGAAGAAGAGTTTCGTGAA 
ATTTATAATATGCGCGTTATTCCTATCCCAACAAATCGTCCTGTTCAACGTATAGATCATTCAGATCTACTTTATCCAACTCTTGACTCTAAATTT 
AGAGCGGTGGTAGCAGATGTCAAAGAACGTTATGAACAAGGACAACCTGTACTGGTTGGTACAGTAGCTGTTGAAACGTCAGACTTAATTTCTAGA 
AAATTAGTTGCTGCTGGAGTACCACATGAAGTTTTGAATGCTAAAAATCACTTTAAAGAAGCTCAAATCATTATGAATGCTGGGCAACGTGGTGCT 
GTTACAATCGCAACCAACATGGCTGGTCGTGGTACTGATATCAAGCTTGGTGAAGGGGTTCGTGAACTTGGTGGTTTATGTGTTATTGGTACAGAG 
CGTCATGAAAGCCGTCGTATTGATAACCAGCTTCGTGGTCGTTCGGGTCGTCAAGGAGATCCAGGTGAATCACAATTCTATCTTTCGTTAGAAGAT 
GATTTGATGCGTCGCTTTGGTACAGATCGTATTAAAGTGGTTCTTGAGCGAATGAATTTAGCTGAAGATGATACAGTTATTAAATCAAAAATGTTG 
ACACGACAAGTTGAATCAGCTCAACGCCGCGTTGAAGGTAATAACTATGACACACGTAAACAAGTCTTGCAATACGATGATGTTATGCGTGAACAA 
CGTGAGATTATTTATGCTAACCGTAGAGAAGTGATTACTGCTGAGCGTGATTTAGGACCAGAGCTCAAAGGGATGATTAAACGTACGATTAAAAGA 
GCAGTTGATGCACATAGCAGAAGCGATAAAAATACTGCAGCAGAAGCTATTGTTAATTTTGCAAGATCGGCGTTATTAGATGAAGAAGCTATCACA 
GTTTCAGAACTTCGTGGTCTAAAAGAGGCTGAAATTAAAGAACTTCTTTATGAACGTGCCTTAGCTGTTTATGAGCAACAAATTGCTAAATTAAAA 
GATCCAGAAGCTATTATCGAATTCCAAAAAGTCTTAATCTTGATGGTAGTGGATAATCAATGGACAGAGCATATTGATGCCTTAGATCAATTACGT 
AACTCCGTTGGACTTCGTGGTTATGCTCAAAATAACCCAATCGTTGAGTATCAATCAGAAGGTTTCCGTATGTTCCAAGATATGATTGGTTCGATT 
GAGTTTGATGTGACACGTACATTGATGAAAGCTCAAATTCATGAACAAGAGCGTGAACGTGCTTCTCAACATGCTACGACAACAGCAGAGCAAAAT 
ATCTCGGCACAACATGTACCTATGAATAATGAATCACCAGAATACCAAGGGATTAAACGTAATGATAAATGTCCTTGTGGCTCTGGCATGAAGTTT 
AAAAATTGTCATGGTCTGAGATGTTTACAA 

SEQ ID 10108 

MANILRTVIENDKGELKKLDKIAKKVDSYADHMAALSDEALQAKTPEFKERYQNGETLDQLLPEAFAWREASKRVLGLYPYHVQIMGGIVLHHGD 
IPEMRTGEGKTLTATMPVYLNAISGLGVHVITVNEYLSTRDATEMGEVYSWLGLSVGINLAAKSPFEKREAYNCDITYSTNAEVGFDYLRDNMWR 
QEDMVQRPLNYALVDEVDSVLIDEARTPLIVSGPVSSEMNQLYTRADMFVKTLNSDDYIIDVPTKTIGLSDTGIDKAENYFHLNNLYDLENVALTH 
YIDNALRANYIMLLNIDYWSEEQEILIVDQFTGRTMEGRRFSDGLHQAIEAKESVPIQEESKTSASITYQNMFRMYHKLAGMTGTGKTEEEEFRE 
IYNMRVIPIPTNRPVQRIDHSDLLYPTLDSKFRAWADVKERYEQGQPVLVGTVAVETSDLISRKLVAAGVPHEVLNAKNHFKEAQIIMNAGQRGA 
VTIATNMAGRGTDIKLGEGVRELGGLCVIGTERHESRRIDNQLRGRSGRQGDPGESQFYLSLEDDLMRRFGTDRIKWLERMNLAEDDTVIKSKML 
TRQVESAQRRVEG1WYDTRKQVLQYDDVMREQREIIYAHRREVITAERDLGPELKGMIKRTIKRAVDAHSRSDKNTAAEAIWFARSALLDEEAIT 
VSELRGLKEAEIKELLYERALAVYEQQIAKLKDPEAIIEFQKVLILMWDNQWTEHIDALDQLRNSVGLRGYAQNNPIVEYQSEGFRMFQDMIGSI 
EFDVTRTLMKAQIHEQERERASQHATTTAEQNISAQHVPMNNESPEYQGIKRNDKCPCGSGMKFKNCHGLRCLQ 

SEQ ID 10109 

atgattattttgattattgcactggcaactattttgacatttgtcacatggatgttgattcgtccaaaagctctacggtatattctaggtcttctc 
tcattagctttgttgtttgcctcagtttggatgttaacggatcactttattaatcatacaggtatgactattgaaactaagacaaagacacgtgag 
atttatagtgcgggtgatagtaaggctccatttggtctcatgatttataaagagattggtactcattcgagtaataatgttttagtttatcgaaca 
gatttaaatcaaaaagaagcaaaagctcactttgttccaaatacaaaagaagtgacaagtgctgtgaaaaaatctgctagctaccaattagctgat 
gtgaaaaaagccacagtaacaacaaagactaaacgttatgtgtggaaagatagtctttcgaaactactttatggctttgcaggtgaaaatggagaa 
ttgatttctcagaaatcagttgctaaaataccacgaaaaacttggctagttttgactaaagagcagtccgaacacttagaatcggctgcggctaaa 
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CTAAAAGAACAAATGACTTCGCAAGCAAAAGTAAACCCAGTGAAAGCTATGGAGATAAAGACATTAGCTAAGACAAATCCAGAAGCTTATGCTGAG 
ATGCAAGTTAAAGCATTAAAAGAAGCTCTTAATATAAAAGAA 

SEQID 10110 

MIILIIALATILTFVTWMLIRPKALRYILGLLSLALLFASVWMLTDHFINHTGMTIETKTKTREIYSAGDSKAPFGLMIYKEIGTHSSNNVLVYRT 
DLNQKEAKAHFVPNTKEVTSAVKKSASYQLADVKKATVTTKTKRYVWKDSLSKLLYGFAGENGELISQKSVAKIPRKTWLVLTKEQSEHLESAAAK 
LKEQMTSQAKVNPVKAMEIKTLAKTNPEAYAEMQVKALKEALNIKE 

SEQID 10111 

ATGATAAGAGGAGCAAGAGCTCACAATTTAAAAAATATAAGTGTCGACATTCCACGAGACAAGTTAGTTGTCGTTACGGGACTATCAGGATCAGGT 
AAGTCTAGTTTGGCCTTTGACACTATCTATGCAGAAGGACAACGTCGTTACGTTGAAAGTCTTTCTGCTTACGCGCGCCAATTTTTGGGAAATATG 
GAAAAGCCTGATGTAGATTCTATTGATGGCCTTAGTCCAGCTATTTCTATTGATCAGAAAACAACAAGTAAGAATCCTCGCTCTACTGTTGGGACT 
GTAACAGAAATTAACGATTATTTACGTTTGCTTTATGCTCGTGTTGGAACCCCATATTGTATCAATGGTCACGGAGCCATCACAGCATCTTCTGTA 
GAGCAAATTGTGGATAAGGTACTAGCGCTTCCAGAGCGAACAAAGATGCAAATTTTAGCCCCAATTATACGTCGAAAAAAAGGACAACACAAATCA 
ACATTTGAGAAAATACAAAAAGATGGTTACGTTCGTGTTCGTATTGATGGTGATATTCACGATGTTACTGAGGTGCCTGAATTATCAAAAAGTAAG 
ATGCACAATATTGATATTGTAGTAGATCGATTAATTAATAAAGAGGGCATTCGTTCCCGCTTATTTGATTCCGTTGAAGCGGCTCTACGTTTGTCG 
GATGGTTATGTCGTTATTGATACAATGGATGGCAATGAGTTATTGTTTTCAGAACATTATTCTTGTCCTGAATGTGGTTTTACTGTTCCTGAATTA 
GAGCCACGCCTTTTTTCTTTTAATGCTCCCTTTGGTTCTTGTCCGACCTGTGATGGCTTAGGAATTAAGTTAGAAGTAGATATAGATTTGGTTATT 
CCAGATAGAAGTAAGACCCTTAGAGAAGGGGCCTTAGTTCCTTGGAATCCAATTTCATCAAATTATTATCCAACGATGCTAGAGCAAGCTATGACT 
CAATTTGGTGTTGATATGGATACGCCATTTGAAAAATTAAGCAAGGCGGAGCAGGACCTAGCCCTATATGGTTCAGGCGAACGAGAGTTCCATTTC 
CATTATATTAACGATTTTGGAGGCGAGAGAAATATTGATTTGCCTTTTGAAGGGGTTGTCAATAATATTAATCGTCGTTACCATGAAACTAATAGC 
GATTACACACGCAATGTTATGCGAGAATATATGAACGAGCTAAAATGTAACACTTGTCATGGCTATCGTCTCAATGATCAAGCACTTTGCGTAAGA 
GTTGGGGGAGAAGAAGGTCTTAATATTGGGCAAGTCTCAGATTTATCGATAGCAGACCATTTAGAACTTTTAGAAACATTGCGTTTATCTTCAAAT 
GAACAATTAATTGCTCGACCAATTATCAAAGAAATCCATGACCGTCTAAGTTTCTTAAATAATGTTGGACTTAATTATTTAAATCTGTCACGTTCT 
GCAGGAACACTTTCCGGGGGCGAGAGTCAACGTATTCGTTTGGCTACTCAAATTGGGTCTAATTTATCAGGTGTCCTTTATGTACTTGATGAGCCG 
TCCATTGGACTTCATCAGCGAGACAATGACCGTTTGATTGATAGTCTTAAGAAAATGCGTGATTTGGGTAATACGCTTATTGTTGTTGAACATGAT 
GAAGATACAATGATGGCAGCTGATTGGTTAATCGATGTGGGACCTGGCGCTGGTGCGTTTGGTGGTGAGATTGTGGCCTCTGGTACACCGAAGCAA 
GTAGCTAAAAATACTAAATCTATTACAGGACAATATTTGTCAGGTAAGAAAGTGATTCCTGTGCCATCTGAACGAAGAGTAGGTAATGGTCGCTTT 
TTAGAAATCAAAGGTGCGGCAGAAAACAACCTACAAAATTTAGATGTCAAGTTCCCTCTCGGTAAATTTATTGCCGTAACTGGTGTCTCAGGTTCT 
GGAAAATCAACCTTAATTAATAGTATTTTGAAAAAAGCTGTTGCGCAGAAGCTTAACCGTAACTCAGATAAACCAGGTAAATATGTTTCTTTAGAA 
GGCATTGAATATGTTGATCGATTGATTGATATTGATCAAAGTCCAATTGGTCGGACTCCACGTTCTAATCCCGCAACCTATACAGGTGTTTTTGAT 
GATATTCGTGATCTTTTTGCTCAAACTAATGAGGCAAAGATTCGAGGTTATAAAAAAGGACGCTTCTCATTTAACGTCAAAGGTGGACGTTGTGAG 
TCTTGTTCTGGCGATGGTATCATCAAAATTGAGATGCATTTTTTACCAGATGTCTACGTTCCTTGTGAAGTATGCCACGGCACGCGCTATAATAGT 
GAGACTCTGGAAGTACATTACAAAGAAAAAAATATTGCACAAATTCTTGATATGACAGTGAATGATGCAGTTACATTTTTTGCAGCTATTCCTAAA 
ATTGCTCGTAAGTTACAGACTATTAAGGATGTTGGTTTGGGATATGTCACTTTGGGGCAACCAGCTACAACCTTATCAGGAGGAGAAGCTCAGCGA 
ATGAAGCTGGCAAGTGAATTACATAAGCGTTCGACAGGTAAGAGTCTTTACATATTAGACGAACCAACAACGGGGCTTCATGCAGATGATATTGCT 
CGTTTACTTAAGGTTTTGGATCGTTTTGTAGATGATGGTAATACAGTGCTTGTTATTGAGCATAACCTTGATGTTATTAAAACTGCTGACCACATT 
ATTGATCTTGGCCCTGAAGGAGGTATTGGTGGCGGACAAATTGTAGCTATCGGAACACCAGAAGAAGTTGCTGAAAATCCTAAATCCTATACAGGA 
TATTATTTAAAAGAGAAGTTAGCAAGA 

SEQ ID 10112 

MIRGARAHNLKNISVDIPRDKLWVTGLSGSGKSSLAFDTIYAEGQRRYVESLSAYARQFLGNMEKPDVDSIDGLSPAISIDQKTTSKNPRSTVGT 
VTEINDYLRLLYARVGTPYCINGHGAITASSVEQIVDKVLALPERTKMQILAPIIRRKKGQHKSTFEKIQKDGYVRVRIDGDIHDVTEVPELSKSK 
MHNIDIWDRLINKEGIRSRLFDSVEAALRLSDGYWIDTMDGNELLFSEHYSCPECGFTVPELEPRLFSFNAPFGSCPTCDGLGIKLEVDIDLVI 
PDRSKTLREGALVPWNPISSNYYPTMLEQAMTQFGVDMDTPFEKLSKAEQDLALYGSGEREFHFHYINDFGGERNIDLPFEGVWNINRRYHETNS 
DYTRNVMREYMNELKCNTCHGYRLNDQALCVRVGGEEGLNIGQVSDLSIADHLELLETLRLSSNEQLIARPIIKEIHDRLSFLNNVGLNYLNLSRS 
AGTLSGGESQRIRLATQIGSNLSGVLYVLDEPSIGLHQRDNDRLIDSLKKMRDLGNTLIWEHDEDTMMAADWLIDVGPGAGAFGGEIVASGTPKQ 
VAKNTKSITGQYLSGKKVIPVPSERRVGNGRFLEIKGAAENNLQNLDVKFPLGKFIAVTGVSGSGKSTLINSILKKAVAQKLNRNSDKPGKYVSLE 
GIEYVDRLIDIDQSPIGRTPRSNPATYTGVFDDIRDLFAQTNEAKIRGYKKGRFSFNVKGGRCESCSGDGIIKIEMHFLPDVYVPCEVCHGTRYNS 
ETLEVHYKEKNIAQILDMTVNDAVTFFAAIPKIARKLQTIKDVGLGYVTLGQPATTLSGGEAQRMKLASELHKRSTGKSLYILDEPTTGLHADDIA 
RLLKVLDRFVDDGNTVLVIEHNLDVIKTADHIIDLGPEGGIGGGQIVAIGTPEEVAENPKSYTGYYLKEKLAR 

SEQID 10113 

ATGAAGCAAATGTTTCTTTCAACGGCAATTGAATTTAAAGAAATTGAAACATTCGAGCCAGGTGCTTGGATAAATCTGGTTAATCCCTCCCAGGAA 
GAATCCGAACAAGTAGCTGATCAATTTGGTATTGATATTGATGATTTACGTGCTCCCCTCGATGTGGAAGAAACTTCCCGTATCTCGGTTGAAGAT 
GATTATACTTTAGTTATTGTTGACGTTCCTACCTATGAAGAACGCAATAACAAAAGTTATTATATGACTATTCCTATGGGCATTATCGTTACTGAC 
AACGCTGTTATTACTACTTGCCTAGAACATTTGACGCTGTTTGATCACTTTTATAGACGACGTGTCAAAAATTTTTATACCTTTATGAAGACACGT 
TTTGTTTTCCAATTGCTTTATCGCAATGCCGAATTATACTTACAGGCTTTGCGTACTATCGATAGGCAGAGCGATAAAATTGAAGCACAACTAGAG 
AGTGCAACTCGAAATGAGCAATTGATCGATATGATGGAATTGGAAAAATCTATTGTCTATCTAAAGGCCTCTTTAAAATTTAATGAGCGAATCGTC 
AAAAAATTGACCAGTAGTACCAGTAGTTTAAAAAAATACATTGAAGATGAAGATCTGCTTGAAGATACATTGATCGAAACTCAGCAGGCTATTGAA 
ATGGCAAATATCTATGAAAATGTCTTAAATGCCATGACAGAAACGACTGCTTCAATCATCGGTAATAATCAGAATACCATTATGAAAACCTTAGCC 
CTAGTAACTATGACATTGGATATTCCAACGGTTATTTTTTCGGCGTATGGGATGAACTTTCAAAATAATTGGATGCCTTTGAATGGTCTCGCACAT 
GGCTTTATCTATGTTGTTCTTTTGGCCTTTTTGATGAGTTCATTTGTTGTATTTTATTTTATTCGTAAAAAATGGTTT 

SEQID 10114 

MKQMFLSTAIEFKEIETFEPGAWINLVNPSQEESEQVADQFGIDIDDLRAPLDVEETSRISVEDDYTLVIVDVPTYEERNNKSYYMTIPMGIIVTD 
NAVITTCLEHLTLFDHFYRRRVKNFYTFMKTRFVFQLLYRNAELYLQALRTIDRQSDKIEAQLESATRNEQLIDMMELEKSIVYLKASLKFNERIV 
KKLTSSTSSLKKYIEDEDLLEDTLIETQQAIEMANIYENVLNAMTETTASIIGNNQNTIMKTLALVTMTLDIPTVIFSAYGMNFQNNWMPLNGLAH 
GF I YWLLAFLMS S FWFYFI RKKWF 

SEQID 10115 

ATGGCATTAGAAGTAACAGATGCTACATTTGTAGAAGAAACTAAAGAAGGTTTAGTACTCATTGATTTTTGGGCAACTTGGTGTGGTCCATGTCGT 
ATGCAAGCACCAATCTTAGAACAGTTATCTCAAGAAATCGATGAAGATGAACTCAAAATTTTGAAAATGGATGTTGATGAGAATCCGGAAACTGCC 
CGTCAGTTTGGTATTATGTCAATTCCAACATTGATGTTTAAAAAAGACGGAGAAGTGGTTAAACAAGTTGCAGGTGTTCATACTAAAGACCAACTG 
AAAGCTATTATTGCTGAATTGAGT 

SEQID 10116 

MALEVTDATFVEETKEGLVLIDFWATWCGPCRMQAPILEQLSQEIDEDELKILKMDVDENPETARQFGIMSIPTLMFKKDGEWKQVAGVHTKDQL 
KAIIAELS 

SEQID 10117 

ATGAAGAGTATGAATAACAAGATTTTAGAACAGTTAGAATTTAACAAAGTTAAGGAATTGATATTACCTTATCTCAAGACAGAACAATCACAAGAA 
GAATTATCAGAGCTGGAGCCGATGACGGAGGCTCCTAAAATAGAAAAAAGTTTTAATGAAATTTCTGACATGGAACAGATTTTTGTTGAACATCAC 
TCATTTGGCATAGTCAGCCTAAGTTCAATCTCTGAGAGTTTAAAACGCTTAGAGCTTTCAGCTGATCTTAATATTCAAGAACTTTTGGCTATCAAA 
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AAAGTTTTACAGAGTTCTTCGGATATGATTCACTTTTATTCTGATTTGGATAATGTTTCTTTCCAATCTTTGGATCGTTTGTTTGAAAATTTGGAA 
CAATTCCCTAATCTGCAAGGGTCTTTTCAAGCTATCAATGATGGTGGTTTTTTAGAACATTTTGCGAGTCCAGAATTAGAGCGTATCCGTCGTCAA 
TTAACAAACAGTGAACGACGGGTTCGTCAGATTTTACAGGATATGCTTAAGGAAAAAGCAGAGCTTTTATCAGAGAATCTAATCGCTAGTCGTAGT 
GGACGAAGTGTCCTACCAGTAAAAAATACTTATCGGAATCGTATTTCTGGTGTGGTTCATGACATCTCTTCTTCAGGAAGTACTGTTTATATTGAG 
CCTCGTGCTGTAGTTACACTAAACGAAGAGATAACGCAGCTTAGAGCTGACGAACGTCATGAAGAAAGTCGTATTTTACACGCATTTTCAGACTTG 
TTAAGACCCCATGTCGCCACTATTAGAAATAATGCATGGATTCTTGGGCATCTTGATTTTGTAAGGGCTAAATATCTTTTTATGTCTGATAATAAG 
GCGACGATACCTGAGATTTCTAATGACAGCACGTTAGCATTAATCAATGTTCGTCATCCTCTGTTAAGTAACCCTGTGGCTAATGACTTACATTTT 
GATCAAGATTTAACTGCAATTGTCATCACTGGTCCCAATACTGGTGGTAAGACGATTATGCTAAAAACACTCGGTTTAGCACAATTAATGGGACAG 
TCTGGTTTGCCAGTATTAGCGGATAAAGGTAGTAAAATTGCAGTATTTAACAATATCTTTGCAGATATTGGCGATGAGCAATCTATTGAACAAAGT 
CTATCAACTTTTTCTAGTCATATGACGCACATAGTCAGTATTTTAAACGAGGCTGACCACAATAGTTTAGTCCTCTTTGATGAACTGGGAGCAGGA 
ACGGATCCTCAAGAAGGTGCTAGTTTGGCTATGGCTATTTTAGAACACCTTAGGTTAAGTAATATCAAAACGATGGCGACCACGCACTATCCAGAA 
TTAAAAGCTTATGGGATTGAGACAAATTTTGTAGAGAATGCGAGCATGGAATTTGATGCCGAAACGCTTAGCCCTACGTATCGCTTTATGCAAGGA 
GTTCCTGGACGATCAAATGCATTTGAAATTGCTTCTCGCCTTGGTTTAGCTCCATTTATTGTTAAACAAGCTAAGCAGATGACAGATTCTGACTCA 
GATGTTAACCGTATTATTGAACAGTTAGAGGCACAGACACTTGAGACACGTAGAAGACTGGATCATATTAAAGAAGTTGAACAAGAAAACCTCAAA 
TTCAATCGTGCGGTTAAGAAACTCTATAATGAATTTTCACATGAGCGCGATAAAGAGTTAGAAAAAATCTATCAAGAAGCTCAAGAAATTGTAGAT 
ATGGCTTTGAATGAGAGTGATACTATCTTAAAAAAACTCAATGATAAGAGCCAATTAAAACCTCACGAAATTATAGATGCTAAGGCACAAATAAAA 
AAATTAGCACCTCAAGTTGATTTATCAAAAAATAAAGTCTTAAATAAGGCTAAAAAAATTAAAGCAGCTCGTGCTCCTAGAATTGGTGATGATATT 
ATAGTGACTAGCTATGGACAGCGAGGTACCTTAACTAGTCAATTAAAAGATGGACGTTGGGAAGCACAAGTGGGAATTATCAAAATGACATTAACA 
CAAGATGAATTTACCCTTGTTAGAGTCCAAGAAGAACAGAAAGTCAAAAGTAAACAGATTAATGTGGTTAAAAAGGCTGATAGTTCTGGACCAAGA 
GCTCGACTTGATCTTAGAGGTAAAAGATACGAAGAAGCTATGCAAGAGTTAGATAATTTTATTGATCAAGCATTGCTTAACAATATGGGACAAGTT 
GATATCATTCATGGTATTGGTACAGGCGTTATCCGTGAGGGAGTGACAAAATATCTTCGTCGTAATAAGCACGTTAAGCATTTTGCTTATGCCCCA 
CAAAATGCAGGGGGATCTGGCGCCACAATTGTAACGTTAGGG 

SEQ ID 10118 

MKSMNNKILEQLEFNKVKELILPYLKTEQSQEELSELEPMTEAPKIEKSFNEISDMEQIFVEHHSFGIVSLSSISESLKRLELSADLNIQELLAIK 
KVLQSSSDMIHFYSDLDNVSFQSLDRLFENLEQFPNLQGSFQAINDGGFLEHFASPELERIRRQLTNSERRVRQILQDMLKEKAELLSENLIASRS 
GRSVLPVKNTYRNRISGWHDISSSGSTVYIEPRAWTLNEEITQLRADERHEESRILHAFSDLLRPHVATIRNNAWILGHLDFVRAKYLFMSDNK 
ATIPEISNDSTLALINVRHPLLSNPVANDLHFDQDLTAIVITGPNTGGKTIMLKTLGLAQLMGQSGLPVLADKGSKIAVFNNIFADIGDEQSIEQS 
LSTFSSHMTHIVSILNEADHNSLVLFDELGAGTDPQEGASLAMAILEHLRLSNIKTMATTHYPELKAYGIETNFVENASMEFDAETLSPTYRFMQG 
VPGRSNAFEIASRLGLAPFIVKQAKQMTDSDSDVNRIIEQLEAQTLETRRRLDHIKEVEQENLKFNRAVKKLYNEFSHERDKELEKIYQEAQEIVD 
MALNESDTILKKLNDKSQLKPHEIIDAKAQIKKLAPQVDLSKNKVLNKAKKIKAARAPRIGDDIIVTSYGQRGTLTSQLKDGRWEAQVGIIKMTLT 
QDEFTLVRVQEEQKVKSKQINWKKADSSGPRARLDLRGKRYEEAMQELDNFIDQALLNNMGQVDIIHGIGTGVIREGVTKYLRRNKHVKHFAYAP 

QNAGGSGATIVTLG 

SEQ ID 10119 

TTGCAAGAAAAGATAAGAACCGATTTAGCTCAACATCATATAAGTAATAACAATCCTTATGTGGTATTTTCAGCTAAAATATCAGGAGCTACTGTT 
CTTTTATATACTTCTGGAAAACTTGTCTTCCAGGGTTCTAACGCTTCACATATCGCCCAAAAGTATGGTTTTATTGAGCAAAAAGAAAGTTGTTCC 
TCTGAGAGTCAAGATATTCCCATAATTGGTACTGATGAAGTGGGAAATGGCTCTTACTTTGGTGGACTGGCAGTGGTAGCTAGTTTTGTAACTCCT 
AAGGACCATGCTTACCTCAAAAAATTAGGTGTTGGTGATTCAAAAACACTTACTGATCAAAAAATTAAGCAAATCGCGCCTCTTTTGGAAAAAGCA 
ATTCCACACAAAGCATTATTGTTATCGCCTCAAAAATATAATCAAGTGGTTAGTCCAAATAACAAACATAATGCTGTCTCCGTAAAAGTTGCTTTA 
CACAATCAAGCTATCTTCCTTCTTCTTCAAGATGGTTTTGAACCAGAAAAAATCGTTATTGATGCTTTTACTAGCTCCAAAAACTATCAAAATTAT 
TTGAAAAATGAAAAGAATCAATTTAAACAAACGATTACTCTGGAAGAAAAAGCTGAAAATAAATATCTAGCTGTAGCGGTCAGTTCTATTATTGCA 
CGTAATCTATTCTTAGAAAACCTTAACAAATTAAGCGACGACGTAGGATATAAACTTCCAAGTGGAGCTGGTCACCAATCTGATAAGGTCGCTAGC 
CAATTACTCAAAGCTTATGGTATCTCTTCGCTTGAACACTGCGCAAAACTTCATTTTGCCAACACCAAAAAAGCACAAGCATTATTAAAA 

SEQ ID 10120 

MQEKIRTDLAQHHISNNNPYWFSAKISGATVLLYTSGKLVFQGSNASHIAQKYGFIEQKESCSSESQDIPIIGTDEVGNGSYFGGLAWASFVTP 
KDHAYLKKLGVGDSKTLTDQKIKQIAPLLEKAIPHKALLLSPQKYNQWSPNNKHNAVSVKVALHNQAIFLLLQDGFEPEKIVIDAFTSSKNYQNY 
LKNEKNQFKQTITLEEKAENKYLAVAVSSIIARNLFLENLNKLSDDVGYKLPSGAGHQSDKVASQLLKAYGISSLEHCAKLHFANTKKAQALLK 

SEQ ID 10121 

TCTCTTAAAGGAAAGCCTGTTATTATTGGTTCTGATCCCAGAAAAACCGGCGGCAGAGGGGTTGTTTCTACTTGTAATTATGAGGCTCGAAAGTTT 
GGAGTTCATTCAGCTATGTCTTCAAAAGAAGCGTATGAACGATGCCCTCAAGCTATCTTTATTTCGGGAAATTACCAAAAATATCGCCAAGTAGGA 
ATGGAAGTACGAGATATATTTAAAAAGTATACGGATTTGGTTGAACCGATGAGTATAGACGAAGCTTATTTAGATGTAACTGAAAATAAAATGGGA 
ATAAAATCAGCTGTTAAACTTGCTAAAATGATACAATACGATATTTGGAATGATGTCCATTTGACCTGTTCAGCGGGTATTTCCTACAATAAATTT 
TTGGCAAAATTGGCTTCTGACTTTGAGAAACCAAAAGGACTTACCCTCATCCTACCAGATCAAGCTCAAGATTTCTTGAAGCCCTTACCAATAGAG 
AAATTTCATGGTGTTGGTAAACGCTCCGTCGAAAAATTACATGCTTTAGGGGTTTATACTGGTGAGGACCTCCTTTCCTTATCTGAAATTTCTTTA 
ATTGATATGTTTGGTCGTTTCGGGTATGACCTTTATCGTAAGGCAAGAGGGATTAATGCTTCCCCGGTAAAACCTGATAGAGTTCGTAAATCAATA 
GGAAGTGAGAAAACCTATGGGAAATTACTATATAACGAAGCAGATATCAAAGCTGAGATTTCAAAGAACGTTCAGAGAGTTGTTGCTTCTCTGGAG 
AAAAATAAGAAAGTTGGTAAGACAATCGTTTTAAAAGTTAGATATGCGGATTTTGAAACATTGACGAAACGTATGACATTAGAAGAGTATACTCAA 
GATTTTCAAATCATTGATCAAGTTGCTAAAGCGATATTTGATACCTTAGAAGAGTCAGTTTTTGGCATACGACTCTTAGGTGTTACAGTAACGACC 
CTGGAAAATGAACATGAAGCTATCTATTTAGATTTT 

SEQ ID 10122 

MLIFPLINDTSRKIIHIDMDAFFASVEERDNPSDKGKPVIIGSDPRKTGGRGWSTCNYEARKFGVHSAMSSKEAYERCPQAIFISGNYQKYRQVG 
MEVRDIFKKYTDLVEPMSIDEAYLDVTENKMGIKSAVKLAKMIQYDIWNDVHLTCSAGISYNKFLAKLASDFEKPKGLTLILPDQAQDFLKPLPIE 
KFHGVGKRSVEKLHALGVYTGEDLLSLSEISLIDMFGRFGYDLYRKARGINASPVKPDRVRKSIGSEKTYGKLLYNEADIKAEISKNVQRWASLE 
KNKKVGKTIVLKVRYADFETLTKRMTLEEYTQDFQIIDQVAKAIFDTLEESVFGIRLLGVTVTTLENEHEAIYLDF 

SEQ ID 10123 

ATGGCAACAGTTAAAACAAACACAGATATCTTTGAACAAGCTTGGGAAGGCTTTAAAGGTGTTGATTGGAAAGAAAAAGCAAGTATTGCTCGCTTC 
GTTCAAGCAAACTATGCACCTTACGATGGAGATGAAAGCTTCTTAGCTGGAGCAACTGAACGTTCACTTCACATCAAAAAAGTGATTGAAGAAACA 
AAAGCTCACTATGAAGAAACTCGCTTCCCAATGGATACTCGTGTTGCTTCAATTTCTGAATTACCAGCTGGTTTTATCGACAAAGATAACGAGCTT 
ATCTTTGGTATTCAAAACGACGAGCTTTTCAAATTGAACTTCATGCCTAAAGGTGGTATCCGTATGGCGGAAACTACACTTAAAGAAAATGGTTAT 
GAACCTGATCCAGCTGTTCACGAAATCTTCACTAAGTACGCTACAACAGTAAATGATGGTATCTTCCGCGCTTATACTTCTAACATTCGTCGTGCT 
CGCCATGCACACACTGTTACTGGTCTTCCAGACGCTTATTCACGCGGACGTATCATTGGTGTATATGCTCGTCTAGCTGTTTACGGTGCTGACTAC 
TTGATGCAAGAAAAAGTTAATGACTGGAATGCATTGAATGATATTGATGAAGAGTCAATTCGTCTTCGTGAAGAAATCAACCTTCAATACCAAGCT 
CTTGGTGAAGTTGTAAAACTTGGTGACCTTTACGGCGTAGATGTTCGTAAACCAGCCATGAACACTAAAGAAGCCATTCAATGGGTGAACATTGCT 
TTCATGGCTGTATGTCGTGTTATCAATGGTGCTGCAACATCACTTGGACGTGTTCCTATTGTCCTTGATATCTTTGCAGAACGTGACCTCGCTCGC 
GGTACATTCACAGAATCAGAAATCCAAGAATTTGTTGATGATTTTGTCCTTAAACTCCGTACTGTAAAATTTGCTCGTACTAAAGCTTATGATGCC 
CTTTACTCAGGTGACCCAACCTTTATCACAACTTCAATGGCAGGTATGGGAGCTGATGGACGTCATCGTGTTACCAAAATGGACTATCGTTTCTTA 
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AATACACTTGACAATATCGGTAACTCACCAGAACCAAACTTAACTGTTCTTTGGTCAGATCAATTACCATATGCTTTCCGTCGCTACTGTATGTCA 
ATGAGTCATAAACACTCTTCAATCCAATATGAAGGTGTATCAACAATGGCTAAAGAAGGCTACGGTGAAATGTCATGTATTTCATGTTGTGTATCT 
CCACTTGATCCAGAAAACGAAGACAAACGTCACAACCTTCAATATTTTGGTGCTCGTGTTAACGTTATGAAAGCACTTCTTACTGGTCTTAACGGT 
GGTTATGATGATGTTCATAAAGATTACAAAGTATTTGACATCGACCCAATTCGTGACGAAGTACTCAACTTTGACACTGTAAAAGCTAACTTTGAA 
AAATCTCTTGACTGGTTGACTGATACTTATGTTGATGCGATGAATATCATCCACTACATGACTGATAAATACAACTATGAAGCTGTACAAATGGCA 
TTCTTACCTTCACATGTACGTGCTAATATGGGATTTGGTATCTGTGGTTTTGCAAATACTGTCGATTCATTATCTGCGATTAAATACGCTACTGTT 
AAACCAATCCGTGACGAAGATGGTTACATCTACGACTACGAAACAGTTGGTGACTTCCCACGTTATGGTGAAGATGATGATCGTGTTGACTCAATC 
GCTGAATGGTTACTTGAAGCCTTCCATGGACGCCTTGCTAAACACAAACTTTATAAAGATGCTGAAGCAACTGTTTCTCTTCTTACAATCACATCA 
AACGTTGCTTACTCTAAACAAACTGGTAACTCACCGGTACATAAAGGAGTATATCTCAATGAAGATGGTAGTGTAAACCTTTCTAAAGTAGAATTC 
TTCTCACCAGGTGCTAACCCTTCTAACAAAGCTAAAGGTGGCTGGTTACAAAACTTGAATTCACTTTCTAAACTTGATTTCGCTCATGCAAATGAT 
GGTATTTCATTGACAACTCAAGTTTCTCCACGCGCTCTTGGTAAAACATTTGATGAACAAGTTGATAACTTGGTAACAGTCCTTGATGGTTACTTT 
GAAAACGGTGGTCAACACGTTAACTTGAATGTCATGGACCTTAAAGATGTCTATGACAAGATTATGAATGGTGAAGATGTTATCGTTCGTATCTCA 
GGTTACTGTGTCAATACTAAATATCTAACTCCTGAGCAAAAAACTGAGTTGACACAACGTGTCTTCCATGAAGTACTTTCAATGGACGATGCATTA 
ACTAAC 

SEQ ID 10124 

MATVKTNTDIFEQAWEGFKGVDWKEKASIARFVQANYAPYDGDESFLAGATERSLHIKKVIEETKAHYEETRFPMDTRVASISELPAGFIDKDNEL 
IFGIQNDELFKLNFMPKGGIRMAETTLKENGYEPDPAVHEIFTKYATTVNDGIFRAYTSNIRRARHAHTVTGLPDAYSRGRIIGVYARLAVYGADY 
LMQEKVNDWNALNDIDEESIRLREEINLQYQALGEWKLGDLYGVDVRKPAMNTKEAIQWVNIAFMAVCRVINGAATSLGRVPIVLDIFAERDLAR 
GTFTESEIQEFVDDFVLKLRTVKFARTKAYDALYSGDPTFITTSMAGMGADGRHRVTKMDYRFLNTLDNIGNSPEPNLTVLWSDQLPYAFRRYCMS 
MSHKHSSIQYEGVSTMAKEGYGEMSCISCCVSPLDPENEDKRHNLQYFGARVNVMKALLTGLNGGYDDVHKDYKVFDIDPIRDEVLNFDTVKANFE 
KSLDWLTDTYVDAMNIIHYMTDKYNYEAVQMAFLPSHVRANMGFGICGFANTVDSLSAIKYATVKPIRDEDGYIYDYETVGDFPRYGEDDDRVDSI 
AEWLLEAFHGRLAKHKLYKDAEATVSLLTITSNVAYSKQTGNSPVHKGVYLNEDGSVNLSKVEFFSPGANPSNKAKGGWLQNLNSLSKLDFAHAND 
GISLTTQVSPRALGKTFDEQVDNLVTVLDGYFENGGQHVNLNVMDLKDVYDKIMNGEDVIVRISGYCVNTKYLTPEQKTELTQRVFHEVLSMDDAL 
TN 

SEQ ID 10125 

ATGAATCATCAAATTTTACAAAATTACATTAATAGTCATAATCTTCCAATTATCGAAAAAGACTACCATAAATACCTTACATTTGAAAGTTTAGAA 
GAAGACTATACTTATATCCTAAAAGATGGTATTGTTAAACAAAGTGTTCTCTCTAAATATGGTACTGAGTTCAATCTGCGTTATGTGACAGGCTTA 
GAAATCACTTCTATCCTAAATACAGACTACTCCCAACACATGGGAGAACCTTACAACGTTCGAATCGAATCCGAAACTGCCCACTTTTACAAAGTA 
CGTCGCTCTACCTTCCTAAAAGATATCAATAATGATATTGAACTGCAAGGATATGTGAAAGATTTCTATCATAACCGCCTTGAAAAATCTATGAAA 
AAAATGCAATGTATGCTCACTAATGGTCGAATTGGTGCTATCTCCACACAATTATATGACCTCAGTAAGATGTTTGGTGAAGAACGAGATAACGGT 
GATATCTATATTAATTTTGTTATCACGAACGAAGAACTTGGTAAATTTTGCGGAATATCCACAGGAAGTAGCGTGAGCCGCATTTTGAAACAACTA 
AAAGACGATCATATTATTCGTATTGAAAAACAACATATCATTATTACAAATGTTGAGAAATTAAAAGATCATATTGTATTT 

SEQ ID 10126 

MNHQILQNYINSHNLPIIEKDYHKYLTFESLEEDYTYILKDGIVKQSVLSKYGTEFNLRYVTGLEITSILNTDYSQHMGEPYNVRIESETAHFYKV 
RRSTFLKDINNDIELQGYVKDFYHNRLEKSMKKMQCMLTNGRIGAISTQLYDBSKMFGEERDNGDIYINFVITNEELGKFCGISTGSSVSRILKQL 
KDDH I I R I E KQH I I I TNVE KLKDH I VF 

SEQ ID 10127 

ATGTTTAAAATCCCTTTGTTTAAAGAATTAAAGACAGATCAATGGATAAAACCATTTTTCAAACAATATAAAGTTTCCTTAGTAATTGCTCTTTTC 
CTTGGTTTTATGACTTTCTTTTCTGCCAGTGCTCTTATGTTTAATTCGGGCTATCTGATTAGTAAGTCAGCTTCACTACCGAGTAATATTCTTCTA 
GTATATGTTCCAATTGTACTAACACGTGCTTTTGGCATTGGACGTCCTGTTTTTCGTTATATAGAACGCCTAACGAGTCACAATTGGGTATTACGA 
ATGACTTCACAGCTGCGCTTGAAGCTTTACCATTCCTTAGAAAGCAATGCTATCTTTATGAAGCGTGATTTTCGTTTAGGAGATGTTATGGGGCTT 
TTAGCGGAGGATATTAATTATTTGCAAAATTTGTATCTTAGGACAATATTTCCAACGATTATAGCGTGGATATTATATAGCTTTATTATTATTGCA 
ACAGGCTTCTTTTCTCTATGGTTTGCTTTAATGATGTTGCTTTATTTAGCTATTATGATTTTTCTTTTTCCACTTTGGTCGATTTTAGCTAATGGT 
GCTCGTCAGACTCGTGAAAAAGAATTAAAAAATCATCTTTATACTGATTTGACGGATAATGTCTTAGGTATTTCAGACTGGATTTTTAGTCAACGT 
GGTCAAGAGTACGTCGCCTTGCATGAGCGTTCGGAAAGTGAACTCATGGCTGTTCAGAAAAAAATTCGTTCCTTTGATAATCGTAGAGCTCTTATT 
GTGGAATTAGTTTTTGGCTTTCTAGCTATTTTGGTTATTATTTGGGCTAGTAATCAGTTTATTGGTCACAGAGGTGGCGAAGCTAACTGGATTGCA 
GCATTTGTTCTAACAGTATTTCCCTTGTCAGAGGCATTTGCTGGTTTGTCTGCTGCTGCTCAAGAAACAAATAAATATTCTGATTCAATTCATCGT 
CTTAATGAATTATCAGAAACGTATTTTGAAACAACTCAAAATCAGTTGCCTAATAAGCCATACGATTTTTCCGTCAAGAATTTAAGTTTCCAGTAT 
AAGCCACAAGAGAAATGGGTTTTGCATCATTTAGATTTGGATATTAAAGAAGGAGAAAAAATTGCTATTTTAGGGCGTAGTGGTTCTGGCAAGAGT 
ACCTTAGCCAGTCTACTTCGTGGCGACTTGAAAGCAAGTCAAGGGGAGATTACCCTAGGCGATGCTGATGTTTCAATAGTTGGTGATTGCATTTCT 
AACTATATTGGAGTGATACAACAAGCGCCCTACCTTTTTAATACAACCCTGCTAAATAACATTCGCATTGGAAACCAAGATGCTAGTGAAGAAGAT 
GTATGGAAAGTTCTTGAACGAGTTGGATTGAAAGAGATGGTCACTGATTTATCAGATGGTCTCTATACAATGGTTGATGAAGCTGGACTTAGGTTT 
TCAGGTGGCGAAAGGCATAGAATTGCTTTGGCTAGAATCTTACTAAAAGATGTCCCAATTGTTATCTTAGATGAGCCAACTGTTGGACTTGATCCT 
ATTACTGAACAAGCCTTACTAAGGGTATTTATGAAAGAATTGGAAGGTAAGACCTTAGTTTGGATTACACATCACTTAAAAGGTATTGAACATGCT 
GATCGTATCTTATTTATAGAAAATGGGCAATTAGAGTTGGAAGGTTCTCCTCAAGAATTGTCTCAAAGTAGCCAACGTTACCGTCAGCTGAAAGCC 
TCTGATGATGGTGATCTA 

SEQ ID 10128 

MFKIPLFKELKTDQWIKPFFKQYKVSLVIALFLGFMTFFSASALMFNSGYLISKSASLPSNILLVYVPIVLTRAFGIGRPVFRYIERLTSHNWVLR 
MTSQLRLKLYHSLESNAIFMKRDFRLGDVMGLLAEDINYLQNLYLRTIFPTIIAWILYSFIIIATGFFSLWFALMMLLYLAIMIFLFPLWSILANG 
ARQTREKELKNHLYTDLTDNVLGISDWIFSQRGQEYVALHERSESELMAVQKKIRSFDNRRALIVELVFGFLAILVIIWASNQFIGHRGGEANWIA 
AFVLTVFPLSEAFAGLSAAAQETNKYSDSIHRLNELSETYFETTQNQLPNKPYDFSVKNLSFQYKPQEKWVLHHLDLDIKEGEKIAILGRSGSGKS 
TLASLLRGDLKASQGEITLGDADVSIVGDCISNYIGVIQQAPYLFNTTLLNNIRIGNQDASEEDVWKVLERVGLKEMVTDLSDGLYTMVDEAGLRF 
SGGERHRIALARILLKDVPIVILDEPTVGLDPITEQALLRVFMKELEGKTLVWITHHLKGIEHADRILFIENGQLELEGSPQELSQSSQRYRQLKA 
SDDGDL 

SEQ ID 10129 

TTGAAACTTGGTCTTGTCTCAGCAATGTTTGCTGGAGGAGCATTCGTAGCTCTTGGTTCTACACAAGGTGTTTCAGCTTCAACTTTCACAGCACCG 
CAAGCAACACCTCCAAAAGCAGAACGTCAGTTAACGGATTCAGAACTTTATGAACGTGCCCAAAAACAAGTATTGCCAAGATATATCCAAGGTTCT 
CTCTCAGGTATCCTTAACCAGCATTCAACACTTTACAAACAACAAAATGCAGCAGTGACACCGCAAGTATCAAGCCCCAAATCAGAACGTCAGTTA 
ACAGATTCAGAAATCTATGAACGTGCTCAAAAACAAGTATTGCCAAATTATATTCAAGGTTCTCTCTCAGGTATCCTCAACCAACATTCAACTTTA 
AATGCT 

SEQ ID 10130 

MKLGLVSAMFAGGAFVALGSTQGVSASTFTAPQATPPKAERQLTDSELYERAQKQVLPRYIQGSLSGILNQHSTLYKQQNAAVTPQVSSPKSERQL 
TDSEIYERAQKQVLPNYIQGSLSGILNQHSTLNA 

SEQ ID 10131 

atgacagttgaaaagacggttagtgaattagctgaaattttaggggttagtcgtcaagcgatgaataacagagttaaaacactccctgaagaatgt 
gtggaaaagaatagtaaaggcgttacagttgttaatcgtgatggcttgattaaattggaagaaatctataaaaaaactattttggaagaggaacca 
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ATTC3ACGAAGAAGCATCAAGACGAGAACTTTTAGAAATTCTCGTTGATGAGAAGAATACTGAAATCACACGTTTATATGAACAGTTAAAAGCAAAA 
GATATTCAGATTGCTTCAAAAGACGAGCAGTTACATGTAAAAGATATTCAAATAGCAGAGAAAGATAAGCAATTAGATCAACAACAGCAATTGACT 
TTAACTGCTATGGAAGATACGCAACGTCTGCAACTTGAGTTAAATGAAGCTAAAGCAGAGGTTGAGGAGATTCAAGAAGCCAAAGAAGAAAAAATT 
CAAGAATTAGAAGCTGTTAAAAAAAGTTTCTTTGGACGTTTCTTCAATAAAAAA 

SEQ ID 10132 

MTVEKTVSELAEILGVSRQAMNNRVKTLPEECVEKNSKGVTWNRDGIiIKLEEIYKKTILEEEPIDEEASRRELLEILVDEKNTEITRLYEQLKAK 
DIQIRSKDEQLHVKDIQIAEKDKQLDQQQQLTLTAMEDTQRLQLELKEAKAEVEEIQEAKEEKIQELEAVKKSFFGRFFNKK 

SEQ ID 10133 

ATGATGGCAGCTATTTCCTCAAATTTTTACGGCAACAAAACACTTCTTATTGAGAAAAATAAACGTTTAGGCAAAAAACTAGCTGGAACAGGTGGT 
GGCCGCTGTAATGTTACCAATAATGGAAACCTTGATGAGCTCTTAGCTGGTATACCTGGAAATGGCCGTTTCCTATATAGCGTCTTCTCACAATTT 
GATAACCATGATATTATTAACTTCTTTCAAGACAACGGCGTCACACTAAAAGAAGAAGATCATGGGCGTATGTTCCCTACTACTGATAAATCTCGT 
ACTATCATTAACGCCCTTGAAAATAAAATAAAAGAACTTGGTGGTCAAATTATGACTGACACAGAAGTTGTCTCTGTCAAAAAGATAGGAGATTCA 
TTCTATATCAAAACTAAAGATACACAGTTCGCATCCGATAAACTTATCGTAACAACTGGTGGTAAATCCTATCCGTCTACAGGTTCTACTGGTTTC 
GGTCATGACATTGCTCGTCACTTTAAATTAGAAGTCACAGATATGGAAGCCGCCGAAAGCCCTCTTTTAACTGATTTTCCCCATAAAAAACTACAA 
GGTATCTCCTTAGATGATGTCACTTTGTCATTTGAAAAGCATATTATTACACACGATCTTCTCTTTACTCATTTTGGATTATCAGGACCAGCAGCC 
TTGCGAATTTCTAGCTTTGTCAAAGGCGGAGAAACTATATACCTAGATGTTTTGCCCAATATCTCTGTTAAAGAATTGGAAATACACTTCCAAAAT 
GAAAGAGAAAAATCTTTGAAAAACGCTCTTAAAATACTTCTTCCTGAGCGTTTAGCTGAATTTTACGCTGAAGACTTACCCGAAAAAGTAAAACAA 
GTATCTGTAAAAGACTTAGAAATGTTAATTCAAAAACTTAAAAAACTTCCTATTTTAGTAACTGGCAAGATGTCTCTAGCAAAATCCTTTGTAACA 
AAAGGGGGAGTTGATCTTAAAGAAATAAACCCCAAAACACTTGAAAGTAAAAAGGTAGCTGGTTTACATTTTGCTGGTGAAGTCCTAGACATCAAT 
GCTCATACGGGAGGGTTTAACATTACTTCTGCCTTATGTACAGGCTGGGTAGCTGGTAGCTTACACTAT 

SEQ ID 10134 ... 

MMAAISSNFYGNKTLLIEKNKRLGKKLAGTGGGRCNVTNNGNLDELLAGIPGNGRPLYSVFSQFDNHDIINFFQDNGVTLKEEDHGRMFPTTDKSR 
TIINALENKIKELGGQIMTDTEWSVKKIGDSFYIKTKDTQFASDKLIVTTGGKSYPSTGSTGFGHDIARHFKLEVTDMEAAESPLLTDFPHKKLQ 
GISLDDVTLSFEKHIITHDLLFTHFGLSGPAALRISSFVKGGETIYLDVLPNISVKELEIHFQNEREKSLKNALKILLPERLAEFYAEDLPEKVKQ 
VSVKDLEMLIQKLKKLPILVTGKMSLAKSFVTKGGVDLKEINPKTLESKKVAGLHFAGEVLDINAHTGGFNITSALCTGWVAGSLHY 

SEQ ID 10135 

GTGAGTAGTCATGAAGCAGGAGCCATAGAATTTTCAGGGCATAAGGTATTGACTTTACCTTCTCATAATGGGAAATTACTCGCAAGCGAAGTCGCA 
ACTTATATTGAGACTTTTTATGCTGATGGTAATTACCAACACATGGTTTTTCCAGGAATGGTTTATATATCACATCCAACAGAATATGGAACACTT 
TATAGTAAAGCAGAACTAGAAGAGTTATCGAAGATTTGTAAACATTATCAAATCCCCTTATTTATTGACGGTGCTCGTCTGGGGTATGGTTTGGCT 
GCGAAAGATACAGATGTTGATTTCCCAACGATTGCAGCCTTATCAGATGTTTTTTATATTGGTGGAACCAAAATGGGGGCTCTTGCTGGGGAAGCA 
GTTGTTTTCACAAAGAAAAATCGTCCAAAACAGTTTACTACAATTGTAAAGCAGCATGGTGCGTTATTAGCCAAGGGAAGATTGCTGGGGCTTGCT 
TTTGATCGTTTCTTTACGGATAACCTTTACTTAAAAATTGGAAAGCATGCGATCGACTTAGCAGAGGAATTAAAAATCATTTTAGAAGAAAAAGGT 
TACTCATTCTATTTAAAATCACCAACTAATCAACAATTTATTATTGTAGAAAATACAAAACTAGCAGATTTAGCAAAGAATGTAGCTTATAGTTTT 
TGGGAAAAATATGATGACCATCATACTGTAATACGTCTAGCAACTAGTTGGTCAACTAGTCGCGAAGATGTAACTGCTTTAAGAAATGTCTTG 

SEQ ID 10136 

MSSHEAGAIEFSGHKVLTLPSHNGKLLASEVATYIETFYADGNYQHMVFPGMVYISHPTEYGTLYSKAELEELSKICKHYQIPLFIDGARLGYGLA 
AKDTDVDFPTIAALSDVFYIGGTKMGALAGEAWFTKKNRPKQFTTIVKQHGALLAKGRIiLGLAFDRFFTDNLYLKIGKHAIDLAEELKIILEEKG 
YSFYLKSPTNQQFIIVENTKLADLAKNVAYSFWEKYDDHHTVIRLATSWSTSREDVTALRNVL 

SEQ ID 10137 

ATGGAATCATCAGAACAAGCACTGGCTATATGGAGCGTACTATCTGATGTCTATGACAAATCTCCGTGGAGTTTATCGCAGATTTCAGAAGATTTA 
AAAAAAGATTCAACAGATTATTTTTTTGTTTATAATGACGGTGAAGTCATTGGTTTTTTGGCTCTTCAACAATTGGTAGGTGAAGTAGAAATTACT 
AATATTGCTGTTAAAAAAAATTATCAAGGTAAAGGTTATGCTTACCAGTTAATGTCAATGATCGCTGATATAGAGGTGCCAGTTTTTCTTGAGGTT 
CGTTATTCAAATATCGTAGCACAAAAACTTTATGAGAGGTGTGGTTTTGTAGTTTTAAGAAAGCGCAAAAATTATTACCATGATCCAATTGAAGAT 
GCTATAGTGATGCGCAAGGGA 

SEQ ID 10138 

MESSEQALAIWSVLSDVYDKSPWSLSQISEDLKKDSTDYFFVYNDGEVIGFLALQQLVGEVEITNIAVKKNYQGKGYAYQLMSMIADIEVPVFLEV 
RYSNIVAQKLYERCGFWLRKRKNYYHDPIEDAIVMRKG 

SEQ ID 10139 

ATGATAAAAATATTTGATACCCATACCCACCTTAACGTAGAAAATTTTGAAGGAAAGATAGACGAGGAAATTAATTTAGCTAGCGAACTCGGTGTT 
ACAAAAATGAATGTTGTCGGCTTTGACCAAGATACCATTTCAAAATCTTTGGAATTATCTTCCCAATATGCACAGGTATATAGCACAATAGGATGG 
CATCCAACTGAAGCTGGTTCTTATGATGATAATATTGAGTCAATGATTATCAGTCATTTAGAAAATCCCAAGGTTATTGCACTTGGTGAAATTGGT 
CTGGATTATTATTGGATGGAGGATCCCAAAGATATTCAGATCGAGGTGTTTAAGCGTCAAATTGAACTTTCAAAAGAGTATAACCTTCCTTTTGTC 
GTTCATACACGTGATGCGTTAGAAGACACTTATGAAGTCATTAAGGAATCTGGAGTTGGGCCTTTTGGTGGTATAATGCACTCTTTTTCTGGTTCT 
TTGGAAATGGCTCAGAAATTTATTGATTTAGGGATGATGATTTCCTTTTCTGGTGTTGTGACCTTTAAGAAGGCATTAGATGTACAAGAAGCTGCA 
CGAGAGTTGCCATTAGATAAGATATTAGTGGAAACAGATGCTCCTTATTTGGCTCCTGTACCTAAAAGAGGTCGAGAAAACAAAACCGCTTATACG 
AGATATGTCGTTGAAAAAATAGCAGAGCTACGAGGCATAACTGTGGAAGAGGTAGCGGAGGCTACATACCAAAATGCAGTAAGGATATTTAGACTT 
GATGAAAAAAAT 

SEQ ID 10140 

MIKIFDTHTHLNVENFEGKIDEEINLASELGVTKMNWGFDQDTISKSLELSSQYAQVYSTIGWHPTEAGSYDDNIESMIISHLENPKVIALGEIG 
LDYYWMEDPKDIQIEVFKRQIELSKEYNLPFWHTRDALEDTYEVIKESGVGPFGGIMHSFSGSLEMAQKFIDLGMMISFSGWTFKKALDVQEAA 
RELPLDKILVETDAPYLAPVPKRGRENKTAYTRYWEKIAELRGITVEEVAEATYQNAVRIFRLDEKN 

SEQ ID 10141 

ATGAAGTCAATAAAATTACTTAGTTTTATTGTAATAATCCTTTTAGGGCTTGGTTTCACTGTAGGAGGTTTAAAAGTGACTGAAAACAATAAACAA 
CAAGAATTATGGGAAATAGCTAATAGCAAAGACGCTAAAAATGCTTATCAAAAGTGGATTTATGCAGAAGATGAAGATGCTTTCAAAGAGAATGCT 
GTTATTAAGTCGTATGATATTGACAAAGAAAGTATCAAAAAAAATCCTATGGGAGGGATTTCGGTAAGGTTAATCATTAATAAAGATCCTAACTTA 
TATATTACTTGTAATTTGGATAGGGATAATCAAGGGCATTTGGTCAGTCAAAGTAGCCATCAATCTCCCCAGTTAACTCATTTATTGGAAAGTAGA 
GGTCAT 

SEQ ID 10142 

MKSIKLLSFIVIILLGLGFTVGGLKVTENNKQQELWEIANSKDAKNAYQKWIYAEDEDAFKENAVIKSYDIDKESIKKNPMGGISVRLIINKDPNL 
YITCNLDRDNQGHLVSQSSHQSPQLTHLLESRGH 

SEQ ID 10143 

ATGATACATGATATGATTAAAACAATTGAGCATTTTGCTGAGACACAAGCTGATTTTCCAGTGTATGATATTTTAGGGGAAGTCCATACTTATGGA 
CAACTTAAAGTAGACTCTGACTCTCTAGCTGCTCATATTGATAGCCTAGGCCTTGTTGAAAAATCACCTGTCTTAGTATTCGGTGGTCAAGAATAT 
GAAATGTTGGCGACATTTGTTGCTTTAACAAAGTCAGGGCATGCTTATATACCGGTTGACCAACACTCTGCTTTGGATAGAATACAGGCTATTATG 
ACAGTTGCTCAACCAAGCCTTATCATTTCAATTGGTGAATTTCCTCTTGAAGTTGATAATGTCCCAATCCTAGACGTTTCTCAAGTTTCAGCTATT 



WO 02/34771 



PCT/GB01/04789 



-991- 



TTTGAAGAAAAGACTCCTTATGAGGTAACACATTCTGTTAAAGGTGATGATAATTACTATATTATTTTCACTTCAGGGACTACTGGTTTACCAAAA 
GGTGTGCAAATTTCACATGACAATTTATTGAGCTTTACAAATTGGATGATTTCTGATGATGAGTTTTCAGTTCCTGAAAGACCGCAAATGTTGGCT 
CAACCGCCATATTCATTTGACTTATCAGTTATGTATTGGGCACCAACACTAGCTATGGGAGGCACCCTGTTTGCCCTACCAAAGACAGTAGTTAAT 
GATTTCAAAAAACTATTCGCTACCATTAATGAATTGCCAATACAGGTTTGGACTTCGACACCATCATTTGCTGATATGGCGCTACTATCTAACGAT 
TTCAATTCAGAGACCTTGCCACAGTTAACACATTTTTATTTTGATGGGGAAGAGTTAACTGTCAAGACTGCACAAAAACTTCGTCAACGTTTTCCA 
AAAGCTCGTATCGTTAATGCATATGGGCCAACAGAAGCAACAGTTGCTCTATCCGCAGTAGCAATTACTGATGAAATGTTAGAAACATGCAAACGC 
CTTCCAATTGGTTACACTAAAGATGACTCACCAACGTATGTGATTGATGAAGAAGGTCATAAATTACCAAACGGAGAGCAAGGTGAAATCATTATT 
GCTGGACCAGCAGTATCAAAAGGCTATCTTAACAATCCAGAAAAGACAGCTGAGGCATTTTTCCAATTCGAAGGTCTACCTGCTTACCATACCGGT 
GACTTAGGAAGTATGACCGATGAAGGTCTTCTGCTTTACGGTGGGCGTATGGATTTCCAAATTAAATTTAACGGCTATCGTATTGAATTAGAAGAT 
GTTTCTCAAAACTTAAACAAATCGCAGTATGTAAAATCAGCAGTAGCAGTGCCACGTTATAACAAGGATCATAAAGTTCAAAACTTATTAGCCTAT 
ATTGTCTTAAAAGAAGGTGTAAGAGATGATTTTGAACGTGATTTGGATTTGACAAAAGCAATTAAGGAAGACTTAAAGGACATTATGATGGATTAC 
ATGATGCCATCTAAATTTATCTATCGAGAGGATTTACCTTTGACACCAAATGGGAAAATTGATATCAAAGGTCTTATGAGCGAGGTAAACAAG 

SEQ ID 10144 

MIHDMIKTIEHFAETQADFPVYDILGEVHTYGQLKVDSDSLAAHIDSLGLVEKSPVLVFGGQEYEMLATFVALTKSGHAYIPVDQHSALDRIQAIM 
TVAQPSLIISIGEFPLEVDNVPILDVSQVSAIFEEKTPYEVTHSVKGDDNYYIIFTSGTTGLPKGVQISHDNLLSFTNWMISDDEFSVPERPQMLA 
QPPYSFDLSVMYWAPTLAMGGTLFALPKTVWDFKKLFATINELPIQVWTSTPSFADMALLSNDFNSETLPQLTHFYFDGEELTVKTAQKLRQRFP 
KARIVNAYGPTEATVALSAVAITDEMLETCKRLPIGYTKDDSPTYVIDEEGHKLPNGEQGEIIIAGPAVSKGYLNNPEKTAEAFFQFEGLPAYHTG 
DLGSMTDEGLLLYGGRMDFQIKFNGYRIELEDVSQNLNKSQYVKSAVAVPRYNKDHKVQNLLAYIVLKEGVRDDFERDLDLTKAIKEDLKDIMMDY 
MMPSKFIYREDLPLTPNGKIDIKGLMSEVNK 

SEQ ID 10145 

ATGTCAGAATTTGATACAAAATCATATTTAGAAAAACTTGATGCATGGTGGAGAGCAGCTAATTATATTTCTGCAGCACAAATGTATCTAAAGGAT 
AACCCTCTCTTGAGACGAGAGCTGGTTGAAAACGACTTAAAGGTTCATCCAATTGGTCACTGGGGCACTGTACCTGGACAAAATTTTATCTATGCT 
CACTTAAATCGCGCTATTAATAAATACGATTTAGACATGTTCTATATTGAAGGTCCAGGTCATGGTGGTCAAGTTATGGTATCTAATTCATATTTA 
GATGGTTCATATACTGAATTAAACCCAAATATTGAGCAAACAGAGGATGGCTTTAAGCAGTTATGTAAAATCTTCTCTTTCCCATGTGGAATTGCA 
TCCCATGCTGCACCAGAAACACCAGGGTCAATTCATGAAGGCGGTGAACTTGGTTACGCACTTTCTCATGCGACAGGTGCCATCCTAGACAATCCA 
GATGTTATTGCTGCGACTGTTATTGGTGATGGTGAAGGTGAAACAGGACCACTTATGGCTGGTTGGCTATCTAATACCTTTATCAATCCAGTAAAT 
GATGGTGCTGTTCTACCAATCTTCTATTTAAR.TGGTGGTAAAATCCATAACCCAACTATCTTTGAACGTAAGACAGATGAAGAATTATCTCAGTTT 
TTTGAAGGATTAGGTTGGAAACCTATTTTTGCAGATGTTGTTGAACTCTCTGAGGATCATGCGGCTGCTCATGCTTTGTTTGCAGAAAAATTAGAT 
CAAGCTATTCAAGAGATTAAAACCATTCAATCAGAAGCACGACAAAAACCAGCAGAAGAAGCTATCCAAGCAAAATTCCCTGTCTTAGTTGCACGT 
ATTCCTAAGGGTTGGACTGGTCCAAAAGCTTGGGAAGGAACACCAATTGAAGGTGGCTTCCGCGCTCACCAAGTACCAATTCCAGTAGATGCCCAC 
CATATGGAACATGTTGATTCTCTTTTGTCATGGCTTCAATCATACCGTCCAGAAGAATTATTTGATGAAAATGGTAAAATCGTTGATGAGATTGCT 
GCTATTTCACCAAAAGGTGATCGTCGCATGTCCATGAATCCAATAACCAATGCTGGTATTGTTAAAGCAATGGATACAGCAGATTGGAAGAAATTT 
GCTCTTGATATTAATGTTCCAGGTCAAATTATGGCACAAGATATGATTGAATTTGGAAAATATGCAGCAGATTTGGTAGATGCTAATCCAGATAAT 
TTCCGTATTTTTGGTCCAGATGAAACGAAATCAAATCGTCTTCAAGAAGTGTTTACACGTACTAGCCGTCAATGGCTTGGTCGTCGTAAACCAGAT 
TATGACGAAGCTTTAAGTCCAGCTGGACGTGTTATTGATTCCCAATTGTCTGAACACCAAGCAGAAGGTTTCTTAGAAGGTTATGTTTTAACTGGT 
CGTCACGGCTTCTTTGCTTCATACGAATCATTCCTTCGCGTTGTAGATTCAATGGTAACACAACATTTCAAATGGTTACGTAAATCAAAAACACAC 
ACAACATGGCGTAAAAATTATCCAGCGCTTAACCTAATTGCAGCTTCAACTGTTTTCCAACAAGATCATAATGGTTATACTCACCAAGATCCAGGT 
ATTTTAACTCATTTAGCTGAAAAAACACCTGAATACATTCGTGAATATTTACCAGCAGATACTAACTCACTTCTAGCTGTTATGGATAAAGCGTTT 
AAAGCTGAAGATAAAATTAATTTAATTGTGACATCTAAGCACCCTCGTCCACAATTTTACTCTATTGCTGAAGCAGAAGAGTTAGTGGCAGAAGGA 
TATAAGGTGATTGACTGGGCTTCAAATGTGTCGCTTAATCAAGAGCCAGATGTTGTCTTTGCTGCGGCGGGAACAGAACCTAACTTAGAAGCTTTG 
GCAGCTATTAGCATTCTTCATAAGGCTTTCCCAGAACTTAAGATTAGATTTGTTAATGTATTAGACATCCTAAAACTTCGTCATCCTTCACAAGAT 
GCTCGCGGTTTATCAGATGAAGAGTTTAACAAAGTCTTTACCACAGATAAACCTGTTATTTTTGCTTTCCATGGTTATGAAGATATGATTCGAGAT 
ATTTTCTTTAGTCGTCACAATCATAATTTGCATACGCATGGTTACCGTGAAAATGGTGACATCACAACACCATTTGATATGCGCGTGATGTCAGAA 
TTGGACCGATTCCATCTGGCACAGGATGCAGCTCTTGCTTCTTTAGGAAATAAAGCACAAGCCTTCAGTGATGAAATGAATCAAATGGTTGCTTAT 
CACAAAGACTATATTCGTGAACACGGAGACGATATTCCAGAAGTACAAAATTGGAAATGGGAAAATATCAAG 

SEQ ID 10146 

MSEFDTKSYLEKLDAWWRAANYISAAQMYLKDNPLLRRELVENDLKVHPIGHWGTVPGQNFIYAHLNRAINKYDLDMFYIEGPGHGGQVMVSNSYL 
DGSYTELNPNIEQTEDGFKQLCKIFSFPCGIASHAAPETPGSIHEGGELGYALSHATGAILDNPDVIAATVIGDGEGETGPLMAGWLSNTFINPVN 
DGAVLPIFYLNGGKIHNPTIFERKTDEELSQFFEGLGWKPIFADWELSEDHAAAHALFAEKLDQAIQEIKTIQSEARQKPAEEAIQAKFPVLVAR 
IPKGWTGPKAWEGTPIEGGFRAHQVPIPVDAHHMEHVDSLLSWLQSYRPEELFDENGKIVDEIAAISPKGDRRMSMNPITNAGIVKAMDTADWKKF 
ALDINVPGQIMAQDMIEFGKYAADLVDANPDNFRIFGPDETKSNRLQEVFTRTSRQWLGRRKPDYDEALSPAGRVIDSQLSEHQAEGFLEGYVLTG 
RHGFFASYESFLRWDSMVTQHFKWLRKSKTHTTWRKNYPALNLIAASTVFQQDHNGYTHQDPGILTHLAEKTPEYIREYLPADTNSLLAVMDKAF 
KAEDKINLIVTSKHPRPQFYSIAEAEELVAEGYKVIDWASNVSLNQEPDWFAAAGTEPNLEALAAISILHKAFPELKIRFVNVLDILKLRHPSQD 
ARGLSDEEFNKVFTTDKPVIFAFHGYEDMIRDIFFSRHNHNLHTHGYRENGDITTPFDMRVMSELDRFHLAQDAALASLGNKAQAFSDEMNQMVAY 
HKDYIREHGDDIPEVQNWKWENIK 

SEQ ID 10147 

ATGACTTATTACCTTAGTATTGACTACGGCGGTACAAATACCAAGGCGCTTATTTTTGACAAATTAGGACACCAAATCGCTGTTTCGAGTTTTGAA 
ACTTTAAAAAATGAGACTCAATCTGGTCATCGTCAAGTAAACCTTGTTAAAACGTGGAATGCTATAACTTCTGCTATTAGAGAGGTTATTCAAATC 
TCAAAACTCAGCCCTGAGCAGATTAGTGCAGTAGCATGTATTGGACATGGGAAAGGTCTTTATCTGCTAGATAATAAGTTGGAGCCACTTGAACAA 
GGAATTTTGTCTACAGATAATCGTGCCAAAGATTTGGCGCAATATTTCGAATCTAAACTTGATAATATTTGGGAGTTGACTCGGCAACATATTTTC 
CCTTCACAAAGTCCAGTTATTTTACGTTGGCTTAAAGATTATCAGCCCGAAACCTATAAATCAATAGGGGCGGTCCTTTCTGCAAAGGACTTTATT 
CGGTATAAGCTTACAGGAAAAGTACAGCAAGAATATGGTGACGCTTCAGGTAATCATTGGATAAATTTCCAAACAGGAACTTATGATCCAGCTATT 
TTAGATTTTTTTGGCATTAGAGAGATAGAAAACTCACTTCCTGAACTTATAGATAGTGCAGATTTAGTTCCTGGGGGAATTAGTTCTCAAGCAGCA 
AAAGAGACTGGTCTTGTAGAAGGGACCCCCGTTGTTGGAGGGCTCTTTGACATCGATGCTTGTGCTCTTGGATCAGGTGTTTTAGAGTCAGATACT 
TTTAGTGTTATTTCGGGAACTTGGAATATTAATACATATCCAAGTTTAAAACCAGCAAAGCAAGATAGTGGTCTTATGACTTCCTATTTTCCAGAT 
CGTCGTTATCTCTTAGAGGCAAGTAGCCCTACTTCTGCAGGGAATCTTAATTTTATGTTAAAAATGCTCATGCATCAAGAAATTGATAACGCTAAA 
TCTAGTGGAGGTTCTATCTATGATAATTTAGAAGAATTTCTCACTCATACTGATGCTACACATCATGGACTTATTTTCTTTCCGTTTCTTTACGGT 
AGTAACACATCACAAGATGCTAGCGCTTGCTTTTTTGGGCTAACAACTAAATCGACGAAATCTCAGATGATACGTGCGGTATATGAAGGTATTGCG 
TTTGCACATAAGCAGCATATCACTGATTTAATAAAAAGTAGGGGCAGTGTGCCAAAAATAATTCGTTTCTCTGGCGGAGCTACCAACTCACCAGCA 
TGGATGCAAATGTTTTCTGATATCTTAAACTTTCCTATTGAAACAGTAGAAGGCACAGAATTAGGAGGGTTAGGAGGAGCTATTTTAGCACGTCAT 
GCTTTAGATAAGATTTCGTTAAAGGAAGCAGTCCAAGATATGGTTCGTGTAAAAGCTATTTATAAACCTCAATTATCCGAAGTAAAGGGGTACAAA 
AAAAAATATCACGCTTACCAAAAATTATTAGAAACACTGGATCCTATTTGGTCGGAACTCGGTCATCTGAATAAG 

SEQ ID 10148 

MTYYLSIDYGGTNTKALIFDKLGHQIAVSSFETLKNETQSGHRQVNLVKTWNAITSAIREVIQISKLSPEQISAVACIGHGKGLYLLDNKLEPLEQ 
GILSTDNRAKDLAQYFESKLDNIWELTRQHIFPSQSPVILRWLKDYQPETYKSIGAVLSAKDFIRYKLTGKVQQEYGDASGNHWINFQTGTYDPAI 
LDFFGIREIENSLPEHDSADLVPGGISSQAAKETGIjVEGTPVVGGLFDIDACALGSGVLESDTFSVISGTWNINTYPSLKPAKQDSGLMTSYFPD 
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RRYLLEASSPTSAGNLNFMLKMLMHQEIDNAKSSGGSIYDNLEEFLTHTDATHHGLIFFPFLYGSNTSQDASACFFGLTTKSTKSQMIRAVYEGIA 
FAHKQHITDLIKSRGSVPKIIRFSGGATNSPAWMQMFSDILNFPIETVEGTELGGLGGAILARHALDKISLKEAVQDMVRVKAIYKPQLSEVKGYK 
KKYHAYQKLLETLDPIWSELGHLNK 

SEQ ID 10149 

ATGAAATACTTTTTAGATACTGCCGATGTTTCTGAAATTCGTCGTCTTAATCGTTTAGGAATCGTTGATGGTGTTACTACCAATCCGACTATTATT 
TCACGTGAGGGGCGTGACTTTAAAGAAGTTATTAACGAAATTTGCCAAATCGTTGATGGCCCAGTTAGTGCAGAAGTGACAGGTTTAACTTGTGAT 
GAAATGGTTACCGAAGCTAGAGAAATCGCTAAGTGGTCACCAAATGTTGTTGTTAAAATTCCAATGACTGAAGAAGGTTTAGCAGCAGTTTCACAA 
TTATCAAAAGAAGGTATAAAGACAAATGTGACATTAATATTTACTGTGGCTCAAGGTCTTTCGGCAATGAAAGCTGGTGCAACATTTATTAGTCCT 
TTTGTGGGTCGTCTTGAAGATATTGGAACAGATGCTTATGCTTTGATTCGTGACCTTCGTCACATTATTGATTTTTATGGTTTCCAATCTGAGATT 
ATTGCTGCTAGCATTCGTGGATTGGCGCATGTGGAGGGCGTCGCTAAATGCGGTGCGCACATTGCCACTATTCCAGATAAAACATTTGCATCACTA 
TTTACTCACCCGCTTACTGATAAAGGGATTGAAACTTTCTTAAAAGATTGGGATAGTTTCAAGAAGAAG 

SEQ ID 10150 

MKYFLDTADVSEIRRLNRLGIVDGVTTNPTIISREGRDFKEVINEICQIVDGPVSAEVTGLTCDEMVTEAREIAKWSPNVWKIPMTEEGLAAVSQ 
LSKEGIKTNVTLIFTVAQGLSAMKAGATFISPFVGRLEDIGTDAYALIRDLRHIIDFYGFQSEIIAASIRGLAHVEGVAKCGAHIATIPDKTFASL 
FTHPLTDKGI ETFLKDWDS FKKK 

SEQ ID 10151 

TTGGTTGAAACTAGACCAAATGTCATTGTCTCCAGCTCCAAAACAGCTCTATTAGAGCATGATGGTATTAGTGGTGCAGTTGTGCAATCGAATAGA 
CACCGTGGACTAATTGAGAAGCCTTATCATATCACTTTAATTGAGCCAAGCGATGAAGAAATTTATCGCTTTTCTGCTCTTTTGAACCGTGAAAAG 
TTTTGGTTGGAAAATGAACAGGAACCAACTATTAGGCTTTGGTGTTATAAGGTTGATAGCTTTGAGATTGGAAAAGACGAATTTGGTGCCTGGGTG 
GTCGATGTTACCTTCATCTGCCACCCTACCAAGTTTTTCAAGACCACTGACATCCAGACATTGACTGGTAATGGGGTTTTGAGGGTTCAAGGGTCA 
GCTCTTGCTTTTCCGAAGATTACAGTGGTTGGTCAGAGCGCTTCTGAGACATCGTTTACGATAGGTAACCAAGTGATTAAGCTTGAAAAGCTCTCA 
GAATCGCTCGTGATGACCAATGATCCTGACAATCCTAGCTTTAAGACGGCTAGTGGAAAACTCATTAAGTGGGCTGGTGATTTTATCACAGTTGAT 
ACTGCTAAGGGGCAGAATGTCGGTGTTGTTTTAGGTGCTGGCATAACATCTTTGAAATTTGAAACAGTTTGGGGGTGGGCA 

SEQ ID 10152 

MVETRPNVIVSSSKTALLEHDGISGAWQSNRHRGLIEKPYHITLIEPSDEEIYRFSALLNREKFWLENEQEPTIRLWCYKVDSFEIGKDEFGAWV 
VDVTFICHPTKFFKTTDIQTLTGHGVLRVQGSALAFPKITWGQSASETSFTIGNQVIKLEKLSESLVMTNDPDNPSFKTASGKLIKWAGDFITVD 
TAKGQNVGWLGAGITSLKFETVWGWA 

SEQ ID 10153 

ATGGGCGGTGGTAGCGTGAAGATGACACCGCTAAAGGTGGATATCAAGAATCAAGTTTTAGAGAACATTAAGAAGGCTGCCCAAAGTACAGAAAAT 
GACATTAGAACTGGAAGCCCTAGACGAAACGGTGTTTACGAAAAAGGTTGGACACACGACATCATAGATGACGCCGCTGTTGTTCATAATAATGGC 
AAAGAAAAATCTCTATCCCACCTATTAGAGAATGGTCATGCCACTAAAAACGGTGGCTTTGTTGCCCCTAGAGAGCATATCAGACCAGCCTACCTC 
AAGAATAAGGAGAAATTCCTTAATGATATGAAATCCATTAAAATCACACCTAAA 

SEQ ID 10154 

MGGGS VKMTPLKVDI KNQVLENI KKAAQSTEND I RTGSPRRNGVYEKGWTHDI IDDAAWHNNGKEKSLSHLLENGHATKNGGFVAPREHI RPAYL 
KNKEKFLNDMKS I KITPK 

SEQ ID 10155 

ATGAAAAAATCACTCATTGAGCTTTTGGAAGCTCGTCAAAAAGCAACTGATGAACTGGCTGAGGTAAAGCTTAAAAAAGCCACTATTGAAGCAAAG 
ATGAAATCTTCAACCATTGAAGACGATGACTTGGAACAGTTAAAAACTGATGCAGAAAGTTTGGTTTCTCAAGCAACAGCTATTAAGGAAACAATT 
GCTGGGCTGGATTCTGACATTGAAGAAACTGAAGAAGAACTCAGCAAAGCTGCTAAAATCATTAAAGAAAAACAGAAAGGTAATACACCTATGGAT 
TATTTGAAAACCAAAGCCGCTGCTCTTGACTTTGTCCGTATTCTGATGGACAACGAAGGTAGCGCAAACAGTGCCCGTAAAGCGTGGGAAGCTAAC 
CTTGTTGAAAAAGGAGTGACTAACCTCACTAAGATTCTTCCAGAACCTGTTCTTATCGCTATTCAAGATGCCTTTACTAACTATAATGGGATCTTG 
AACCACGTTTCAAAAGATCCACGTTATGCGGTGCGTGTTGCTCTTCAAACTCAAGTATCTCAAGCTAAAGGACACAAAGCTGGTAAGACTAAGAAA 
GATGAAGACTTCACATTCTTGGATTTCACTATCAACTCTGCGACAGTTTATATCAAATATGCCTTTGAATATTCTGACTTGAAGAAAGATACAACA 
GGCGCTTACTTCAACTATGTGATGAAAGAACTTGCTCAAGGCTTCATCCGAACTATTGAACGTGCTGTTGTCATTGGTGATGGAAAATCTAACAGT 
GCTGAAGACAAAATCACTGAAATCAAATCAATTGCTGAAGAAACTGAAGCGAATCTCTTTGAAACACAAGAAATCAATGTTGCTGGTGTATTTGAC 
AATGCTGTTCTTGAAACGCTGGTTGCTGGTATTGATAAGATGGTTCCAAATACTACTCCAATTCTTGTCACTTCAAAAGCCATTGCTCGTAAATTG 
AAATTGGTCAAAGATGCAGAAGGTCGCTACATCGATCCTCAACCATTTGCTCCAATTGCAACCAACGGAAATGTTATTGCTGGTTTTCAAGTTTAC 
ATCTATGACTGGATGGACGGTGCAACTAACCCAATCATTGCATTTGCTGACCAAGCTTATAAGATGATTGGTGATGAGGCTGCCGCTGACCGCTTT 
GATGATTATGATGTAACAGTCAACCGCCGTCATATTGAGCTTGCTAGTGTTATGGGTGGTCGTTTGGCTCAGTACAAATCAGCGGTTAAGTTTACA 
AACCCAGCAGGT 

SEQ ID 10156 

MKKSLIELLEARQKATDELAEVKLKKATIEAKMKSSTIEDDDLEQLKTDAESLVSQATAIKETIAGLDSDIEETEEELSKAAKIIKEKQKGNTPMD 
YLKTKAAALDFVRILMDNEGSANSARKAWEANLVEKGVTNLTKILPEPVLIAIQDAFTNYNGILNHVSKDPRYAVRVALQTQVSQAKGHKAGKTKK 
DEDFTFLDFTINSATVYIKYAFEYSDLKKDTTGAYFNYVMKELAQGFIRTIERAWIGDGKSNSAEDKITEIKSIAEETEANLFETQEINVAGVFD 
NAVLETLVAGIDKMVPNTTPILVTSKAIARKLKLVKDAEGRYIDPQPFAPIATNGNVIAGFQVYIYDWMDGATNPIIAFADQAYKMIGDEAAADRF 
DDYDVTVNRRHIELASVMGGRLAQYKSAVKFTNPAG 

SEQ ID 10157 

TTGAAAATCAATGAAGTTTTAGAAAAGCTAGGAATAAGTCGTGCTACCCTTACAAGGTATCGAAAAAAGCTGGGCATATTTGAAGAAACTAGGTCA 
AATATCACCAAAAGTCAGTTCAAAGAGTTGGAAAAGCTTGCCAATCAACGGCAAAAGTACACAAGGCAGGAACGTGTTGAGCTATCTCGTAAGACT 
TTCAAGCTGATTCCAAAAGAAAAAATGCTTGAAATCAGTGATAATGATTCAGTTGGGTTGAAAAATCTCAAAACTCAATACAATCACAATCAAAAA 
GTGATTGAAAACTTCCAGCTTGAAATCAATAAGGTCATCAATGACGGTGAGCTACCTGATAAGTACCTACTTGATGGAATGGAAAAGTATCAAAAG 
CTTAACATGCAGATCATGTCAACGATTGAAAAGCAAAGTCCACAGGGTGACAGGCTCAAAGAAATGATTCAGGAGAAGTTAGCACGTTATGGT 

. SEQ ID 10158 

MKINEVLEKLGISRATLTRYRKKLGIFEETRSNITKSQFKELEKLANQRQKYTRQERVELSRKTFKLIPKEKMLEISDNDSVGLKNLKTQYNHNQK 
VIENFQLEINKVINDGELPDKYLLDGMEKYQKLNMQIMSTIEKQSPQGDRLKEMIQEKLARYG 

SEQ ID 10159 

ATGAAGTTAAGGCTTGAAGAACTAAGAAACAAACTTGGCCTCAGTCGCAGAGATGTGCATGAAGCCACTGGCATTTCTATGAACACGCTGCTACAT 
TATGAAAAAGGCGGTACACCATCTATTGGTCAGGTTGAAAATATCGCTAAGGCTTACAATATCAACCCAGCCTGGTTGCTTGGTTGGATTGATGAA 
GGCCAGCAACCACAACCACTTGAAACCGTTGTTGAAAAGATTATCTATGTGGAAAAGGAAGGCTGTAGATTACCGCCATATTGGAACAATGATAAT 
AATGGCAGAATCATCAAGTGGAAAGAATCAAGAAGAGCATTCCAAAGGAGAACAATT 

SEQ ID 10160 

MKLRLEELRNKLGLSRRDVHEATGISMNTLLHYEKGGTPSIGQVENIAKAYNINPAWLLGWIDEGQQPQPLETWEKIIYVEKEGCRLPPYWNNDN 
NGRI I KWKESRRAFQRRTI 

SEQ ID 10161 
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ATGAACGAATATAAGAAACCCACCTACATCGTCATTCAAGAGGCAATGGCTGAGCGTATTAGATTTCTTGAAGATGAATTATATAACAGAGCATAC 
AAAGACATTGAACGGCTAGAAGTTGAGAATGACCGTCTGAAGGTTAGATGCCTTGATTTGCAGTTGGAAAATGCTGACTATGTCTGGGATGACATG 
TGTCGCTCTGCTATTGCTCGTGCAAAATCAGAAAATCGAAGACCACACAGAAGATGGAGGGGAAGA 

SEQ ID 10162 

MNEYKKPTYIVIQEAMAERIRFLEDELYNRAYKDIERLEVENDRLKVRCLDLQLENADYVWDDMCRSAIARAKSENRRPHRRWRGR 

SEQ ID 10163 

ATGATCAATAATGTTGTACTTATTGGCCGCTTGACAAGAGATGTTGAGCTACGTTACACGCCGTCAAACATCGCAAACGCTACTTTTAACCTAGCA 
GTCAATCGAAATTTCAAGAATGCTGCTGGTGATCGTGAAGCTGATTTCATCAACTGTGTGATGTGGCGACAACAAGCTGAAAACTTGGCCAATTGG 
ACGAAAAAAGGAATGCTGATTGGTATTACTGGACGAATCCAGACAAGAAGCTACGAAAATCAGCAAGGTCAGCGTATCTATGTGACTGAGGTTGTT 
GCTGACAGCTTCCAGATTCTTGAAAAGCGTGATAATTCAACGAACCAGGCAAGCATGGATGACCAATTGCCACCATCATTTGGAAATAGTCAGCCT 
ATGGATATTTCAGATGATGATCTACCGTTT 

SEQ ID 10164 

MINNWLIGRLTRDVELRYTPSNIANATFNLAVNRNFKNAAGDREADFINCWWRQQAENLANWTKKGMLIGITGRIQTRSYENQQGQRIYVTEW 
ADSFQILEKRDNSTNQASMDDQLPPSFGNSQPMDISDDDLPF 

SEQ ID 10165 

ATGAAATTTTTAGACCTCTTTGCTGGCATTGGTGGTTTTCGCCTTGGAATGGAGCAAGCTGGGCATGAGTGCATAGGATTCTGTGAAATAAATAAA 
TTTGCTAGAGCTAGCTACAAAGTAATACATGATACTGAAGGAGAAATTGAACTACATGACATCACAAGAGTTTCAGATGAGTTTATTCGAGGAATC 
GGAAGTGTGGACGTTATCTGTGGCGGATTTCCGTGCCAGGCTTTCTCAATTGCTGGAAATAGACGAGGTTTTGAAGATACACGAGGAACTTTGTTC 
TTTGAAATTGCTAGGTTCGCATCTATTCTCAGACCTAAGTATCTATTCCTTGAGAACGTTAAAGGACTCCTCAACCACGAAGGGGGGGCTACATTC 
GAGACCATCATCAGAACCTTGGATGAATTGGGGTACAACGTGGAATGGCAAATCTTTAACAGCAAGAATTTTGGAGTCCCCCAGAATAGGGAACGA 
GTGTTTATTATCGGACATCTTAGAGGAGAAGGTACCAGACCAATTTTTCCTTTCGAATCAAGCATCACAGAAAATTATCCTATCCACACCAGAAAA 
ATAGGAAATGTTAATCCATCTGGTAATGGAATGAATGGGGAAGTGTATGATTCGGAAGGTTTATCTCCAACTCTAACAACAAATAAGGGAGAAGGA 
GTTAAAATCGCTGTAAATGTTGTAGGCAGATTACCTGGGAAATTTGAAATGCCAAATAGAGTCTACGATCCAGATGGCCTAGCACCGACTATCAGA 
ACTATGCAAGGTGGAGGGTTAGAGCCAAAAATAATTCAGCGAGGCAGAGGCTATAATCAGGGAGGAGAATATGAAATTTCTCCAACTGTCACATGC 
AACAGTTGGCAAGAAAACAATCTTTTAAAGATAAAAGAAGCCACTAAAAAAGGCTATTCAGAGGCAGAGGCTGGCGATTCAGTAAACTTATCTCAC 
CCAAATTCTGAGACAAGACGTGGACGAGTTGGTAAAGGTATTGCCAATACTCTCTTGACTGGAGAAGAACAAGGTGTGGTTGTTTATGACTTGTAC 
AACAGAAGAAAGAAAGATATTGTTGGCACTTTAACAGCTAGCGGTCATAACGGTAATACTACTACGGGTACTTTTGGTATCTCTAACGGATTTAGA 
ATCAGAAAGCTTACACCTCGTGAGTGTTGGAGGCTACAAGGCTTCCCTGACTGGGCTTTTGACAAGGCGAGTCAGGTCAATAGCAACAGTCAATTA 
TATAAACAAGCTGGTAATAGCGTAACAGTAAACGTCATTGCTGCAATTGCAAGGAGATTGCTA 

SEQ ID 10166 

MKFLDLFAGIGGFRLGMEQAGHECIGFCEINKFARASYKVIHDTEGEIELHDITRVSDEFIRGIGSVDVICGGFPCQAFSIAGNRRGFEDTRGTLF 
FEIARFASILRPKYLFLENVKGLLNHEGGATFETIIRTLDELGYNVEWQIFNSKNFGVPQNRERVFIIGHLRGEGTRPIFPFESSITENYPIHTRK 
IGNVNPSGNGMNGEVYDSEGLSPTLTTNKGEGVKIAVNWGRIiPGKFBMPNRVYDPDGLAPTIRTMQGGGLEPKIIQRGRGYNQGGEYEISPTVTC 
NSWQENNLLKIKEATKKGYSEAEAGDSWLSHPNSETRRGRVGKGIANTLLTGEEQGVVVYDLYNRRKKDIVGTLTASGHNGNTTTGTFGISNGFR 
IRKLTPRECWRLQGFPDWAFDKASQVNSNSQLYKQAGNSVTVNVIAAIARRLL 

SEQ ID 10167 

ATGAAAAAATTTGACCACTATTTCAGCAACCATATTGCTGTAAAAAACGAATCTGATACAGTCACCATTGTTGACTATTACAATCCAGAAAAGGGC 
TATGAGTATAACTTACGTTACATTTTCGATAGAAAAAATTCATCCCTTGCTATCACAGGAGACTTTGGGGAATTAGTTGCACGAAATTTCTACAAT 
ATGGGTGAATGGGACACATTCTACAATCACTATACTGGTCATCTGGGGTATTTTCTTGAAAAGTTACTATGTTCAAGTAGGCCAGTTCATTACTAT 
GATACTGACAAGGCTAAAAGAGAAATTCTCAATGAATTCTTTGATGGTGCTGATTATGATGATTTAGATTTTGATGATGAATTCCTACTTGATCAA 
TTATTTGACAATTTTGACGAAGATAAAGGATTTACTTATATTCTTCCAGAGGCTTTTGAACGTTTTAGCGAAGATATGGAAGAATATGAGGTCTAT 
GAATTTCTATCAAGGGCTGGCCGATACGTCAATGATGTCTTTGAACTTTACTTAGACGCTTATAAGAGAGCTTATGAGTATCTAACAAAGGAGGTT 
GATGATGGCACAACGCAGAATGTT 

SEQ ID 10168 

MKKFDHYFSNHIAVKNESDTVTIVDYYNPEKGYEYNLRYIFDRKNSSLAITGDFGELVARNFYNMGEWDTFYNHYTGHLGYFLEKLLCSSRPVHYY 
DTDKAKREILNEFFDGADYDDLDFDDEFLLDQLFDNFDEDKGFTYILPEAFERFSEDMEEYEVYEFLSRAGRYVNDVFELYLDAYKRAYEYLTKEV 
DDGTTQNV 

SEQ ID 10169 

ATGAATGATCTAATGATTCAAATGCTTGACCAGTTCGAAGCTGGTCTAATGGACAGAACGATGAAAGTAATGCACGTTGTGACAGACGAAAAGTAT 
AGATTTCCTTTAGAACTCAACAAGTCTCAATGCGCTTTAATGCTCTTAGGTACTAAAGATACTGGGACATTTGATGAACGCTTTAACTGTCATAAG 
GATTTTCCGAGGATTCCAAATGCTCGTGAGAAATACCCTCGTGATGAAGTCATTGAATGGTATCACAAGAATTGGCAAAGAACTGTTATC 

SEQ ID 10170 

MNDLMIQMLDQFEAGLMDRTMKVMHWTDEKYRFPLELNKSQCALMLLGTKDTGTFDERFNCHKDFPRIPNAREKYPRDEVIEWYHKNWQRTVI 

SEQ ID 10171 

ATGAATTTGAATCAAATTCGTATCATAGAGGCATGCCATAAATTTCTAATTGGCATCACAAATTTCGAAGAAGAGTTACAAGATGACGTTCTCGTC 
TATCGTTACAAAGGTAACCTTGTCAGCTTTGAAACCTATCAAGAATATGAACAACGGTCATTTGTAGACTATAATCTAAAATATGGCTATCTTGAT 
GACACTAGAACTTACCTAGATGACAGAGCTGATTTGATAGCAGCTTTCCCTAGCGAAGAGCACTTGAGAGCCTTGCAAAGAGTTAACGATGCTGAA 
CAAGCTCGTGTGCAAATCTTTAAGCTACTATCTCAGGTCAATCTTGACTCTCTCTCCGAAAAAAATTCCAACATCAAAAAAGATAATTTTGGATAT 
GATTTCTTCAATTTTGCAACTAAAGAAGAATACCCTGTTTATCTTTTTTCAGATGATGAATCATTTGAGCTAGTTGCTATCAGT 

SEQ ID 10172 

MNLNQIRIIEACHKFLIGITNFEEELQDDVLVYRYKGNLVSFETYQEYEQRSFVDYNLKYGYLDDTRTYLDDRADLIAAFPSEEHLRALQRVNDAE 
QARVQIFKLLSQVNLDSLSEKNSNIKKDNFGYDFFNFATKEEYPVYLFSDDESFELVAIS 

SEQ ID 10173 

ATGGCATCATATCGAAAAAGAGAGAACGGGCTGTGGGAATACCGCATTTCCTACAAAACCATAGATGGAAAATATAAACGGAAAGAGAAAGGTGGT 
TTTAAGACCAAGAAGCTTGCTCAGGCGGCAGCAATCGAAATTGAAAAGAAATTGACCCAAAACATCTTGACAAATGACGAAGTAACTCTATATGAC 
TTTGTCAAGACCTGGTCAGAAGTCTATAAGCGTCCGTATGTAAAAGATAAGACTTGGGAAACCTATTCAAAAAACTTTAAGCACATCAAGAACTAT 
TTCCAAGAGTTGAAGGTCAAAGATATTACACCGCTTTACTACCAAAAAAAGTTGAATGAGTTTGGCGAGAAATATGCCCAAGAAACTCTTGAGAAA 
TTTCACTATCAAATAAAAGGGGCTATGAAAGTTGCTGTAAGGGAACAGGTTGTTACCTTTAATTTTGCAGAAGGTGCAAAAGTGAAATCTCAGGTA 
GAGCCCAAAAATGAAGAGGAAGATTTTTTAGAGGAGCGCGAATATAAGGCTCTCTTGGCCCTTACAAGAGAGAACATCCAATATGTATCCTATTTC 
ACTCTTTACCTTCTTGCAGTCACAGGACTGCGTTTTTCTGAGGCTATGGGGCTAACCTGGAGCGATATAGACTTCAAAAATGGCATTTTGGATATA 
AACAAGAGTTTTGATTACTCGAATACTCAAGATTTTGCAGATCTGAAGAATGAGTCATCAAAAAGAAAAGTTCCAATTGATTCAAATACAATAGAT 
ATTCTTCGAGAATATAA.GAAAAATCATTGGCAAGCTAATATCAAGAATAGAGTGTGCTTTGGTGTATCTAATTCAGCTTGCAATAAACTGATTAAG 
AAAATTGTGGGTAGGAAAGTCAGAAATCACTCATTACGGCACACATACGCTTCGTTTTTGATTTTGAACGGGGTTGACATTGTGACAATTTCTAAG 
CTCCTTGGACATGAAAGTCCAGATATTACTCTGAAAGTTTATACACATCAGATGGAAGCACTGGCTGAGAGAAATTTTGAGAAAATCAAAAATATT 
TTTTTAGTCGCA 
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SEQ ID 10174 

MASYRKRENGLWEYRISYKTIDGKYKRKEKGGFKTKKLAQAAAIEIEKKLTQNILTNDEVTLYDFVKTWSEVYKRPYVKDKTWETYSKNFKHIKNY 
FQELKVKDITPLYYQKKLNEFGEKYAQETLEKFHYQIKGAMKVAVREQWTFNFAEGAKVKSQVEPKNEEEDFLEEREYKALLALTRENIQYVSYF 
TLYLLAVTGLRFSEAMGLTWSDIDFKNGILDINKSFDYSNTQDFADLKNESSKRKVPIDSNTIDILREYKKNHWQANIKNRVCFGVSNSACNKLIK 
KIVGRKVRNHSLRHTYASFLILNGVDIVTISKLLGHESPDITLKVYTHQMEALAERNFEKIKNIFLVA 

SEQ ID 10175 

ATGTCTCAATTATCTTTGGAAGAACAATTGAATCGACTAAAAGATAAATACCTTTCTTCTAAAAATCAAGAATTTTCAAATGTTCACTTAAGTAAA 
GTAAAGAAGAAAAAGAAGAAATTAATAATACTTGAAAAAGAAAGATGTCGCTGTCGATTGGAGAGAGAAGATACTAAAAAAATCGATGATAAAATT 
GAGAAATTGAAGAAAGAATTGATAGATGTTATGAAGGAGGAA 

SEQ ID 10176 

MSQLSLEEQLNRLKDKYLSSKNQEFSNVHLSKVKKKKKKLIILEKERCRCRLEREDTKKIDDKIEKLKKELIDVMKEE 

SEQ ID 10177 

ATGGATATAGAAAACTACTGCCAAGACTACTGTTTGGAGACTATCTTTCCAAAACATTATTTCAAGGATTTACAAGTAATCACCCTAACTGCCGGC 
CAATCCGTCTGTAAACAGGGAGAACAATTAGAATACTTGCACTACATCGTCAAGGGACGTTTTAAAATTGTACGTCGACTCTTTAACGGCAAAGAA 
CATATTTTAGATATTAAAACAAAACCAACACTGATTGGTGATATTGAACTTTTGACTAATAGACAAATTGTATCATCTGTTATTGCCTTAGAGGAT 
CTTACAGTCATTCAATTATCACTTAAAGGACGGAAAGAGAAACTGTTAACAGACGCAACTTTCCTCCTAAAACTTAGTCAAGAGCTAGCTCAGGCT 
TTTCATGATCAAAACATCAAAGCGTCTACTAATCTAGGGTATACCGTCAAAGAGTTACTTGCAAGTCATATTTTAGCAATTGAAGAACAAGGTTAC 
TTTCAACTTGAGTTAAGTAGTTTAGCTGATTCGTTTGGCGTCAGTTATCGTCATTTATTAAGAGTTATCCACGATATGGTCAAAGAAGGCCTTATC 
CAAAAAGAAAAACCAAAATACTTTATCAAAAATCGTTTCGCACTAGAATCATTAAATATTCAGCCA 

SEQ ID 10178 

MDIENYCQDYCLETIFPKHYFKDLQVITLTAGQSVCKQGEQLEYLHYIVKGRFKIVRRLFNGKEHILDIKTKPTLIGDIELLTNRQIVSSVIALED 
LTVIQLSLKGRKEKLLTDATFLLKLSQELAQAFHDQNIKASTNLGYTVKELLASHILAIEEQGYFQLELSSLADSFGVSYRHLLRVIHDMVKEGLI 
QKEKPKYF I KNRFALESLNI QP 

SEQ ID 10179 

ATGGGAAACTTTAAARATTCAGCGGTTAAATCTATGGTTGTCATGCGAAAAGCATTTAGAACAATAGACGGAAAAGTCTCAGAATCATTTAAAGAA 
TTTGAATTAACACCAACTCAGTTTGCAGTTTTGGATGTTCTCTATGCTAAAGGCACAATGAAAATTGGAGAATTGATTGAAAATATGCTTGCTACA 
TCAGGTAATATGACTGTTGTTATTAAAAATATGGAAAAAAAGGGATGGGTATTACGCCATTCTTGTCCGAATGATAAGAGAGCCTTTTTGGTGAGT 
TTAACAACTGAAGGAGAAGAAGTGATAAAAAAAGCTCTACCAGAGCATATTAAACGTGTAGAAGATGCTTTTTCAGTCTTAACAGAAACAGAGCAA 
GAAGACTTGATTAACCTTTTAAAAAAATTTAAAACCTTG 

SEQ ID 10180 

MGNFKNSAVKSMWMRKAFRTIDGKVSESFKEFELTPTQFAVLDVLYAKGTMKIGELIENMLATSGNMTWIKNMEKKGWVLRHSCPNDKRAFLVS 
LTTEGEEVIKKALPEHIKRVEDAFSVLTETEQEDLINLLKKFKTL 

SEQ ID 10181 

ATGCTTATTCCAACACTTCGCGAAATGCCAAGTGATGCTCAGGTTATCAGCCATGCTCTTATGGTTCGTGCAGGATATGTCCGCCAAGTTTCGGCT 
GGAATCTATGCTTATTTGCCTCTAGCTAACCGTACTATTGAAAAATTTAAAACAATTATGCGTCAAGAATTTGAGAAGATTGGTGCAGTTGAAATG 
TTAGCTCCAGCTCTTCTTACAGCAGATTTATGGCGTGAATCTGGGCGCTACGAAACATATGGTGAAGACCTTTATAAATTAAAGAATCGTGATCAA 
TCGGATTTTATCTTAGGACCAACTCATGAAGAGACTTTCACAACTCTTGTTCGTGATGCAGTAAAATCTTATAAGCAATTACCACTAAACCTTTAT 
CAAATTCAGTCTAAATATCGTGATGAGAAGCGTCCTCGTAATGGACTTCTTCGAACACGTGAATTTATCATGAAAGATGGATACAGCTTCCACAAA 
GATTATGAAGACCTTGATGTCACTTACGAAGATTACCGTAAAGCATATGAAGCCATCTTCACACGTGCTGGACTTGACTTTAAAGGCATTATAGGT 
GACGGAGGTGCTATGGGAGGTAAAGATAGCCAAGAATTTATGGCAGTAACTCCCAATCGTACAGATTTAAATCGTTGGTTAGTCCTTGATAAAACT 
ATTCCTTCTATTGATGATATTCCAGAGGATGTTTTAGAAGAAATTAAGGTAGAACTCTCGGCTTGGCTAGTTTCTGGTGAGGACACTATTGCATAC 
TCTACTGAATCAAGCTATGCTGCTAACCTTGAGATGGCAACGAATGAGTACAAACCATCTACTAAGGCTGCTACCTTTGAAGAAGTAACAAAAGTA 
GAAACTCCTAACTGCAAATCAATTGATGAGGTAGCTGGATTTTTATCAATTGATGAAAATCAAACTATCAAGACACTATTGTTTATTGCTGATGAA 
CAGCCCGTGGTTGCTTTACTAGTTGGTAACGATCAAGTCAATGATGTGAAGTTAAAAAATTATTTAGCGGCTGATTTCTTAGAGCCTGCAAGTGAA 
GAGCAAGCAAAAGAGATTTTTGGTGCAGGTTTTGGTTCTCTTGGGCCAGTTAACCTACCTGACTCTGTTAAAATTATTGCTGATCGTAAAGTTCAA 
GACCTTGCTAATGCTGTGTCTGGTGCTAACCAAGATGGTTATCATTTTACTGGAGTTAATCCAGAACGTGATTTCACAGCTGAATACGTTGATATT 
CGTGAAGTAAAAGAAGGGGAGATTTCTCCAGACGGTAAAGGTACTCTGAAATTTGCTCGTGGTATTGAAATTGGACATATCTTTAAACTAGGTACC 
CGTTATTCAGATAGTATGGGAGCGAACATCCTTGATGAAAATGGCCGCTCAAATCCTATTGTTATGGGGTGTTATGGTATTGGTGTTAGTCGTATT 
CTCTCAGCTGTCATTGAACAACATGCCCGACTTTTTGTGAATAAGACACCAAAAGGAGCTTATCGCTTTGCTTGGGGGATTAATTTCCCAGAAGAA 
TTAGCCCCATTTGATGTACATTTGATTACTGTCAATGTCAAAGATCAAGAGTCACAAGACCTTACTGAGAAAATTGAAGCTGATTTGATGCTTAAA 
GGTTATGAAGTCCTGACAGACGATCGTAATGAACGTGTTGGTTCTAAATTCTCAGACAGTGACTTAATTGGACTTCCAATTCGAGTAACTGTTGGG 
AAGAAAGCTTCTGAAGGTATCGTTGAAGTGAAAATTAAAGCAAGTGGTGATACGATTGAGGTTCACGCTGATAACTTAATTGAAACTTTAGAGATT 
CTAACAAAAAAA 

SEQ ID 10182 

MLIPTLREMPSDAQVISHALMVRAGYVRQVSAGIYAYLPLANRTIEKFKTIMRQEFEKIGAVEMLAPALLTADLWRESGRYETYGEDLYKLKNRDQ 
SDFILGPTHEETFTTLVRDAVKSYKQLPLNLYQIQSKYRDEKRPRNGLLRTREFIMKDGYSFHKDYEDLDVTYEDYRKAYEAIFTRAGLDFKGIIG 
DGGAMGGKDSQEFMAVTPNRTDLNRWLVLDKTIPSIDDIPEDVLEEIKVELSAWLVSGEDTIAYSTESSYAANLEMATNEYKPSTKAATFEEVTKV 
ETPNCKSIDEVAGFLSIDENQTIKTLLFIADEQPWALLVGNDQVNDVKLKNYLAADFLEPASEEQAKEIFGAGFGSLGPVNLPDSVKIIADRKVQ 
DLANAVSGANQDGYHFTGVNPERDFTAEYVDIREVKEGEISPDGKGTLKFARGIEIGHIFKLGTRYSDSMGANILDENGRSNPIVMGCYGIGVSRI 
LSAVIEQHARLFVNKTPKGAYRFAWGINFPEELAPFDVHLITVNVKDQESQDLTEKIEADLMLKGYEVLTDDRNERVGSKFSDSDLIGLPIRVTVG 
KKAS EGIVEVKI KASGDTI E VHADNLI ETLE ILTKK 

SEQ ID 10183 

ATGGATTTTAAGGAACTGTTTCCAGAAGTTATTACTAAACAGGAAGTTAAACAGAGTGAGGATTATATCATCGTTGAGCAAGATGGTCATGTCCTC 
CACTTTCCAAAATCTTCGCTAACTAAGCGTGAACTATACTTATTACAAATGACACCAAGCCTGGAAGATGCGAGTTCAGTGGATTCTCAGAATCCT 
TGGTACCGCTATCTAGTTGAAGGTCGTGGAAGGTTGCCCCAATCTCATTCGGCAGTCCAATTTATTTTTATTGAGCATCAATTTACCTTATCAGAA 
GAACTTAAGGATTTCTTGTCGCCTTTAGTAATAAACGTAGAAACAATTATGACAATTAATCAAACCCAAAGTGTCATGATTTTAAATCAGGATAAT 
TTCTTTAATGCTACGGAATTACTAACAGATATTTTACCAACGATTGAAAATGACTTTAACACGCGTTTAAGGTGCTATTTTGGAAATAGTTGGACG 
CATCTACAAGCAGTGGACTGGAAAGAATTATATGAAGAAGAATATAlkACTTTTTACGCTTTTTCTTAGTCACAAGGCCGAACAACATTACTGTCGA 
TTTCCAAAGATGGCTTTATGGGCTTTGGCAAATCAATCGCCCATGCCTTCTATTAAAGCAAAATGTTTACAACATATCCTTGATACGAGTGATACT 
TCGGCTATAATAAAAGCCCTGTGGCAAGAGCAAGGAAATCTTGCTAAAACGGCTAAGGCACTTTTCATTCATCGGAATTCATTGCAATATAAATTA 
GATAAATTTACCCAATCTTCGGGACTTAATTTAAAAATATTAGATGATTTAGCCTATGCCTATTTGATTTCGATGGATACC 

SEQ ID 10184 

MDFKELFPEVITKQEVKQSEDYIIVEQDGHVLHFPKSSLTKRELYLLQMTPSLEDASSVDSQNPWYRYLVEGRGRLPQSHSAVQFIFIEHQFTLSE 
ELKDFLSPLVINVETIMTINQTQSVMILNQDNFFNATELLTDILPTIENDFNTRLRCYFGNSWTHLQAVDWKELYEEEYKLFTLFLSHKAEQHYCR 
FPKMALWALANQSPMPSIKAKCLQHILDTSDTSAIIKALWQEQGNLAKTAKALFIHRNSLQYKLDKFTQSSGLNLKILDDLAYAYLISMDT 
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SEQID 10185 

ATGGCTATTACGATACAAAATCATGAGTTGCAAGTGACATTAAAAGCGTTAGGTGCAACAATGACTTCTATTACAGATAGTCAAGGCGTTGAGTAC 
CTTTGGCAAGGGGACGCCACTTATTGGGGTGGGCAAGCTCCTATTTTATTTCCTATATGCGGAAGTGTTCGAAATGATTGCGTCATTTACAGACCA 
GCTCAAGCTCCACATTTTACGGGTATCATACCAAGGCATGGCTTTGTACGTCACAAAACATTCGACTATGATTACATATCGGATTCTTCTGTTCGT 
TTTACAATTAAAAGTAGTAAAGAAATGTTGATAAATTATCCTTATCGTTTTAGTTTAGAAATAACTTACACCTTAAGAAATAAAAGCATTGCCATT 
ACATATATTGTCAAAAACTTAGAATCAGAAAAAAATATGCCATATGCTATCGGAGCTCACCCAGGCTTTAATTGCCCTTTGTTTGAAAAGGAAGTA 
TTTAGTGATTACTATCTAGAGTTTGAACAGTTTGAAACTTGCACAATTCCTGAGTCGTTTCCGGATACAGGCTTGTTAGATTTACAAGCTAGACAT 
CCTTTTTTAGAAAATCAAAAACAATTATCTCTTAATCATGCTTTATTTGAAAAAGATGCTATTACTTTAGACCAACTACGATCTAAGACGGTTTAC 
TTAAAATCTAGAAATCATGCAAAAGGAATCCAACTTGACTTTGATGATTTTGAGAATCTTATTCTTTGGACAAGTAACAATGGTGGTCCTTTTTTG 
GCTTTGGAACCCTGGAGTTCTTTGTCAACTTCTATTGAAGAGTCTGATATTTTAGAAGATAAACAAAATATCGTACGGCTTAATCCAAAGCAGTCG 
AAACAGCATTCTATTCGGATCACTATTTTA 

SEQID 10186 

MAITIQNHELQVTLKALGATMTSITDSQGVEYLWQGDATYWGGQAPILFPICGSVRNDCVIYRPAQAPHFTGIIPRHGFVRHKTFDYDYISDSSVR 
FTIKSSKEMLINYPYRFSLEITYTLRNKSIAITYIVKNLESKKNMPYAIGAHPGFNCPLFEKEVFSDYYLEFEQFETCTIPESFPDTGLLDLQARH 
PFLENQKQLSLNHALFEKDAITLDQLRSKTVYLKSRNHAKGIQLDFDDFENLILWTSNNGGPFLALEPWSSLSTSIEESDILEDKQNIVRLNPKQS 
KQHSIRITIL 

SEQ ID 10187 

ATGATTTTAACAGTAACTTTGAACCCTTCTATTGATATTTCGTACTGCTTAGAAAACTTTAACATGGATACTGTAAATCGAGTTACCGACGTCTCC 
AAAACACCTGGGGGTAAGGGGTTAAATGTGACTCGTGTTCTTTCTCAACTTGGCGATAATGTAGTGGCAACTGGTCTATTAGGGGGGGATTTTGGA 
GATTTCATCCGAAGTGGCTTAGATGCATTGGAAATCAGACACCAATTTTTAAGTATTGGTGGAGAAACACGTCATTGTATTGCAGTTTTACATGAG 
GGTCAGCAGACTGAAATTCTAGAAAAAGGTCCACATATTACTAAAGATGAAGCAGACGCCTTTTTGAATCATCTAAAACTTATCTTTGATGCTGCA 
ACTATCATAACAGTATCAGGAAGTTTACCAAAGGGACTCCCCTCAGATTATTATGCTAGGTTAATCTCCCTAGCGAATCACTTTAATAAGAAAGTT 
GTTTTAGACTGTTCAGGAGAAGCATTACGTTCGGTTTTAAAATCTAGTGCTAAGCCGACCGTCATTAAACCTAACCTTGAAGAATTAACACAATTA 
ATTGGAAAACCAATTAGCTATAGTTTAGACGAATTAAAATCTACCTTACAGCAAGATCTTTTTAGAGGAATTGATTGGGTTATTGTTTCTTTAGGT 
GCTAGGGGAGCTTTTGCTAAACATGGGAATCACTACTATCAAGTGACGATTCCAAAAATAGAAGTTATTAATCCAGTTGGTTCAGGGGATGCAACG 
GTTGCAGGAATCGCGTCTGCTTTGGAACATCAACTAGATGATACAAATTTGCTTAAGAGAGCTAATGTCTTGGGTATGCTTAATGCACAAGAAACA 
TTAACAGGGCATATCAATCTGACCTACTATCAAGAATTAATCAGTCAAATCCAAGTGAAAGAGGTA 

SEQID 10188 

MILTVTLNPSIDISYCLENFNMDTVNRVTDVSKTPGGKGLNVTRVLSQLGDNWATGLLGGDFGDFIRSGLDALEIRHQFLSIGGETRHCIAVLHE 
GQQTEILEKGPHITKDEADAFLNHLKLIFDAATIITVSGSLPKGLPSDYYARLISLANHFNKKWLDCSGEALRSVLKSSAKPTVIKPNLEELTQL 
IGKPISYSLDELKSTLQQDLFRGIDWVIVSLGARGAFAKHGNHYYQVTIPKIEVINPVGSGDATVAGIASALEHQLDDTNLLKRANVLGMLNAQET 
LTGHINLTYYQELISQIQVKEV 

SEQ ID 10189 

ATGAAAATTGCGGTCGGTTGTGATCATATTGTAACTTATGACAAAATTGCAGTTGTGGATTATTTAAAAACAAAAGGGTATGAGGTTATTGATTGT 
GGAACTTATGATAATATCCGTACTCACTATCCTATTTATGGTAAGAAAGTAGGAGAAGCTGTCGCTAGTGGAAAAGCCGACTTAGGTGTATGTATT 
TGTGGAACTGGAGTTGGTATTAATAATGCTGTTAATAAAGTTCCAGGAATTCGCTCAGCTCTGGTACGTGATTTGACATCAGCTATCTATGCCAAA 
GAAGAATTAAATGCTAACGTTATCGGATTTGGTGGGAAAATTACTGGTGGGCTGTTAATGACAGATATCATCGAGGCGTTTATAAGAGCTAAATAT 
AAACCAACAAAAGAAAACAAAGTATTAATTGAAAAGATAGCCGAGGTTGAGACTCATAATGCCCATCAAGAAGAGAATGACTTTTTCACAGAGTTC 
TTAGATAAATGGAATCGTGGTGAATATCACGAC 

SEQ ID 10190 

MKIAVGCDHIVTYDKIAWDYLKTKGYEVIDCGTYDNIRTHYPIYGKKVGEAVASGKADLGVCICGTGVGINNAVNKVPGIRSALVRDLTSAIYAK 
EELNANVIGFGGKITGGLLMTDIIEAFIRAKYKPTKENKVLIEKIAEVETHNAHQEENDFFTEFLDKWNRGEYHD 

SEQ ID 10191 

ATGACATTAACCTTTGGGAAACCTTCTATAACGATACGCCGTCTAGGAGTGATAACTAGTACATATATGATGCTAGGTTTTATCTTATTATGTGGA 
TTTTTGCATCCTAGTACAATTTATAGTGAGGAAATAAAATCTGATATAAACTCTTTTATATCAATAGATGATGAAAAAACTACTGTTCCCATATTT 
GACTCTACTTTAGATAAGCTTACTAATTCAATAGAGGAGAGGCAGTTAGAATTAGATTCTGATACATCGGACAGTTTAATAGTAGATGATCAAAAA 
GATAAAGATATGGTAATAGTCTTAGGTGATTCTGACAGTCAAGAAAAATTGTCACCTCCTCTAAAATCGGAAATAGCGACAGAAGAAAATCGTAAA 
CAGGCAAATTTAGCAGAACTAAATGCAACTCAACCTAATAATAGAACTACCTATATTATACCCGAAAGCAGTCATTCCATTGCAGAACAACAGAGA 
TTCCTGATAGAATCAAAGGGTTATTCGGTTGCATTACTTAATAGCGATGAATTTAGAAAGACAGCGAGAGAGGATAGAGGTTTTGAAAGGGATAAG 
TTGAGGTCTTTGGATATCATTCCTAAGGGAGATTTATCGACAAGTAATGTCATAGGTAATACGGACATTGCTAGTCAGATATCGTTGGGCTTTAAA 
AAGAATGCGATACAGGAACACCATCTTACTAAAACATTCTCTCAAAAGGATGGAAAGTTATCGTCTGTTATAGAGGGGATGCTTGCTATTGGCAAA 
GAGAAAGTAGAGAAGGAAATAAAATATAGTGGTAATTTATGGCAAAAATTAAAAGCTAAGGCACACTGCCTTGTTTGCTGTGTTGATAATTTGAAT 
TTTGAAGATATAAAATCTTATTTTCAATATTATTGTCATCTAAACCATCAGCTCAAATTACCTAAAGGTGCTATACTTTCTGCTAAAACAGAAGTA 
TATAGGGGAGGAGATTTTGGGAGAAAAAATAAAGATAATGTGTTTGGTTACCGTATCCCCTCATTATTAAAAACGGAAAAAGGAACTTTACTTGTG 
GGAGCTGATGAAAGAATTGAGCAAGCTTGTGATTGGGGAAACATAGGAATGGTTATTCGCCGTAGTGAGGATGATGGTGTCACTTGGGGAAAAAGA 
GAAACTATTGTCAATCTCCGTAATAACCCTAGAGTTCCGCTAGTTACTAGTGGTGACTATAGTGGCTCACCTATTAATATGGATATGGCATTAGTT 
CAAGATACTAGCTCTAAGACGAAACGTATTTTTTCAATATATGATATGTTTCCAGAAGGAAGAGGCGTTATTAGTATTGCTAACACACCTGAAAAA 
GAATATACCCAAATCGGAGGACAGTCTTATCTTAATTTATATAATAATGGAAAGAAATCGAAGGTTTTTACTATCCGTGACAAAGGTATTGTATAT 
AATTTTAAAGGGAAAAAGACTGATTATCATGTTATAACAGAAACTACTAAAAGTGACCATTCAAATCTAGGGGATATTTATAAGGGAAAACAGCTA 
CTTGGAAATATATATTTTACAAAACATAAAACGTCACCATTTCGTTTAGCAAAATCAAGCTATGTGTGGATGTCATATAGCGATGATGATGGTAGG 
ACATGGTCATCACCTAGAGATATAACAGCAAGTCTTCGTCAGAAAGGCATGAAATTTTTAGGAATAGGACCTGGAAAAGGTATAGTTTTAAAATGG 
GGGCCACACGCTGGTCGTATTATTATTCCTGCCTATTCTACGAATTGGAAATCTCATCTAAGAGGTTCACAATCTTCACGCCTAATTTATTCAGAC 
GACCATGGAAAAACGTGGCATACTGGAAAAGCAGTCAATGATAACCGTATACTTTCTAATGGTGAAAAAATTCACTCCTTAACAATGGATAATAAA 
AAAGAACAAAATACAGAATCCGTACCCGTTCAATTGAAAAATGGGGACATTAAGTTATTTATGAGGAATCTAACTGGTAACCTAGAAGTAGCCACA 
AGTAAAGACGGCGGGGAGACTTGGCAAAACCATGTTAAACGATATAAGGAAGTTCATGATGCTTACGTCCAATTATCAGCTATTCGCTTTGAGCAT 
GACAAAAAAGAGTATATTTTATTAGTGAATGCTAATGGGCCAGGTAAGAAGCGTCAAGATGGATATGCACGTCTAGCGCAAGTTAATCGAAATGGT 
AGTTTTAAGTGGTTATATCACCATCACATTCAAGATGGTTCGTTTGCTTACAACTCTGTTCAACAACTTAATAATGATAAATTTGGTGTCCTTTAT 
GAACATAGAGAAAAACATCAAAATAGTTTTACTTTAAATTACAAAGTTTTTAATTGGAGTTTTCTTAGTCAAAATACAGAGAAGCAAGGCACTTTA 
TGGGAGAAAATGGCAGCAAATTGGCATGTTTTGTTTAAATTTTATTTA 

SEQID 10192 

MTLTFGKPSITIRRLGVITSTYMMLGFILLCGFLHPSTIYSEEIKSDINSFISIDDEKTTVPIFDSTLDKLTNSIEERQLELDSDTSDSLIVDDQK 
DKDMVIVLGDSDSQEKLSPPLKSEIATEENRKQANLAELNATQPNNRTTYIIPESSHSIAEQQRFLIESKGYSVALLNSDEFRKTAREDRGFERDK 
LRSLDIIPKGDLSTSNVIGNTDIASQISLGFKKNAIQEHHLTKTFSQKDGKLSSVIEGMLAIGKEKVEKEIKYSGNLWQKLKAKAHCLVCCVDNLN 
FEDIKSYFQYYCHLNHQLKLPKGAILSAKTEVYRGGDFGRKNKDNVFGYRIPSLLKTEKGTLLVGADERIEQACDWGNIGMVIRRSEDDGVTWGKR 
ETIVNLRNNPRVPLVTSGDYSGSPINMDMALVQDTSSKTKRIFSIYDMFPEGRGVISIANTPEKEYTQIGGQSYLNLYNNGKKSKVFTIRDKGIVY 
NFKGKKTDYHVITETTKSDHSNLGDIYKGKQLLGNIYFTKHKTSPFRLAKSSYVWMSYSDDDGRTWSSPRDITASLRQKGMKFLGIGPGKGIVLKW 



WO 02/34771 



PCT/GB01/04789 



-996- 



GPHAGRIIIPAYSTNWKSHLRGSQSSRLIYSDDHGKTWHTGKAVNDNRILSNGEKIHSLTMDNKKEQNTESVPVQLKNGDIKLFMRNLTGNLEVAT 
SKDGGETWQNHVKRYKEVHDAYVQLSAIRFEHDKKEYILLVNANGPGKKRQDGYARLAQVNRNGSFKWLYHHHIQDGSFAYNSVQQLNNDKFGVLY 
EHREKHQNSFTLNYKVFNWSFLSQNTEKQGTLWEKMAANWHVLFKFYL 

SEQID 10193 

GTGACTCAAGATATTTTATTTATTGATGCCCATTCTCAGGAAGAATTATTTGACTTAGTATCAAAAGCATTGATAAAACAACACTATGTTAGTCCT 
AACTACCGACAGGCAGTAAAAGAAAGGGAGAGAGAGTTTCCAACGGGGTTAAAAATTGATTTAAAAGATGGGACTCCTATTCAATATGTTGCTATT 
CCACACACTGAAACGCAGTATTGTCTAGTAGATAGAATCTTTTATGTCAAAAATAGTCAGCCAATTACTTTCAAACATATGATTAATCCAGAAGAG 
GAGTGTAGGGTTCAGGATTTTTTCTTCATCATTAATAGTAGGAATAGTAACCAAAGTGATATTTTATCTAATTTGATTACCTTCTTTATTACAAAA 
GGAAACCTAGATCGGCTACATGAGCTTGGCGACAATAAAGAAAAAATTAATCATTATTTAATAGAAAAAGGAGTGTTT 

SEQID 10194 

MTQDILFIDAHSQEELFDLVSKALIKQHYVSPNYRQAVKEREREFPTGLKIDLKDGTPIQYVAIPHTETQYCLVDRIFYVKNSQPITFKHMINPEE 
ECRVQDFFFIINSRNSNQSDILSNLITFFITKGNLDRLHELGDNKEKINHYLIEKGVF 

SEQ ID 10195 

ATGGTTTCTCTAAAAGGAAAAAATGATACTAAACATCGCATGATAACTGCTCACCTTGATACACTTGGTGCTATGGTTAGGGCCATCAAACCAGAT 
GGTCGGTTAAAAATTGACCTTATTGGTGGATATACATACAATGCCATTGAAGGAGAAAACTGTACTATACACCTCTCAAAAAATGGTAAAGAAATT 
TCTGGAACTGCTCTTATTCATCAAACTAGTGTCCATGTTTACAAAGACGCTGGAACTGCTGAACGTAATCAAACAAATATGGAAATTCGTTTAGAT 
GAGAAAGTAACAACTGCTGACGAAACACGTGCTTTAGGCATCCAGGTCGGTGATTTCATTTCATTTGATCCGCGTACAATCATAACAGACAGCGGC 
TTTATTAAATCACGTTACCTAGATGACAAGGTATCCGCTGGTATCCTAATGGAACTTCTTTCTGTTTACAAGAAAGAAGACATTCAACTTCCTTAT 
ACTACTCATTTCTACTTTAGTGCCTTTGAAGAGCTAGGACATGGAGCAAATTCAAGCATCCCAAATGAAACTGTAGAATATCTAGCAGTTGATATG 
GGAGCTATGGGAGACGATCAAGAAACTGACGAATATACTGTCTCTATCTGTGTTAAAGATGCTTCTGGTCCTTATCATTATGAATTACGTCAACAT 
CTTGTTTCTCTAGCTGAAAACAATAATATTCCTTATAAACTTGATATTTATCCTTATTATGGTAGTGACGCCTCCGCTGCCATGCGTGCTGGTGCG 
GAAGTTAAACACGCGCTACTTGGTGCAGGTATTGAATCTAGTCATTCTTATGAACGTACCCATATCGATTCTATTCAAGCAACTGAACTCTTAGTG 
GATGCCTATCTCAAAAGCAATATGGTGGAC 

SEQ ID 10196 

MVSLKGKNDTKHRMITAHLDTLGAMVRAIKPDGRLKIDLIGGYTYNAIEGENCTIHLSKNGKEISGTALIHQTSVHVYKDAGTAERNQTNMEIRLD 
EKVTTADETRALGIQVGDFISFDPRTIITDSGFIKSRYLDDKVSAGILMELLSVYKKEDIQLPYTTHFYFSAFEELGHGANSSIPNETVEYLAVDM 
GAMGDDQETDEYTVSICVKDASGPYHYELRQHLVSLAENNNIPYKLDIYPYYGSDASAAMRAGAEVKHALLGAGIESSHSYERTHIDSIQATELLV 
DAYLKSNMVD 

SEQID 10197 

ATGAGAGGATATAGAATGGAAGAACGCTTTAAGAAACGACTACAAGATGATATCTCTAAACATTTTTCCCGCCAGTCTTTAATTTTATCCTTGTTA 
TTGATTGCACTTTTCGTCCTTTTTTCTTTAGCGCCTCAACAGATAGGTCTTTATAAAGATGTTAATTCAGTTTCCTATAGTTATAAGCAATTGATT 
CAAAAACATGATACCTTATTAGATGACTTAGGTAAAAATAGTTTGAAACCATTTGTCTCAGGACACTTAGGAAGTGCTGATTTGAGTAAGCAATAT 
TATCATTTAAGGAATCATTTACAAAGTCAAACAGAACTTTTAGTATTCTCACCTAATCAAGAACTTTTGTTTGCTAGTAATTCACATTTAGGTAAT 
TTTTTTAGTAAGTCTATTTACATTAGTGAAGTTTTAGATAAGGCTAAAATAAATCAAAGGCTACTAAAAATTATTGTGGATAGTGAGGGAGGGCAT 
TACCTTGCACTCATTAAGCCAATTATAGTTAATAAAAAAGTTTCAGGTTATGCCTTTTTATTGATGAATGGGAAAGACTTTTTACTTCCAACGAAG 
GCTATTAACTCAGACTTGATTATTGCCGATCAGCTAAATAATAGCTTTACTTTTACTAATCGTGATTTTATCTCCTCTAGTTTAGATAAGGTAGAT 
AGTCAATTCTTAACTAGATATTTTAGTTTTCACGATCATCGAGCTTTTGTTGTTAGGAAAGTAGCTCTGCAAGACAATATCCTACTTTACATGTAT 
CGTCCCCTGATACCAGTAACTCTGGTCGTCCTTTTTTCTCTAGTATCATCAGTTATTATTTTTGTGATTTTACGACAAAAATCTAGAGTTCTAGCC 
GATCGCATCGCAGTAAAAAATTCTAGCGCCATAAATCAAATGGTGCTAGATATGGATGCCATTTCCCGCCAAGAAAAATCTAGTATTGAGCTTGAT 
AGTCAAGATGAATTTCAATATCTATCTGTGCAAATCAATCAGATGGTTTCACGGTTAAAAGATTTACATGAGAAAACTCTTGATTTGGAAACACAA 
AAGTTGTTGTTTGAAAAGAGGATGTTAGAAGCTCAGTTTAATCCTCACTTCCTTTATAATACCCTTGAGACAATTTTAATAACCAGTCACTATGAT 
TCACAATTAACAGAAAGAATCGTTATACAACTAACAAAATTATTGCGCTATAGCCTTAGTGGTAGCACAGAAGCAGCTGTGCTTAAGGATGATTTA 
GCAATCATTGAATCCTACCTTTTGATTAATCAAGTGAGATTTGAAGAATTAACTTACACTATTTCAGTATCTCCTGAACTTGAACACATGCGTGTA 
CCAAAACTTTTCTTGTTACCGCTAATTGAGAATGCTATTAAATATGGCTTAAAAGAACGTCATGATGTAGCAATAAACATAGATATTTGGCAAGAT 
AGTGATGGAATTTGGTTTACTGTTTCAAATAATGGATCAGGTATTAGTTTGGCTAGGCAACAAGCCATACGTACAATGTTAAGATCAACTCACTCG 
CATCATGGGCTTATTAATTCTTATAGACGATTACAATATCAATTTTCAACAGTATTGTTAGAGTTTACGAAGACAGATGATGCTTTTCGAGTTAGC 
TATATAGTAAAGGAG 

SEQID 10198 

MRGYRMEERFKKRLQDDISKHFSRQSLILSLLLIALFVLFSLAPQQIGLYKDVNSVSYSYKQLIQKHDTLLDDLGKNSLKPFVSGHLGSADLSKQY 
YHLRNHLQSQTELLVFSPNQELLFASNSHLGNFFSKSIYISEVLDKAKINQRLLKIIVDSEGGHYLALIKPIIVNKKVSGYAFLLMNGKDFLLPTK 
AINSDLIIADQLNNSFTFTNRDFISSSLDKVDSQFLTRYFSFHDHRAFWRKVALQDNILLYMYRPLIPVTLWLFSLVSSVIIFVILRQKSRVLA 
DRIAVKNSSAINQMVLDMDAISRQEKSSIELDSQDEFQYLSVQINQMVSRIiKDLHEKTLDLETQKLLFEKRMLEAQFNPHFLYNTLETILITSHYD 
SQLTERIVIQLTKLLRYSLSGSTEAAVLKDDLAIIESYLLINQVRFEELTYTISVSPELEHMRVPKLFLLPLIENAIKYGLKERHDVAINIDIWQD 
SDGIWFTVSNNGSGISLARQQAIRTMLRSTHSHHGLINSYRRLQYQFSTVLLEFTKTDDAFRVSYIVKE 

SEQ ID 10199 

ATGTTATTACAGCTAGATAATATCACTAAAAGCTACGGGAAAAAAATAGTACTTAACCAGATTTCCTACCAGTTTACTCCTGGTTTGTATGGACTC 
TTAGGAGCAAATGGTACTGGCAAAACAACCTTATTAAATTTGATGAGCCACTTTACATTAGCAGATAGTGGGAATATTTATTGGAATGGACAGGAG 
CAGTCGGAAGAATTTTATCGTCACATTGGTTTTTTACCGCAACATTTTCGCTATTATGATCAATTTACTGGCATTGCTTTCTTAAATTATATCGCT 
ACCTTAAAAGGTGTTGATAAAAAGAAAGCTAAACAAGAAATTCCTAGATTACTAGAGCTTGTTGGTTTAGGCGATGTAGGTAAAAAGAAGATTTCA 
TCATACTCCGGTGGTATGAAGCAACGTTTAGGCATTGCTCAAGCACTTATCAATGATCCTGAAATACTCATTCTGGATGAACCAACTGTTGGACTT 
GATCCCAAGGAACGGGTTAAATTTCGCCATATTTTGAGTCAGTTATCCACCAATAAAATTATCATTTTATCAACGCATA'TTGTGTCGGATGTGGAA 
GCTGTTGCCAAAGAAATTATAGTATTAAAAAATGGTAAATTTATCGAACATGGCAACACCGCACAGCTGTTGAAAACTATTGAGGGAAAAGTGTGG 
GAAATAACGACTGAACCAGGTTTATCTCAGATACCCAATATTGCTATTGTTAATGAAAAAGTCTTTTCAGATAGTCGGGTATTTCGTGTAGTGAGT 
GATATTTGTCCGAGTGATTCGGCACAGTTGGTTGTTCCGACTCTAGAAGATTTCTACATCTATCATTTTAGAGGGGAG 

SEQ ID 10200 

MLLQLDNITKSYGKKIVLNQISYQFTPGLYGLLGANGTGKTTLLNLMSHFTLADSGNIYWNGQEQSEEFYRHIGFLPQHFRYYDQFTGIAFLNYIA 
TLKGVDKKKAKQEIPRLLELVGLGDVGKKKISSYSGGMKQRLGIAQALINDPEILILDEPTVGLDPKERVKFRHILSQLSTNKIIILSTHIVSDVE 
AVAKEIIVLKNGKFIEHGNTAQLDKTIEGKVWEITTEPGLSQIPNIAIVNEKVFSDSRVFRWSDICPSDSAQLWPTLEDFYIYHFRGE 

SEQ ID 10201 

ATGAAAAATAATGTCAAACAGCTCTTTAGTTTTGAATTTTGGCAGAAGTTTGGGAAGGCTTTGATGGTTGTTATTGCTGTTATGCCAGCAGCAGGA 
TTGATGGTTAGTATTGGTAACTCCATTAGTCTATTGGATCCATCAAATGTTTTATTAGGGCGCATAGCTAATGTTATTGCTCAAATTGGTTGGGGA 
GTTATTGGTAACTTACACATCTTATTTGCATTGGCTATTGGTGGTAGCTGGGCTAAAGAACGTGCCGGTGGTGCTTTTGCGGCTGGCTTATCCTTT 
ATTCTTATTAACCTTATTACAGGGAACTTTTTTGGTGTTAAAACAGATATGTTAGCAGACAGTAAAGCAACTGTTCAAACGGTATTTGGTGCAACC 
ATCAGAGTTTCAGATTACTTTGTTAACGTTCTTGGGCAACCTGCTCTTAATATGGGTGTATTTGTCGGTATTATTTCAGGTTTCGTTGGTGCAACT 
GCCTTTAATAAATATTATAACTATCGTAAATTACCAGATGCTTTAACTTTTTTCAATGGAAAACGTTTTGTTCCATTTGTTGTTATTTATCGTTCA 
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GTCATTGTTGCATTAATTTTATCAGTATTTTGGCCGGTTGTTCAATCAGGTATCAATGGCTTTGGTAAATGGATTGCAAGTTCACAAGACAGTGCT 
CCAATATTAGCACCATTTGTCTACGGTACGTTAGAGCGTTTATTGCTCCCATTTGGTTTACACCATATGTTAACTATTCCAATGAACTACACGCAA 
CTAGGTGGCACATACACTGTCCTTACAGGTGCAACTAAAGGAGCACAGGTGTTGGGACAAGATCCACTGTGGTTAGCATGGGTTGGTGATTTAATT 
AACTTAAAAGGCTCAAATTCAAGTCAATACCATCACTTATTGACAAGTGTCACTCCAGCACGTTTTAAAGTGGGGCAAATGATTGGTGCTTCAGGT 
ATTTTGATGGGATTATCTTATGCTATGTATCGTAACGTTGATAAAGATAAAAAATTGAAATACAAGTCAATGTTTATTTCAGCAGCAGCGGCTACT 
TTCTTGACAGGTGTTACTGAGCCAATTGAGTACATGTTCATGTTTGCAGCAATGCCACTCTACCTTGTATATGCTGTCGTTCAAGGATGTGCGTTT 
GCTATGGCAGATATTGTTAACCTCCGCGTTCATTCATTTGGTAATATAGAATTTTTAACACGTGTTCCTATGGGCATAAAAGCGGGCCTTGGTGGT 
GATATTTTCAACTTTGTTTGGGTGACACTTCTTTTTGCAGTATTGATGTACTTTATTGCAAACTTTATGATTAAAAAATTCAATTTAGCAACAGCA 
GGACGTAATGGTAATTATGATAACGAAGAGGTTGATAATGCTCCTTCAACAGCTTCTGGTTCTGCTGATGCAAATTCTCAAGTTGTACAAGTTATT 
AATTTACTTGGTGGTCGTGATAACATTGAAGATGTAGATGCATGTATGACTCGTCTTCGTGTCACAGTTAAAGATGGAAATAGCGTGGGTTCTGAA 
GCAGCTTGGAAAAAAGCTGGTGCAATGGGATTGGTGTTAAAAGGTAATGGCGTTCAAGCTATTTACGGACCTAAAGCAGATGTCCTTAAATCAGAC 
ATTCAAGATTTGCTAGATTCAGGTACAGTTATTCCAATAGTTGATTTAGAAACAGGTCAACCTGTAGCAGCAGCCCCAGTTACAACTTATAAAGGA 
ATAACAGAAGAAATTGTTTCGGTGGCTAATGGTCAAGTAGAAGCATTGGATGTTGTTAAAGACCCTGTCTTTTCTCAAAAAATGATGGGTGATGGC 
TTTGCTGTGGAACCAACTGATGGCAATATTTATGTTCCAGTTTCAGGTACAGTTACTAGTGTCTTTCCAACAAAACATGCTTTTGGTTTATTAACA 
GAAAGTGGCCTAGAAGTTTTAGTACATATCGGTCTAGATACAGTAGCTCTTGATGGTCAACCATTTGAGGTTAAAATTTCTAGTGGTCAAAAAGTG 
GTAGCAGGCGATCTTGCTGTAGTAGCAGATTTGGAAGCTATCAAAGCAGCTGGTAAAGAGACAAGTGTGATTATCGTCTTTACAAATGTTTCAGAT 
ATAAAAACTGTTAAACTTGAAAAATCAGGTCCACAAATAGCTAAAACAGTTGTGGCAAAAGTCGAACTG 

SEQ ID 10202 

MKlMVKQLFSFEFWQKFGKALMWIAVMPAAGLMVSIGNSISLLDPSNVLLGRIAmriAQIGWGVIGNLHILFALAIGGSWAKERAGGAFAAGLSF 
ILINLITGNFFGVKTDMLADSKATVQTVFGATIRVSDYFVNVLGQPALNMGVFVGIISGFVGATAFNKYYNYRKLPDALTFFNGKRFVPFWIYRS 
VIVALILSVFWPWQSGINGFGKWIASSQDSAPILAPFVYGTLERLLLPFGLHHMLTIPMNYTQLGGTYTVLTGATKGAQVLGQDPLWLAWVGDLI 
NLKGSNSSQYHHLLTSVTPARFKVGQMIGASGILMGLSYAMYRNVDKDKKLKYKSMFISAAAATFLTGVTEPIEYMFMFAAMPLYLVYAWQGCAF 
AMADIVNLRVHSFGNIEFLTRVPMGIKAGLGGDIFNFVWVTLLFAVLMYFIANFMIKKFNLATAGRNGNYDNEEVDNAPSTASGSADANSQWQVI 
NLLGGRDNIEDVDACMTRLRVTVKDGNSVGSEAAWKKAGAMGLVLKGNGVQAIYGPKADVLKSDIQDLLDSGTVIPIVDLETGQPVAAAPVTTYKG 
ITEEIVSVANGQVEALDWKDPVFSQKMMGDGFAVEPTDGNIYVPVSGTVTSVFPTKHAFGLLTESGLEVLVHIGLDTVALDGQPFEVKISSGQKV 
VAGDLAWADLEAIKAAGKETSVIIVFTNVSDIKTVKLEKSGPQIAKTWAKVEL 

SEQ ID 10203 

ATGTTGCCGGGAGATGATGGTTTGACTATTTTAGAGCGTTTAAGGAGAAAACATCAAACGGAAATGATACCAGTAATCATGACAACTGCTAAAGGT 
AGTGAGTATGATAAAGTTAAAGGGTTAGATCTTGGAGCAGATGATTATCTCGTCAAACCTTTTGGGATGATGGAAATGATTTCACGAATAAAAGCA 
GTCTTGAGACGTAGCCGCCAAGTAGATTCAAAAGCTCATATTATCATTGGAAATTTAGAGATTGATCCGACTAATTATTGGGTCAAAAGGGGAACG 
GAAAAAATCCACTTAACCCTAAAGGAATTTGAGTTATTAGTATTATTCTTCCGTAATCCCAATAGAGTCTTTACAAGGCAAGAACTTCTGGATAAG 
GTTTGGGGAGAACAATTTTTAGGAGAAACTAGAACTGTGGATGTTCACATTGGGACACTGCGAACAAAACTTGGTGAGGATGGCTATTTGATTGCT 
ACAGTAAGGGGAGTTGGATACCGTTTGGAGGAAAGACATGAC 

SEQ ID 10204 

MLPGDDGLTILERLRRKHQTEMIPVIMTTAKGSEYDKVKGLDLGADDYLVKPFGMMEMISRIKAVLRRSRQVDSKAHIIIGNLEIDPTNYWVKRGT 
EKIHLTLKEFELLVLFFRNPNRVFTRQELLDKVWGEQFLGETRTVDVHIGTLRTKLGEDGYLIATVRGVGYRLEERHD 

SEQ ID 10205 

GTGAGTAAATTAGTAATTAATAATTTAGATTTGTATTATGGAGAATTTCACGCTCTGAAGGATGTTAATTTAGACATTGAAGAAAAAGAAATCACA 
GCCTTTATTGGACCTTCTGGGTGCGGAAAGTCTACTCTCTTGAAAAGTATTAACCGTATGAATGATTTGGTCAAAAATTGCAAAATCACAGGGGAT 
ATTACTTTAGAAGGCGAGGATGTCTATAGACAATTGGATATTAACCAATTGCGTAAAAAGGTTGGAATGGTGTTTCAAAAACCTAATCCGTTTCCA 
ATGAGCATTTATGATAATGTTGCTTTTGGTCCAAGAACGCACGGTATTCATTCCAAAGCAGAGTTAGATGATATCGTTGAACGTTCCCTTAAACAG 
GCGGCTCTATGGGATGAGGTTAAAGATCGTCTTCACAAATCTGCTCTGGGTATGTCTGGCGGACAGCAGCAACGTTTGTGTATTGCGCGTGCTCTT 
GCTATTGAGCCTGATGTTTTACTTATGGATGAACCCACAAGTGCCTTGGATCCTATTTCAACAGCAAAAATTGAAGAATTGGTTATCCAACTGAAG 
AAGAACTACACTATTGTTATAGTGACACATAATATGCAACAAGCTGTTCGTATTTCTGATAAAACAGCATTCTTTCTGATGGGAGAAGTGGTTGAA 
TATAACAAAACGAGCCAACTCTTTTCATTGCCACAAGATGAGCGTACAGAAAACTACATTACAGGGAGATTCGGA 

SEQ ID 10206 

MSKLVINNLDLYYGEFHALKDVNLDIEEKEITAFIGPSGCGKSTLLKSINRMNDLVKNCKITGDITLEGEDVYRQLDINQLRKKVGMVFQKPNPFP 
MSIYDNVAFGPRTHGIHSKAELDDIVERSLKQAALWDEVKDRLHKSALGMSGGQQQRLCIARALAIEPDVLLMDEPTSALDPISTAKIEELVIQLK 
KNYTIVIVTHNMQQAVRISDKTAFFLMGEWEYNKTSQLFSLPQDERTENYITGRFG 

SEQ ID 10207 

TTGTTTCTGAATCAACAACATGGGATTCCATTCCTTGGTAACTTTGAAAAAGCCAGAGATGAAAAAGGCTACAATGGTCATCAGACAAGCTAT 

SEQ ID 10208 

MFLNQQHGI PFLGNFEKARDEKGYNGHQTSY 

SEQ ID 10209 

ATGCAACAGGTTTTTAATGTGAGTGTTCCTGTACCAGATGATGTTGTTATTATTTCAAAAGAAGAATATTTAAATTTATTAAGTGATAATGAACAA 
GGCAAGTGGTGGGATATTGATAACTTGCAAGAGTTATTGGGAATTGGAAGGTCAAAATTGATTAATGATATTTTGTTAAATCCAGATATAAAAAAA 
GAAGTAGATTTATCAATTAATCCAAATGGTTTTATTGTTTATCCGAAAGGTAAAGGTAGTCGATATAAAATATTAGCAACAAAAGCTAGAAAATAT 
TTTGAAGATAATTTTGGTTCTATTTTATTAAATAGT 

SEQ ID 10210 

MQQVFNVSVPVPDDWIISKEEYLNLLSDNEQGKWWDIDNLQELLGIGRSKLINDILLNPDIKKEVDLSINPNGFIVYPKGKGSRYKILATKARKY 
FEDNFGSILLNS 

SEQ ID 10211 

ATGGAGGCTATTGTTTATTCACATTTTAGAAATAATTTAAAAGATTATATGAAGAAGGTCAATGATGAATTTGAGCCTTTGATTGTAGTTAATAAA 
AATCCTGATGAAAATATAGTGGTTTTATCTCAAGATAGCTGGGAAAGTTTACAAGAAACGATTCGTTTGATGGAAAATGATTATCTATCACATAAG 
GTTATTAATGGTATATCACAAGTTAAAGAGAAGCAAGTCACTAAACATGGTTTAATTGAGGTAGAAGATGTT 

SEQ ID 10212 

MEAIVYSHFRNNLKDYMKKVNDEFEPLIVVNKNPDENIVVIiSQDSWESLQETIRLMENDYLSHKVINGISQVKEKQVTKHGLIEVEDV 

SEQ ID 10213 

ATGGATGTTAGTGCAATTGTTAGAGATATAAAAACTGGTAGAGCTACGTTAGTTTGTTTTCCTGTGGAAATGAGTGAGCTTAAGTTAGCTTTGGGG 
CTTCGTGAAGAAGATGATTTAGAGTATATTATTGCAGATTCGGATTGTCAGTTACTAAAAGAACATGATTCTATTGAGATGATTAATCAATTTGTT 
GAACTGGTAGAGAATGTTGATAGTGAACTTGTTAAAGCAGTGCATCAGGTAATAGGTTATACTGCCTCAGACTTTGTGGATTATGATTTTAATTTT 
GGTGATTGTTGTTTACTGTCTGATGTCACAACTAGACGAGAACTAGGTGAATATTATTTCGATGAATTAGGCGTACAAGGAGTTGGTAAAGAGGCT 
CTGGAGATGTATTTTGATCATGAAGCTTATGGTCGAGATATTGACTTAGAAAGCCAAGGTGGTTTTTCAGACTACGGATATGTCGAAATATCAGGG 

SEQ ID 10214 
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MDVSAIVRDIKTGRATLVCFPVEMSELKLALGLREEDDLEYIIADSDCQLLKEHDSIEMINQFVELVENVDSELVKAVHQVIGYTASDFVDYDFNF 
GDCCLLSDVTTRRELGEYYFDELGVQGVGKEALEMYFDHEAYGRDIDLESQGGFSDYGYVEISG 

SEQID 10215 

ATGTTTAGTAAAATAGAATTTAAAAACTTTATGTCCTTTTCAAATTTGACTTTTGATTTGCTGAATAGAGGAAAATGTAAGGATATTATTGCAATC 
TATGGAGAAAACGGTTCAGGAAAAACAAATATTGTTGAAGCTTTTAAGTTACTAGTTTTGTCATTACAATCAATGGAATCCTTAAATGAAAATACA 
CGATTACAATCATTATTAAAAGAACAAACAAATAAAGAAGAAAATCAAAAAACTAACTTTGGTGATATATCAGAAATCTTAGATAAAATCAGTTTC 
TTCACCACTTTTAAGGGCATAGCGAAAAATACTCATAGAATTGCATCTGAAGGTAATACGATTCTAAAATATTATTTTAATATCGAAAAAGATAAT 
GGTTATTACCTTCTAGAATATAATGAAAATAATGAACTAGTAAAAGAGGAGCTAGTATTTAAGATAAAATCCAATAAGGGAGTTCATTTCAGTATT 
ACTAACATAGATGGTTTATCTCAATCATTAAATAAGACAATTTTTAAGAATACTATTTTTAAAGATTTGACTGAACAAATAGAAAAATATTGGGGT 
AAACATACATTCCTATCAATATTTAATAATTATTGTCTAGAAGTAAATGAAGAGTTTATTAATGAACAAGTTTCTATAAATTTTCAAAAAGTAGTT 
GATGAATTTGATAAAATTTTTATTTGGAGTGGTAATTTTAGAGGTCCTTTTCATTCGACAGAATTATTATTGAAAGATATTTCAAAAGGTAAAATT 
GATAAGTCGGAAAAAGAAAAACTTTCCTATACTGAGGAAATTATTTATAAATATTTTAGTGCATTATATATTGATATAAAAGATGTTAAATATAAG 
CAGGATGCTCAAGGTCAAGAAATAAAATATGAACTCATGATCCGAAAAAATATTGGAGGTGATCTTTTAGATGTACCAATAAGTTTAGAATCTCAG 
GGAACAAAAAATCTTCTGGATCTTCTAAAAGTTTTTAACAATGTGTTGGATGGGAAAATATGTATCGTTGATGAAATTGACTCAGGTATTCATGAT 
CTTTTAATGAATAGTATTCTGAATGACTTGAAAGGAAGTGTGAATGGTCAGTTAATATTTACAACGCATGATACAACGTTATTGAAGGAATTATCA 
CCGAGCTCAGCTTATTTTTTAAATGTAGATATTAAAGGTAATAAAGTTATCATTTCTGGCAATGAGGCAGATAAAAAAATAGGAGTAAATAACAAT 
TTAGAAAAATTATATTTGTCTGGTTTCTTTGGTGCTGTACCAGATCCATTAGATATTGATTTTTCAGATTTATTTCTTGATCATAATTTAAGCGAG 
GAC 

SEQ ID 10216 

MFSKIEFKNFMSFSNLTFDLLNRGKCKDIIAIYGENGSGKTNIVEAFKLLVLSLQSMESLNENTRLQSLLKEQTNKEENQKTNFGDISEILDKISF 
FTTFKGIAKNTHRIASEGNTILKYYFNIEKDNGYYLLEYNENNELVKEELVFKIKSNKGVHFSITNIDGLSQSLNKTIFKNTIFKDLTEQIEKYWG 
KHTFLSIFNNYCLEVNEEFINEQVSINFQKWDEFDKIFIWSGNFRGPFHSTELLLKDISKGKIDKSEKEKLSYTEEIIYKYFSALYIDIKDVKYK 
QDAQGQEIKYELMIRKNIGGDLLDVPISLESQGTKNLLDLLKVFNNVLDGKICIVDEIDSGIHDLLMNSILNDLKGSVNGQLIFTTHDTTLLKELS 
PSSAYFLNVDIKGNKVIISGNEADKKIGVNNNLEKLYLSGFFGAVPDPLDIDFSDLFLDHNLSED 

SEQ ID 10217 

GTGGATGCTATCTATTTAAAAAAATTTCGAAAGAAAACAGGTCTAAAACAAAAGGAATTTGCTTTAAGTTCTGGTTTGACATTGAAATCACTTAGA 
AACTATGAGCAAGGAAAGCGGAAGTTGACACTTGAAAAGTATCAAGAGATAAAATCACATTTTGGATATCTAGTAGAAAATGATAGTTCACGATTA 
CAAGTGATGATTGACTATGTCAGAATTACGTTAAAGGATGTTAGGGATCTTGAATTTTTCTGTCGTAACTTTTTGCACTGTGCATTTAAAGAATTT 
CAGCCTTTTGAATCGAAGTTGATGAATTACAATCATCTTTGGAAACGTGGAGATATTTGGATATTTGATTTTGCGGATAAACATGAGACAGGTAAT 
TTTCAAATAACTGTTCAATTGTCTGGTCGTGGATGCCGACAATTGGAATTGTTGATGGAAACTGAAAAATTTACATGGCATGATTGGTTAAGTTAT 
CTAAGAAATTCATATCGTGATGATATGAATGTGACACGTTTTGATATTGCTATTGATGAATTGTATCTGGGTAAGGATAGAGAAAATGAACAGTTT 
CATTTGTCAGATATGATTTCAAAATATTATCGTCATGAGTTAGATTTTGAAAGTTTGAGAACTTGGAATTATATAGGTGGCGGTTCTTTAAATTTT 
TCGGATATGGAAGAGATTGAGCAGAATAGACAAGGAATATCGCTTTATTTTGGTAGTCGTCAATCAGAAATGTATTTTAACTTTTATGAAAAACGT 
TATGAAATTGCAAAGCAGGAAGGAATTACTGTTGAAGAAGCTTTAGAAATTTTTGAATTGTGGAATCGTTATGAGATACGGTTATCTCAAAGTAAA 
GCTAATGCGGCAGTTGATGAATTTATTTCTGGAGTGCCGATTGGTGAAATATCCAGAGGGTTAATTGTTAGTAAGATTGACGTGTATGATGGGAAA 
AATGAATATGGGTCGTTTCAAGCAGATAGAAAGTGGCAATTAATGTTTGGAGGTGTTGAGCCTTTAAAATTTGTTACAAAGCCAGAGGCTTATAGT 
ATTGAACGAACCTTACGTTGGTTAAGTGATTCTGTTTCTCCGTCTTTAGCTATGATAAGAGAGTATGACATGATTGTGGATGGTGACTATTTACAA 
ACCATTCTTAATTCTGGGGAAGTCAATGAACGTGGGGAGAAGATACTTGACAGTATCAAAGCTAGCTTAGGTATTTTG 

SEQID 10218 

MDAIYLKKFRKKTGLKQKEFALSSGLTLKSLRNYEQGKRKLTLEKYQEIKSHFGYLVENDSSRLQVMIDYVRITLKDVRDLEFFCRNFLHCAFKEF 
QPFESKLMNYNHLWKRGDIWIFDFADKHETGNFQITVQLSGRGCRQLELLMETEKFTWHDWLSYLRNSYRDDMNVTRFDIAIDELYLGKDRENEQF 
HLSDMISKYYRHELDFESLRTWNYIGGGSLNFSDMEEIEQNRQGISLYFGSRQSEMYFNFYEKRYEIAKQEGITVEEALEIFELWNRYEIRLSQSK 
ANAAVDEFISGVPIGEISRGLIVSKIDVYDGKNEYGSFQABRKWQLMFGGVEPLKFVTKPEAYSIERTLRWLSDSVSPSLAMIREYDMIVDGDYLQ 
TILNSGEVNERGEKILDSIKASLGIL 

SEQID 10219 

ATGAAACAAGAAACATTAGTGTTACTTCCAAATTTTATTGGAGATGCAATTTATGAAGGATTTGAAGCTGGACCTGCTCAATTAAATGGTAAAAAA 
GGGTCTTATACAAGACACATTTTGTTTAATGAAAAACATGGTAAGTTTTATGTTTATACACCAGCATCTTCACGTGTGATTGGAAATGGAAAAATG 
GTAACTGTTGAAAAACCGTTATTGTTTATTGACAATACAATTAATGGTAGAAATATTGAACCTGCAAAAAATGTATGGGCTGAAAAGCTTATTGAA 
GTGAAA 

SEQ ID 10220 

MKQETLVLLPNFIGDAIYEGFEAGPAQLNGKKGSYTRHILFNEKHGKFYVYTPASSRVIGNGKMVTVEKPLLFIDNTINGRNIEPAKNVWAEKLIE 
VK 

SEQ ID 10221 

ATGTCAGACTTATTATCCCTACCAGACATTAAAACAATAGAACCGCCACAAGAAAATGAAACCGATATGATGTTTAAAGTTGAAGCAGTCGGACCA 
CCTGAACGTTGTCCTGAATGTGGTTTTGACAAGTTGTACAAACACAGTTCAAGAAATCAACTAATTATGGATTTGCCCATTCGTTTAAAGCGAGTG 
GGCTTACATTTGAACCGTAGACGATACAAGTGTCGTGAATGCGGATCTACCATATCTGTAGATGAAAAGCGTAGTATGACCAAAAGGCTTTTAAAG 
TCCATTCAAGAGCAATCCATGTCTAAGACCTTTGTAGAAGTCGCAGAAAGCGTTGGTGTTGACGAGAAAACCATTAGGAACGTTTTTAAGGACTAT 
GTGGCACTCAAAGAACGTGAATACCAGTTTGAAACTCCTAAGTGGCTTGGGATAGACGAGATACATATTATCCGTAGACCTCGGCTTGTATTGACT 
AATATTGAACGCAGGACTATTTATGACATCAAGCCTAACCGTAACAAGGAAACAGTCATCCAACGTCTTTCAGAAATCAGTGACAGGACTTACATT 
GAGTACGTCACAATGGATATGTGGAAGCCCTACAAAGACGCAGTGAACACTATCCTTCCACAAGCTAAAGTTGTCGTAGATAAGTTTCATGTAGTT 
AGAATGGCTAATCAAGCCTTAGATAACGTCAGAAAGTCTTTGAAAGCCCATATGAGCCAAAAAGAAAGACGTACCCTTATGCGTGAAAGGTTTATC 
CTTCTAAAGCGTAAACACGATCTAAATGAACGTGAATCATTCCTCTTAGATACTTGGTTAGGTAATCTTCCTGCTTTAAAAGAAGCCTATGAACTC 
AAAGAAGAGTTTTACTGGATATGGGATACTCCTGATCCAGATGAAGGTCATCTTCGTTATAGTCAATGGAGACACCGTTGTATGTCCAGCAACTCT 
AAAGACGCATATAAAGACCTCGTGAGAGCCGTAGACAACTGGCATGTTGAAATATTCAACTACTTTGATAAAAGGCTCACTAATGCTTATACGGAG 
TCAATTAACAGCATTATTAGGCAGGTAGAGCGAATGGGTAGAGGTTACTCGTTTGATGCCTTACGAGCCAAAATCCTTTTCAATGAGAAGCTCCAT 
AAAAAGCGTAAGCCACGATTTAATTCAAGTGCTTTCAATAAAGCTATGTTATACGATACTTTCAATTGGTATGAAGTGAATGATCACGACATTACA 
GAC 

SEQ ID 10222 

MSDLLSLPDIKTIEPPQENETDMMFKVEAVGPPERCPECGFDKLYKHSSRNQLIMDLPIRLKRVGLHLNRRRYKCRECGSTISVDEKRSMTKRLLK 
SIQEQSMSKTFVEVAESVGVDEKTIRNVFKDYVALKEREYQFETPKWLGIDEIHIIRRPRLVLTNIERRTIYDIKPMRNKETVIQRLSEISDRTYI 
EYVTMDMWKPYKDAWTILPQAKVWDKFHWRMANQALDNVRKSLKAHMSQKERRTLMRERFILLKRKHDLNERESFLLDTWLGNLPALKEAYEL 
KEEFYWIWDTPDPDEGHLRYSQWRHRCMSSNSKDAYKDLVRAVDNWHVEIFNYFDKRLTNAYTESINSIIRQVERMGRGYSFDALRAKILFNEKLH 
KKRKPRFNS S AFNKAML YDTFNWYE VNDHD I TD 

SEQ ID 10223 
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ATGAAAAGGAATAAACATTTACCGTTAACAGAAACTACCTATTATATCTTATTAGCTTTGTTTGAGGAAGCACATGGCTATGCTATTATGCAAAAA 
GTTGAAGAAATGAGTGGCGGTGATGTTAGAATAGCCGCAGGGACAATGTACGGTGCCATTGAAAATTTACTTAAACAAAAATGGATAAAGTCTATC 
CCAAGTGACGATAGAAGAAGAAAAGTTTATATTATTACTGAGACAGGAAAAGAAATAGTAGAACTTGAAACGAATCGATTAAGAAAGTTACTTAAT 
ACTGCTAATCAGTTGGGTTTTGGGGGAGATAGTTATGATAAAGTT 

SEQ ID 10224 

MKRNKHLPLTETTYYILLALFEEAHGYAIMQKVEEMSGGDVRIAAGTMYGAIENLLKQKWIKSIPSDDRRRKVYIITETGKEIVELETNRLRKLLN 
TANQLGFGGDSYDKV 

SEQ ID 10225 

ATGGAAATTAAAGAATACGAGAATAATCCGTACCATTTAGCACAGCTAGTAGATTTAATTAATTATTGTCAGAATATAGAAGCTAAACTTGATATA 
AAGATGGCTGAACAAGACGATATTTTTCAAATAGAAAATTATTATCAAAACAGAAAAGGTCAATTTTGGATTGCCTTAGAAAATGAAAAAGTAGTT 
GGTTCGATTGCGTTACTGCGTATTGATGATAAAACAGCTGTTCTAAAAAAATTTTTTACATATCCAAAATATAGAGGAAATCCTGTTCGACTTGGT 
CGAAAATTATTTGAAAGATTTATGCTTTTTGCTCGAGCTAGTAAATTCACAAGAATTGTCTTGGATACTCCAGAAAAAGAGAAAAGATCTCACTTC 
TTTTATGAAAATCAAGGATTTAAGCAAATAACAAGAGATGAACTAGATGTAGACTACATTTTTCCAGATAGAGATTCAAGGATATATGTAAAACTT 
CTTGAT 

SEQ ID 10226 

MEIKEYENNPYHLAQLVDLINYCQNIEAKLDIKMAEQDDIFQIENYYQNRKGQFWIALENEKWGSIALLRIDDKTAVLKKFFTYPKYRGNPVRLG 
RKLFERFMLFARASKFTRIVLDTPEKEKRSHFFYENQGFKQITRDELDVDYIFPDRDSRIYVKLLD 

SEQ ID 10227 

ATGTTAAAAAAAGAATGGATGGAGAATGTTAGGACATACAAAGTTATATCTATTCTGATTACTTGTTCAATATTTGGTATATTAGGTCCCTTAACT 
GCACTTATGATGCCTGATATTATGGCAGGAATTTTACCTAAAAAACTACAGGGAGCGATACCAGAGCCTACCTATATTGATTCTTATATTCAGTAT 
TTTAAAAATATGAATCAGCTTGGTTTAGTTATTTTAGTATTTTTATTTAGTAGTACACTGACGCAAGAATTTTCAAAAGGAACCTTAATTAATCTA 
GTTACGAAGGGATTAGCCAAAAAAGTTATAATCCTTGCTAAATTTATAGTAATTACCCTTCTATGGACAGTGTCATACTTATTAAGTGTTGTCATC 
CATTTTAGTTATACGTTATATTACTTTAGTAACGAAGGAAGTCATAAATTAATGGTTTACGGTGCAACATGGTTTATCGGTATTCTTTTCATAAGC 
TTAATACTCTTTTTTTCAGTTCTTTTTCGTAAAACTTTAGGGGGTTTGTTAGGTTGTCTTTTTATGGTGGTGTTATGTGTAGTATCTGGATTTTTT 
AAAATCAGTAAAAGCTATAATCCTATGCTTCTTATCCAAAAACAAGGAGAAATATTAAGTGGAAAGTTTAAAGTTCAAGACTTAATGGAACCGAGC 
ATATTAGTGTTTTTGCTTATTATAATGACGTTATTACTTAGCATGTACATTTTTGAAAAAAGTGAAGTT 

SEQ ID 10228 

MLKKEWMENVRTYKVISILITCSIFGILGPLTALMMPDIMAGILPKKLQGAIPEPTYIDSYIQYFKNMNQLGLVILVFLFSSTLTQEFSKGTLINL 
VTKGLAKKVIILAKFIVITLLWTVSYLLSWIHFSYTLYYFSNEGSHKLMVYGATWFIGILFISLILFFSVLFRKTLGGLLGCLFMWLCWSGFF 
KISKSYNPMLLIQKQGEILSGKFKVQDLMEPSILVFLLIIMTLLLSMYIFEKSEV 

SEQ ID 10229 

ATGATTTATGGATTCGTAGGACCAAATGGAGCAGGTAAAACAACGACAATAAAAATGATTTTAGGATTGTTAAAATTTGATACGGGTTTCATAACA 
ATTTTTGGTAAAAAAGTTAATTTTGGAAGAACAGATACCAATCAACTGATTGGCTATCTCCCAGATGTTCCCGAGTACTACGATTATATGACAGCT 
CTAGAATATCTTGATTTATGTTCTGGTTTAGCGAGATCAAAGCATAAGCTTTCTAACAAAGAACTACTTAGGTCAGTTGGACTTGACGATAATCAC 
CAAAAGATTGCTACTTATTCTCGAGGAATGAAACAGCGTCTTGGATTAGCCCAAGCACTGGTTCATGATCCTAAAATTATTATTTGCGATGAACCA 
ACCTCTGCATTAGACCCGAAAGGTCGCCAAGATATTTTAGATATTATTTCAAATCTTAGAGGAGAAAAAACTGTGATTTTTTCTACCCATATTCTC 
TCTGATGTCGAAAAAATATGTGATCATGTTCTGGTGTTAACTAAGTGTGGGATTTATTCTCTTGAAGAGTTAAAAGGAAAAAAATCAGAGGAAAAT 
TATTCGGTTCGTATTTTAATAAAAGTGACAAAGTCTGAAGCTAAGGTACTATCTCATAACTATCAGATAGAAAAGAAAGATAATGAGTATGCACTG 
ACTCTCAAAGGCTCTAAAATGGATAACAAAGCAGATTTACTAGCTGGTTTTTACCAAGATTTAGTTTCTTTAAAGATTAGCCCATCAGCTATTGAA 
GTCATTGACAATAGTTTAGAGGAGCTTTATTTGGAGGTTACCAAA 

SEQ ID 10230 

MIYGFVGPNGAGKTTTIKMILGLLKFDTGFITIFGKKVNFGRTDTNQLIGYLPDVPEYYDYMTALEYLDLCSGLARSKHKLSNKELLRSVGLDDNH 
QKIATYSRGMKQRLGLAQALVHDPKIIICDEPTSALDPKGRQDILDIISNLRGEKTVIFSTHILSDVEKICDHVLVLTKCGIYSLEELKGKKSEEN 
YSVRILIKVTKSEAKVLSHNYQIEKKDNEYALTLKGSKMDNKADLLAGFYQDLVSLKISPSAIEVIDNSLEELYLEVTK 

SEQ ID 10231 

ATGGTATGTGTCGATTTTATTGATCAAAAAGTTTATAGTGAAGCAGAAGGCCTATTTGTTTCCGATTTAGACTTAGGCATTAAAGGTTTAATAAGA 
GCACGTTATCCTTTTGCTCTGGATAGTGACTTTATTTCGTATGGAAATTTAAGTCATTATTGTATGAATTATCTTGACGAAATTGTTCAGCGAGCG 
AATCAGAAAAATGAGAAGATAAAATATAATGTGACTACCTTGATGAAAGAAGAAGAGAAGCCCTTCAACGTTGAAGAGCGTTTGAACAAGCAAGCA 
ACTATCGGTCAACGAATTGCTGATGATGTTGCACGTTTTGGCGGATCTTGGACTTTTATTATCGTTTTTGTATCCATTATGGCTATTTGGATGTTG 
GTTAATATCATGAAGCCTTTTGGTATTCAATTTGATCCTTACCCATTTATCCTGTTAAACTTAGCTTTATCAACGATTGCTGCAATCCAAGCACCA 
CTTATTATGATGAGTCAAAATCGTGCTGCTGATTATGATCGTTTGCAAGCTCGAAATGACTTTAATGTCAATAAAACCTCTGAGTTAGAAATTAGA 
TTATTGCACGAAAAGATTGATCATATGGTACAACAAGATCAGTTTGAATTGTTAGAGATTCAAAAGTTACAGACAGAAATGCTAGTATCATTGGGA 
AATCAGTTAGCACAATTGAAACAACTACAAAAA 

SEQ ID 10232 

MVCVDFIDQKVYSEAEGLFVSDLDLGIKGLIRARYPFALDSDFISYGNLSHYCMNYLDEIVQRANQKNEKIKYNVTTLMKEEEKPFNVEERLNKQA 
TIGQRIADDVARFGGSWTFIIVFVSIMAIWMLVNIMKPFGIQFDPYPFILLNLALSTIAAIQAPLIMMSQNRAADYDRLQARNDFNWKTSELEIR 
LLHEKIDHMVQQDQFELLEIQKLQTEMLVSLGNQLAQLKQLQK 

SEQ ID 10233 

ATGGTAAAAGTTTCAAATTTAGGGTATCCACGTCTTGGTGAACAGCGCGAATGGAAGCAAGCGATCGAAGCTTTCTGGGCAGGGAATCTTGAACAA 
AAAGATTTAGAAAAACAACTAAAACAATTACGTATCAATCATTTAAAGAAACAAAAAGAGGCAGGTATTGACCTTATTCCAGTGGGGGATTTTTCT 
TGTTATGATCATGTTTTGGATTTGTCATTTCAATTCAATGTAATCCCAAAGCGTTTCGATGAGTATGAGAGGAATTTAGACCTTTATTTTGCTATT 
GCAAGAGGTGATAAAGATAATGTCGCATCATCTATGAAAAAGTGGTTTAATACCAACTACCACTACATAGTCCCAGAATGGGAGGTTGAGACTAAA 
CCTCACTTGCAGAATAATTACTTACTTGATCTTTATCTAGAAGCTAGGGAAGTAGTTGGTGATAAAGCAAAGCCGGTTATCACTGGTCCAATAACC 
TATGTTTCCTTATCATCAGGAATTGTCGACTTTGAAGCGACTGTTCAGCGGTTATTACCACTTTATAAGCAGGTCTTTCAAGATCTGATAGATGCA 
GGCGCCACCTATATTCAGATTGATGAGCCGATATTTGTAACTGATGAAGGTGAACTTTTAGTAGATATAGCTAAGTCTGTTTATGATTTTTTTGCA 
AGAGAAGTACCACAAGCCCACTTCATCTTTCAAACCTACTTTGAATCAGCAGTCTGTTTAGATAAACTCTCTAAGCTGCCAGTAACGGGATTTGGC 
CTTGATTTTATACATGGTAGGGCGGAAAATTTAGCTGCTGTTAAGCAAGGTCTATTCCGCGAAAAAGAATTATTTGCAGGAATTGTTAATGGTCGA 
AATATCTGGGCAGTAAATTTAGAAGAAACGTTGGCTTTATTGGAAGAGATAGGTCCCTTTGTTAAACGATTGACTCTTCAACCTTCTTCAAGTCTT 
TTACATGTACCGGTGACGACTAAATACGAAACACATTTAGACCCTGTGTTAAAGAATGGCTTATCATTTGCTGATGAAAAACTAAAGGAATTAGAA 
CTATTAGCTAGTGCTTTTGATGGTAATAAAACAAAGGGATATCACGAAGCTTTATCTCGTTTTTCAGCTCTTCAAGCTGCTGATTTTCGTCATGTA 
GCATTGGAATCATTAGCAGAAGTAAAGCTTGAACGAAGTCCGTATAAATTACGCCAAGCTTTGCAAGCTGAAAAATTACAGTTACCGATTTTACCA 
ACAACAACTATTGGATCCTTTCCTCAATCACCTGAAATTAGGAAGAAACGCCTTGCTTGGAAAAGAGGAAATCTATCTGACTCAGATTATAAAGAT 
TTCATAAAAACTGAAATTAGAAGATGGATTGCTATTCAAGAAGATCTTGATCTTGATGTGTTAGTACATGGCGAATTTGAGCGTGTTGATATGGTT 
GAATTTTTTGGTCAAAAGTTAGCTGGTTTTACGACAACCAAATTAGGCTGGGTACAGTCTTATGGTTCAAGGGCGGTCAAACCACCTATCATTTAT 
GGTGATGTCAAACATATTCAACCCTTAAGCCTTGAAGAAACGGTTTATGCCCAAAGTTTGACTAAGAAACCTGTTAAAGGCATGTTGACAGGTCCT 
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ATTACTATAACGAACTGGTCATTTGAGCGAGATGATATTAGCCGATCTGATCTTTTTAATCAAATTGCTTTGGCTATAAAAGATGAGATTCAACTT 
TTGGAACAATCAGGTATTGCTATTATACAAGTGGATGAAGCAGCCCTTCGAGAAGGTTTACCCTTACGCCAGCAAAAGCAACAGGCTTACTTAGAT 
GATGCTGTTGCGGCCTTTAAAATTGCAACTTCATCTGTGAAAGATGAGACACAAATTCATACACATATGTGTTATTCAAAATTTGACGAAATTATT 
GATTCTATCCGTGCACTAGATGCAGATGTTATTTCTATTGAAACGAGTAGAAGTCATGGGGACATCATTGAAAGTTTTGAAACAGCAGTTTATCCT 
CTAGGAATTGGCCTGGGTGTTTATGATATTCATTGCCCTCGCATACCTACTAAGGAAGAAATTATTGTCAATATTCAACGATCACTAAAATGTCTA 
TCAAAAGAGCAATTTTGGGTAAACCCTGATTGTGGCTTAAAAACACGCCGTGAAGCAGAAACAATTGCTGCCTTGGAGGTTCTTGTTTCAGCTACC 
AAAGAGGTTCGTCAGCAATTAGATAAT 

SEQ ID 10234 

MVKVSNLGYPRLGEQREWKQAIEAFWAGNLEQKDLEKQLKQLRINHLKKQKEAGIDLIPVGDFSCYDHVLDLSFQFNVIPKRFDEYERNLDLYFAI 
ARGDKDNVASSMKKWFNTNYHYIVPEWEVETKPHLQNNYLLDLYLEAREWGDKAKPVITGPITYVSLSSGIVDFEATVQRLLPLYKQVFQDLIDA 
GATYIQIDEPIFVTDEGELLVDIAKSVYDFFAREVPQAHFIFQTYFESAVCLDKLSKLPVTGFGLDFIHGRAENLAAVKQGLFREKELFAGIVNGR 
NIWAVNLEETLALLEEIGPFVKRLTLQPSSSLLHVPVTTKYETHLDPVLKNGLSFADEKLKELELLASAFDGNKTKGYHEALSRFSALQAADFRHV 
ALESLAEVKLERSPYKLRQALQAEKLQLPILPTTTIGSFPQSPEIRKKRLAWKRGNLSDSDYKDFIKTEIRRWIAIQEDLDLDVLVHGEFERVDMV 
EFFGQKLAGFTTTKLGWVQSYGSRAVKPPIIYGDVKHIQPLSLEETVYAQSLTKKPVKGMLTGPITITNWSFERDDISRSDLFNQIALAIKDEIQL 
LEQSGIAIIQVDEAALREGLPLRQQKQQAYLDDAVAAFKIATSSVKDETQIHTHMCYSKFDEIIDSIRALDADVISIETSRSHGDIIESFETAVYP 
LGIGLGVYDIHSPRIPTKEEIIVWIQRSLKCLSKEQFWVNPDCGLKTRREAETIAALEVLVSATKEVRQQLDN 

SEQ ID 10235 

ATGGAAAAAGGATTTAAAGAGGGAGTGAAAGATGCCTTGCCCACAGCTTTAGGGTATATCTCAATAGGCTTGGCGTTTGGGATAGTTGCTTCAGCA 
TCAGATTTATCTGCAATAGAAGTTGGTCTTATGAGTGCCTTGGTATATGGGGGATCTGCTCAGTTTGCTATGTGTGCGCTATTATTAGCAAAAGCA 
GACTTGATGACTATTACGATGACAGTATTTTTAGTTAATTTGAGAAATATGTTAATGAGTTTACACGCGACTACTATCTTCAAGTCTGCTCACCtA 
ATGAATCAATTAGCCATAGGAACTCTAATAACAGATGAGAGCTACGGCGTTTTACTTGGAGAAGCATTACATCACAAAGTTGTATCGCCTAGTTGG 
ATGCATGGTAATAATGTGATGAGTTATTTGACATGGGTAATCTCAACGATAATAGGAA.CTTTACTGGGGAGTACTATTCCTAATCCAGAAATGTTT 
GGTTTAGACTTTGCATTAGTCGGCATGTTTATAGGTCTCTTTGTATTTCAGTTGTTTGGGATGTTATCTGATGGAAAGCGACTTGTTGTATATGTT 
CTTGCTTCTGTAGGTTTAAGTTACTTCTTATTAGCTACTTTTTTGTCAGGAGCCTTATCAGTATTGCTTGCGACTGTTGTTGGATGTAGTGTGGGA 
GTTGTTTTAGATGATAAA 

SEQ ID 10236 

MEKGFKEGVKDALPTALGYISIGLAFGIVASASDLSAIEVGLMSALVYGGSAQFAMCALLLAKADLMTITMTVFLVNLRNMLMSLHATTIFKSAHL 
MNQLAIGTLITDESYGVLLGEALHHKWSPSWMHGNNVMSYLTWVISTIIGTLLGSTIPNPEMFGLDFALVAMFIGLFVFQLFGMLSDGKRLWYV 
LASVGLSYFLLATFLSGALSVLLATWGCSVGWLDDK 

SEQ ID 10237 

ATGAACACAAAACAGCGTTTTTCAATCCGGAAATATAAGTTAGGTGCCGTATCTGTACTTTTGGGAACCCTATTTTTTTTAGGTGGTATCACAAAT 
GTAGCTGCTGATTCTGTCATAAATAAGCCATCTGATATTGCAGTTGAACAGCAAGTAAAAGACAGTCCAACGAGCATAGCAAATGAGACACCTACT 
AACAACACGTCATCAGCCCTTGCGTCGACAGCTCAAGACAATCTTGTTACAAAGGCTAATAATAGTCCAACAGAAACACAACCAGTAGCTGAGTCT 
CACTCTCAAGCCACCGAGACATTTTCCCCAGTCGCAAATCAACCGGTTGAAAGCACTCAAGAAGTTTCTAAAACTCCTTTAACCAAACAAAATTTA 
GCAGTCAAATCTACACCAGCTATTTCTAAAGAAACCCCTCAAAACATTGATAGTAATAAAATTATCACTGTCCCCAAAGTATGGAACACAGGCTAC 
AAAGGAGAGGGAACTGTTGTAGCAATTATTGACTCAGGACTAGATATCAATCACGATGCTCTCCAATTAAATGATTCGACAAAAGCAAAATACCAA 
AACGAACAGCAAATGAATGCTGCTAAAGCAAAAGCTGGTATAAACTATGGAAAATGGTATAACAACAAAGTAATCTTTGGTCACAACTATGTTGAT 
GTCAATACAGAGCTAAAAGAGGTGAAAAGCACTTCTCATGGTATGCACGTAACCAGTATCGCAACAGCTAATCCTAGCAAGAAAGATACAAATGAA 
TTAATCTATGGTGTTGCTCCTGAAGCACAAGTAATGTTTATGAGAGTCTTCTCTGATGAAAAAAGAGGAACTGGACCAGCCCTTTATGTTAAAGCT 
ATTGAAGATGCCGTTAAACTCGGTGCTGACAGCATTAATTTAAGTTTAGGTGGAGCTAATGGGTCTTTAGTTAATGCCGATGACCGACTTATAAAA 
GCTTTAGAGATGGCTAGACTCGCTGGCGTTTCTGTTGTTATAGCAGCAGGTAACGACGGTACATTTGGGAGTGGAGCATCAAAGCCTTCTGCTCTT 
TATCCTGATTATGGTTTAGTTGGTAGTCCATCAACAGCTCGTGAGGCCATTTCTGTAGCATCATATAATAATACAACACTGGTTAATAAAGTCTTC 
AACATTATCGGATTAGAAAACAACAGAAATCTCAACAACGGATTAGCTGCTTATGCAGATCCTAAAGTTAGTGATAAGACCTTTGAAGTAGGGAAA 
CAATATGATTATGTTTTCGTAGGAAAAGGAAACGACAATGATTATAAGGACAAAACTTTAAATGGTAAAATCGCCTTAATTGAACGTGGAGATATT 
ACTTTTACAAAAAAAGTCGTCAATGCTATTAATCACGGTGCTGTGGGAGCTATTATCTTTAATAACAAAGCTGGGGAAGCTAATCTAACAATGAGT 
TTAGATCCTGAAGCAAGTGCTATTCCTGCTATTTTTACCCAAAAAGAGTTTGGAGATGTTTTAGCTAAAAACAACTATAAAATTGTATTTAACAAT 
ATCAAAAATAAACAAGCCAACCCTAATGCAGGTGTCCTATCTGACTTTTCAAGCTGGGGGTTAACAGCAGACGGACAATTAAAACCTGACTTATCT 
GCTCCTGGAGGCTCTATTTACGCCGCTATCAATGATAATGAATATGATATGATGAGTGGGACAAGTATGGCTTCTCCCCATGTCGCTGGTGCTACT 
GCTCTAGTTAAACAATACTTATTGAAAGAACATCCAGAACTTAAAAAAGGTGACATTGAAAGAACTGTCAAATACCTTCTTATGAGTACTGCTAAA 
GCACACCTAAACAAAGATACAGGCGCTTACACCTCACCACGCCAACAAGGAGCAGGTATTATCGATGTCGCAGCAGCAGTTCAGACAGGATTATAC 
CTAACTGGTGGGGAAAACAACTATGGCAGCGTTACATTAGGAAATATTAAAGATAAAATTTCCTTTGATGTTACTGTTCATAATATCAATAAAGTT 
GCAAAAGATTTACACTATACAACCTATTTAAATACTGATCAAGTTAAAGATGGCTTTGTCACATTGGCTCCTCAACAACTTGGTACATTTACAGGG 
AAAACGATACGGATTGAACCAGGGCAAACCCAAACGATTACAATTGATATAGATGTTTCGAAATACCATGACATGTTAAAAAAAGTAATGCCAAAC 
GGCTATTTCCTAGAAGGCTACGTACGTTTTACAGACCCTGTTGATGGTGGGGAAGTTCTTAGTATTCCTTATGTTGGATTTAAGGGAGAATTCCAA 
AACTTAGAAGTTTTAGAAAAATCCATTTATAAGCTTGTTGCTAACAAAGAAAAGGGATTTTATTTCCAACCAAAACAAACAAACGAAGTTCCTGGT 
TCAGAAGATTATACTGCCTTAATGACTACAAGTTCAGAGCCTATCTACTCAACAGACGGTACTAGTCCTATCCAATTGAAAGCCTTGGGAAGCTAT 
AAGTCTATAGATGGAAAATGGATCTTACAACTAGATCAAAAAGGCCAGCCTCATCTAGCCATTTCACCTAATGATGACCAAAATCAAGATGCCGTT 
GCAGTGAAAGGTGTTTTCTTACGTAATTTCAATAATTTAAGAGCCAAAGTCTATCGTGCAGATGATGTTAATTTACAAAAACCACTATGGGTAAGT 
GCTCCCCAAGCAGGAGATAAAAATTACTACAGCGGAAATACTGAAAATCCAAAATCTACATTTTTATATGACACAGAATGGAAAGGAACCACTACT 
GATGGTATTCCTTTAGAAGATGGAAAATACAAATACGTTTTAACTTATTACTCTGATGTCCCTGGCTCTAAGCCACAACAAATGGTGTTTGATATC 
ACTTTGGATAGACAAGCTCCTACACTAACAACAGCAACTTATGACAAAGATAGACGTATCTTCAAAGCTCGTCCTGCAGTAGAACACGGGGAATCT 
GGTATCTTTAGAGAACAAGTTTTTTACTTAAAAAAAGATAAAGATGGTCATTATAATAGCGTCTTACGTCAACAAGGAGAAGACGGTATCCTTGTT 
GAAGATAACAAAGTATTTATCAAACAAGAAAAGGATGGTAGCTTTATTCTACCTAAAGAGGTTAACGATTTCTCTCATGTCTACTATACTGTTGAA 
GATTATGCAGGCAATCTAGTATCAGCAAAACTCGAAGATTTGATCAATATTGGCAATAAAAATGGTTTAGTAAACGTCAAAGTGTTTAGCCCTGAG 
CTTAACAGTAATGTCGATATTGATTTCTCTTACTCTGTCAAAGATGACAAAGGTAATATCATCAAAAAGCAACATCACGGGAAAGACCTCAATTTA 
TTGAAATTGCCTTTTGGTACCTATACGTTTGATCTATTCTTATACGATGAGGAACGAGCAAATCTAATCAGTCCCAAAAGTGTCACTGTAACTATT 
TCTGAAAAAGATAGCCTTAAAGACGTCTTATTTAAAGTTAACTTACTCAAGA2\AGCAGCCTTACTCGTTGAATTTGACAAGCTTTTACCAAAAGGA 
GCAACAGTCCAGTTGGTTACTAAGACAAATACTGTTGTTGATCTACCAAAAGCAACTTATTCTCCTACTGACTATGGTAAAAACATACCTGTAGGA 
GACTATCGTTTAAACGTAACGCTGCCTAGTGGGTATAGCACTTTAGAGAACTTAGATGATTTACTTGTATCCGTAAAAGAAGATCAGGTAAACCTA 
ACAAAATTGACGCTGATTAATAAAGCTCCTCTGATTAATGCCCTAGCAGAACAAACTGATATTATTACCCAGCCTGTGTTTTATAATGCTGGAACr 
CACTTAAAAAATAATTACCTAGCTAATCTTGAAAAGGCACAAACTTTAATTAAAAATAGAGTGGAACAAACAAGTATTGATAATGCTATTGCTGCT 
TTGAGAGAAAGTCGCCAAGCTCTTAACGGTAAAGAAACAGATACTTCTTTACTGGCAAAAGCTATTTTAGCTGAAACAGAAATCAAGGGAAACTAT 
CAATTTGTTAATGCTAGTCCATTAAGCCAATCAACTTATATCAATCAAGTCCAATTGGCGAAAAACCTTCTACAAAAACCTAACGTCACTCAATCA 
GAAGTAGACAAAGCCTTAGAAAATCTTGATATTGCTAAAAATCAATTAAATGGTCATGAAACTGATTACTCTGGTTTACACCATATGATAATTAAA 
GCAAACGTTCTGAAACAAACATCATCTAAATATCAGAACGCCAGTCAATTTGCTAAAGAAAATTATAATAACCTTATCAAGAAAGCAGAATTGCTG 
CTTTCCAATAGACAAGCTACACAAGCTCAAGTTGAAGAGTTATTAAACCAAATAAAAGCAACCGAACAAGAGCTTGATGGCCGTGATAGAGTTTCT 
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TCCGCAGAGAATTATAGTCAATCACTCAATGATAATGACTCTCTCAATACCACACCTATCAATCCGCCAAATCAGCCCCAGGCGTTGATATTCAAA 
AAAGGCATGACTAAAGAAAGTGAGGTTGCTCAGAAGCGTGTCTTAGGGGTGACTAGCCAAACCGATAATCAAAAGGTAAAGACAAACAAGCTTCCT 
AAAACAGGCGAAAGCACTCCTAAAATAACCTATACAATATTGCTATTTAGTCTCTCTATGCTAGGTCTGGCAACAATCAAACTAAAGTCTATCAAA 
AGAGAA 

SEQ ID 10238 

MNTKQRFSIRKYKLGAVSVLLGTLFFLGGITNVAADSVINKPSDIAVEQQVKDSPTSIANETPTNNTSSALASTAQDNLVTKANNSPTETQPVAES 
HSQATETFSPVANQPVESTQEVSKTPLTKQNLAVKSTPAISKETPQNIDSNKIITVPKVWNTGYKGEGTWAIIDSGLDINHDALQLNDSTKAKYQ 
NEQQMNAAKAKAGINYGKWYNNKVIFGHNYVDVNTELKEVKSTSHGMHVTSIATANPSKKDTNELIYGVAPEAQVMFMRVFSDEKRGTGPALYVKA 
IEDAVKLGADSINLSLGGANGSLVNADDRLIKALEMARLAGVSWIAAGNDGTFGSGASKPSALYPDYGLVGSPSTAREAISVASYNNTTLWKVF 
NIIGLENNRNLNNGLAAYADPKVSDKTFEVGKQYDYVFVGKGNDNDYKDKTLNGKIALIERGDITFTKKWNAINHGAVGAIIFNNKAGEANLTMS 
LDPEASAIPAIFTQKEFGDVLAKNNYKIVFNNIKNKQANPNAGVLSDFSSWGLTADGQLKPDLSAPGGSIYAAINDNEYDMMSGTSMASPHVAGAT 
ALVKQYLLKEHPELKKGDIERTVKYLLMSTAKAHLNKDTGAYTSPRQQGAGIIDVAAAVQTGLYLTGGENNYGSVTLGNIKDKISFDVTVHNINKV 
AKDLHYTTYLNTDQVKDGFVTLAPQQLGTFTGKTIRIEPGQTQTITIDIDVSKYHDMLKKVMPNGYFLEGYVRFTDPVDGGEVLSIPYVGFKGEFQ 
NLEVLEKSIYKLVANKEKGFYFQPKQTNEVPGSEDYTALMTTSSEPIYSTDGTSPIQLKALGSYKSIDGKWILQLDQKGQPHLAISPNDDQNQDAV 
AVKGVFLRNFNNLRAKVYRADDVNLQKPLWVSAPQAGDKNYYSGNTENPKSTFLYDTEWKGTTTDGIPLEDGKYKYVLTYYSDVPGSKPQQMVFDI 
TLDRQAPTLTTATYDKDRRIFKARPAVEHGESGIFREQVFYLKKDKDGHYNSVLRQQGEDGILVEDNKVFIKQEKDGSFILPKEVNDFSHVYYTVE 
DYAGNLVSAKLEDLINIGNKNGLVNVKVFSPELNSNVDIDFSYSVKDDKGNIIKKQHHGKDLNLLKLPFGTYTFDLFLYDEERANLISPKSVTVTI 
SEKDSLKDVLFKVNLLKKAALLVEFDKLLPKGATVQLVTKTNTWDLPKATYSPTDYGKNIPVGDYRLNVTLPSGYSTLENLDDLLVSVKEDQVNL 
TKLTLINKAPLINALAEQTD1ITQPVFYNAGTHLKNNYLANLEKAQTLIKNRVEQTSIDNAIAALRESRQALNGKETDTSLLAKAILAETEIKGNY 
QFWASPLSQSTYINQVQLAKNLLQKPNVTQSEVDKALENLDIAKNQLNGHETDYSGLHHMIIKANVLKQTSSKYQNASQFAKENYNNLIKKAELL 
LSNRQATQAQVEELLNQIKATEQELDGRDRVSSAENYSQSLNDNDSLNTTPINPPNQPQALIFKKGMTKESEVAQKRVLGVTSQTDNQKVKTNKLP 
KTGESTPKITYTILLFSLSMLGLATIKLKSIKRE 

SEQ ID 10239 

ATGACAAAAATAATTTATTTCGCTGATGATGAAAAGAATATTCGTGACTTGGTGGTTCCTTTTTTAGAACATGATGGTTTCACTGTTCGAGCATTT 
GAAACTGGAGACCTTCTCTTAGAAGCCTATAAAAACCAAAAACCCGATTTAGTTATATTAGACATAATGATGCCTGGAACTAATGGTTTAGATGTT 
ATGAAAAGCATCCGCCAATATGATAATATTCCTATTATCATGTTAACAGCTAGAGATTCTGATGTTGATTTCATTACGGCTTTTAATTTAGGAACT 
GACGATTACTTCACCAAGCCTTTTTCACCTATAAAACTTAGTCTACATGTTAAAGCATTGTTCAAACGCCTTGATGAAAAAGCAATCAAAAATGAC 
ACTCAGTATCAGTTCCTAGATTTAACTCTGGATACCGAAAAGCGAATAGCCCTATTATCAAATGAAGAAATGCCCTTAACCAAGACAGAATTTGAT 
TTTCTTTTAGTATTAATTGAAAAACCTGAAACTGCTTTTTCTAGGGAAACACTGCTTAATCGTATTTGGGGATTTGATGATATTGAAAGCAGAGCA 
GTTGATGACACTATTAAACGATTACGTAAAAAATTTAAGCAATACCACAGTCAGGTTAGTATCAAAACTGTCTGGGGTTACGGCTTCAAATTAATC 
AAAGAGGACAAA 

SEQ ID 10240 

MTKIIYFADDEKNIRDLWPFLEHDGFTVRAFETGDLLLEAYKNQKPDLVILDIMMPGTNGLDVMKSIRQYDNIPIIMLTARDSDVDFITAFNLGT 
DDYFTKPFSPIKLSLHVKALFKRLDEKAIKNDTQYQFLDLTLDTEKRIALLSNEEMPLTKTEFDFLLVLIEKPETAFSRETLLNRIWGFDDIESRA 
VDDTIKRLRKKFKQYHSQVSIKTVWGYGFKLIKEDK 

SEQ ID 10241 

ATGACATTCTATAATCACAAAGAAATCGAACCCAAATGGCAAGCTTTTTGGGCAGATAATCATACCTTTAAAACAGGAACAGACGCATCAAAACCT 
AAGTTTTATGCCCTAGATATGTTCCCATACCCATCTGGAGCTGGTCTCCACGTTGGTCACCCAGAAGGCTATACAGCAACGGATATTCTCAGCCGT 
TTCAAACGTGCCCAAGGTCACAATGTCCTCCACCCAATGGGTTGGGATGCTTTTGGACTTCCTGCTGAGCAGTACGCTATGGATACTGGTAATGAC 
CCAGCTGAGTTTACAGCTGAAAACATCGCTAACTTCAAACGCCAGATTAATGCTCTTGGTTTCTCATACGACTGGGATCGTGAAGTTAACACAACT 
GACCCTAACTACTACAAGTGGACACAGTGGATCTTTACCAAGCTTTATGAAAAAGGTCTAGCTTACGAAGCTGAAGTTCCAGTTAACTGGGTTGAA 
GAATTGGGAACAGCTATCGCCAACGAAGAGGTTCTTCCAGATGGTACATCAGAACGTGGTGGCTACCCAGTTGTCAGAAAACCAATGCGCCAATGG 
ATGCTCAAAATCACTGCCTATGCAGAGCGCTTGCTGGAAGACTTGGAAGAAGTTGACTGGCCAGAGTCAATCAAGGACATGCAACGCAACTGGATT 
GGTAAATCAACTGGTGCTAATGTAACCTTCAAGGTTAAGGATACAGATAAGGACTTCACTGTCTTTACAACACGTCCTGACACCCTTTTTGGTGCG 
ACTTACGCAGTTCTTGCTCCTGAGCATGCCTTGGTTGATGCTATTACAACAGCTGACCAAGCAGAAGCCGTTGCCGAATACAAACGTCAAGCGAGT 
CTCAAATCAGACCTTGCTCGTACAGACCTTGCCAAAGAAAAAACTGGTGTCTGGACAGGTGCCTATGCCATTAACCCAGTTAATGGTAAAGAAATT 
CCAGTTTGGATTGCGGACTATGTCCTTGCTAGCTACGGTACAGGTGCTATCATGGCAGTTCCAGCTCACGATGAACGTGACTGGGAATTCGCAAAA 
CAATTCAACCTAGACATCATTCCAGTTCTTGAAGGTGGGAATGTTGAAGAGGCTGCCTTTACAGAAGACGGTCTTCACATCAACTCAGACTTCCTA 
GATGGTCTCGACAAAGCGGCAGCTATTGCCAAAATGGTCGAGTGGCTTGAAGCAGAAGGTGTTGGTAATGAGAAAGTTACTTACCGTCTTCGTGAC 
TGGCTCTTCAGCCGTCAGCGTTACTGGGGTGAGCCAATCCCAATCATCCACTGGGAAGATGGAACATCAACTGCGGTTCCTGAGAGCGAATTGCCA 
CTAGTTCTTCCAGTTACTAAGGATATCCGTCCTTCAGGTACTGGTGAGAGCCCACTTGCTAACTTGACAGACTGGTTGGAAGTCACTCGTGAAGAT 
GGCGTTAAAGGTCGTCGTGAGACCAACACCATGCCACAATGGGCAGGTTCAAGCTGGTACTATCTCCGCTACATCGATCCACACAACACTGAAAAA 
CTAGCTGACGAGGAACTCCTCAAACAATGGTTGCCAGTTGATATCTATGTCGGTGGTGCAGAGCATGCCGTGCTTCACCTTCTCTATGCTCGCTTC 
TGGCACAAGGTTCTTTATGATCTCGGTGTCGTACCTACCAAAGAGCCATTCCAAAAACTCTTTAACCAAGGGATGATTTTGGGAACAAGCTACCGC 
GACAGCCGTGGTGCTCTTGTGGCAACTGACAAGGTTGAAAAACGTGATGGCAGCTTCTTCCATGTGGAAACTGGTGAAGAGCTTGAACAAGCACCT 
GCTAAGATGTCTAAATCACTTAAGAACGTTGTCAATCCAGATGATGTTGTTGAGCAGTACGGTGCTGACACCCTTCGTGTTTACGAGATGTTCATG 
GGACCACTCGATGCTTCAATCGCTTGGTCTGAAGAAGGTCTTGAAGGCTCACGTAAGTTCTTGGACCGTGTTTACCGTTTGATCACGACTAAAGAG 
ATCACTGAGGAAAATAGCGGAGCTCTTGACAAGGTTTACAACGAAACTGTTAAGGCAGTTACTGAGCAAGTTGACCAAATGAAATTCAACACAGCT 
ATCGCTCAACTCATGGTCTTTGTCAATGCAGCCAACAAGGAAGACAAACTCTTTAGCGACTATGCCAAAGGCTTTGTTCAATTGATTGCACCATTC 
GCACCGCACTTAGGTGAAGAACTCTGGCAAGTCTTGACAGCCTCAGGACAGTCAATCTCTTACGTGCCATGGCCAAGCTATGACGAAAGCAAATTG 
GTTGAAAACGAAATCGAAATCGTTGTCCAAATCAAAGGTAAGGTCAAAGCTAAACTCGTCGTTGCTAAAGACCTTTCACGCGAAGAATTGCAAGAT 
CTTGCTCTTGCTAACGAAAAAGTCCAAGCCGAAATCGCAGGCAAAGACATCATCAAAGTCATCGCAGTACCAAACAAACTCGTTAATATTGTGGTG 
AAA 

SEQ ID 10242 

MTFYNHKEIEPKWQAFWADNHTFKTGTDASKPKFYALDMFPYPSGAGLHVGHPEGYTATDILSRFKRAQGHNVLHPMGWDAFGLPAEQYAMDTGND 
PAEFTAENIANFKRQINALGFSYDWDREWTTDPNYYKWTQWIFTKLYEKGLAYEAEVPVNWVEELGTAIANEEVLPDGTSERGGYPWRKPMRQW 
MLKITAYAERLLEDLEEVDWPESIKDMQRNWIGKSTGANVTFKVKDTDKDFTVFTTRPDTLFGATYAVLAPEHALVDAITTADQAEAVAEYKRQAS 
LKSDLARTDLAKEKTGVWTGAYAINPVNGKEIPVWIADYVLASYGTGAIMAVPAHDERDWEFAKQFNLDIIPVLEGGNVEEAAFTEDGLHINSDFL 
DGLDKAAAIAKMVEWLEAEGVGNEKVTYRLRDWLFSRQRYWGEPIPIIHWEDGTSTAVPESELPLVLPVTKDIRPSGTGESPLANLTDWLEVTRED 
GVKGRRETNTMPQWAGSSWYYLRYIDPHNTEKLADEELLKQWLPVDIYVGGAEHAVLHLLYARFWHKVLYDLGWPTKEPFQKLFNQGMILGTSYR 
DSRGALVATDKVEKRDGSFFHVETGEELEQAPAKMSKSLKNWNPDDWEQYGADTLRVYEMFMGPLDASIAWSEEGLEGSRKFLDRVYRLITTKE 
ITEENSGALDKVYNETVKAVTEQVDQMKFNTAIAQLMVFVNAANKEDKLFSDYAKGFVQLIAPFAPHLGEELWQVLTASGQSISYVPWPSYDESKL 
VENEIEIWQIKGKVKAKLWAKDLSREELQDLALANEKVQAEIAGKDIIKVIAVPNKLVNIWK 

SEQ ID 10243 

ATGAGAGGTCTTTATACTGCTGGAGTTTTAGATGCTTTTCTAGATGCAGGAATAAAAATAGATGGTATCGTATCTGTCTCTGCTGGTGCATTGTTT 
GGTGTTAATTTTGTATCTAGACAACGAGAGAGGGCTTTGCGATACAATAAAAAGTATTTATCCCACCCTAAATATATGAGTCTAAGGTCATGGTTT 
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CGAACAGGGAATTTTGTTAATAAAGATTTCACCTATTATGAAGTTCCTATGAAATTGGATGTATTTGACGATGAAGCATTTAAAAAATCAAGTATT 
GATTTTTACGTAGTTGCTACAGAGATGACATCTGGTAAACCTGAATATTTTAAAATTGATAGTGTTTTTGAACAAATGGAAATTTTACGTGCTAGT 
TCAGCATTACCAGTAGTCTCAAAGATGGTTGATTGGCAGGGGAAAAAGTACTTAGATGGTGGTTTATCTGATAGTATTCCCGTTGATTTTGCCCGT 
GGTTTAGGATTTGACAAGTTGATTGTTGTGATGACTAGGCCGCTCAATTATCAGAAAAAGCCTTCAAGTGGACGATTGTATAAAACTCTGTATAGG 
AAATATCCTAATTTTGTAAAGACAGCCTCGAATCGGTACCAACAGTATAATAATAGTCTTGAAAAGGTCATGAGCCTTGAAAAAACAGGCGATCTA 
TTTGCAATTAGACCGAGTAAGAGCTTGGTTATTGGCCGCTTAGAGAAGAATCCGGATAAACTTGATAGTATTTATCAGCTTGGTATGAAAGATGCT 
AAAAGTGTGATGCCTGAGCTGAATAGTTATCTAATGAAA 

SEQ ID 10244 

MRGLYTAGVLDAFLDAGIKIDGIVSVSAGALFGVNFVSRQRERALRTOKKYLSHPKYMSLRSWFRTGNFVNKDFTYYEVPMKLDVFDDEAFKKSSI 
DFYWATEMTSGKPEYFKIDSVFEQMEILRASSALPWSKMVDWQGKKYLDGGLSDSIPVDFARGLGFDKLIWMTRPLNYQKKPSSGRLYKTLYR 
KYPNFVKTASNRYQQYNNSLEKVMSLEKTGDLFAIRPSKSLVIGRLEKNPDKLDSIYQLGMKDAKSVMPELNSYLMK 

SEQ ID 10245 

ATGCAATTTATTTATAGTATTATTGGTATTTTATTGGTATTAGGAATTGTGTATGCAATTTCTTTCAATCGTAAGAGTGTTTCTCTAAGTTTAATT 
GGAAAAGCTCTTATCGTTCAATTCATTATTGCGCTAATCTTAGTACGTATCCCACTAGGTCAACAAGTTGTTAGTGTTGTTTCAACTGGAGTTACT 
AAAGTAATCAACTGTGGTCAAGCTGGATTAAATTTTGTGTTTGGTTCATTAGCAGATAGTGGAGCAAAAACTGGTTTTATTTTCGCCATTCAAACG 
CTTGGCAATATTGTTTTCTTATCTGCCCTAGTTAGTCTACTTTATTATGTAGGAATCCTTGGATTTGTAGTAAAATGGATAGGTAAGGGCGTTGGT 
AAAATTATGAAATCCTCAGAGGTTGAGAGTTTTGTTGCCGTAGCTAATATGTTTCTTGGTCAAACAGACAGTCCAATTTTGGTTAGCAAATACCTA 
GGTCGTATGACTGATAGTGAGATAATGGTTGTGTTGGTATCAGGTATGGGAAGTATGTCAGTTTCTATTCTTGGTGGCTACATTGCATTAGGCATT 
CCAATGGAATATCTCTTGATTGCTTCAACAATGGTTCCTATTGGCAGTATTCTCATTGCTAAAATCTTATTGCCTCAAACAGAACCTGTTCAAAAA 
ATTGATGACATTAAGATGGATAATAAAGGTAATAACGCCAATGTGATTGATGCAATCGCTGAGGGTGCAAGCACAGGTGCACAAATGGCTTTCTCA 
ATTGGTGCTAGTTTGATTGCCTTTGTTGGTTTAGTTTCTTTGATTAATATGATGTTAAGTGGATTGGGAATCCGCTTAGAACAAATCTTCTCATAT 
GTTTTTGCTCCATTTGGTTTTCTTATGGGATTTGACCACAAAAACATTCTTCTAGAAGGAAACCTTCTTGGAAGTAAGTTGATTTTAAATGAGTTT 
GTTTCGTTCCAACAATTGGGTGACCTAATCAAATCTTTAGATTATCGTACAGCATTGGTAGCAACTATTTCACTTTGTGGTTTTGCTAATTTATCA 
AGTTTAGGTATTTGTGTTTCAGGTATTGCTGTTCTTTGTCCAGAGAAACGTGGCACCCTAGCTCGACTTGTTTTCCGTGCAATGATTGGTGGTATT 
GCTGTAAGTATGCTTAGCGCCTTTATCGTCGGTATTGTAACTCTATTC 

SEQ ID 10246 

MQFIYSIIGILLVLGIVYAISFNRKSVSLSLIGKALIVQFIIALILVRIPLGQQWSWSTGVTKVINCGQAGLNFVFGSLADSGAKTGFIFAIQT 
LGNIVFLSALVSLLYYVGILGFWKWIGKGVGKIMKSSEVESFVAVANMFLGQTDSPILVSKYLGRMTDSEIMWLVSGMGSMSVSILGGYIALGI ' 
PMEYLLIASTMVPIGSILIAKILLPQTEPVQKIDDIKMDNKGNNANVIDAIAEGASTGAQMAFSIGASLIAFVGLVSLINMMLSGLGIRLEQIFSY 
VFAPFGFLMGFDHKNILLEGNLLGSKLILNEFVSFQQLGDLIKSLDYRTALVATISLCGFANLSSLGICVSGIAVLCPEKRGTLARLVFRAMIGGI 
AVSMLSAFIVGIVTLF 

SEQ ID 10247 

ATGCCTAAAAATGAACTAAATAATAAACTAAATAAACTAAAGCATGTACAAGTCTACAATAAGATTTTTAACATGATTCAAGACGGTACTTATTCT 
CCTGGAATGCAATTACCTTCTGAACCCGAATTAGCAGGGCAACTTAATGTTAGTCGAGCTACTTTACGAAAGTCATTAGCACTATTACAAGAAGAC 
CATTTGGTTAAAAATATCAGAGGAAAAGGTAATTTCATTAGAGAAAATTCTAGCAACTTGTCTGAAAACGGTTACGAAAATAGACAACACCCTATT 
AAAACTTGTCTAACTTCCAAAATTACAGAAGTAGAATTAGAATTTCGTGTAGAGGTTCCTGCAGAAGCTATCACAGCTTCACTTAAACAAGAAACC 
CCTGTAGTTGTTATTGCTGATCGTTGGTACCACACCGATGATGGACCATTAGCTTACACACTTTCTTTTATCCCTATCGAACTTATTTCAGATGCT 
GAGATTTCTTTACATGATACTAAACAGTTGTTAAACTTCATTGAAGAAGGTATCTATCAAGAAGGCATATCAAGCCACTCACAAAGCCATTTGGGA 
TATGCGACATCTGGCAATTTTTCAGCAACTAAATATACCCTATCCGATCATGGAC^ATTCATATTAATACAAGAAACAATTTTTAAGCAAGAGAAA 
ATACTAATGTGTAATAAGCATTACGTTCCCATTGAGCACTTTGAATTGTCCATTACCTCTCAT 

SEQ ID 10248 

MPKNELNNKLNKLKHVQVYNKIFNMIQDGTYSPGMQLPSEPELAGQLNVSRATLRKSLALLQEDHLVKNIRGKGNFIRENSSNLSENGYENRQHPI 
KTCLTSKITEVELEFRVEVPAEAITASLKQETPWVIADRWYHTDDGPLAYTLSFIPIELISDAEISLHDTKQLLNFIEEGIYQEGISSHSQSHLG 
YATSGNFSATKYTLSDHGQFILIQETIFKQEKILMCNKHYVPIEHFELSITSH 

SEQ ID 10249 

ATGGTAAGGCTAATATTTAGTGATATTGATGGTACTTTAATTAACAGTAATTTTAAAGTAACACCTAAGACACGGCAGGGAATTAAACAAATAGTA 
GCTCAAGGGGCTACTTTCGTTCCCATATCAGCTAGGATGCCTGAGGCAATTACTCCGATTATGGAACAAATTGGAATAGATTCTTATATTATTTCC 
TATAATGGGGCTTTAATACAAGATATGCAACAAAAAACAATTGCTTCCCACACAATGGATGGTCAAGTTGCCTTACAAGTTTGTTCTTATGTAAGC 
AAGCATTATTCGAAAATTGCATGGAATGTCTATCGTTATCATGAATGGTATTCCTGTGATAAAGAAAATGAGTGGGTCCAAAAAGAGGAGGAGATT 
GTTGGTTTACAATCTAAAGAGATGAGTTTGATGGAGTTAGAGAAGCAAGATAGGATTCATAAACTTCTCTTGATGGGAGAACCATCTCTGATGGGA 
GAATTGGAGAACACTTTGAAAGCTCAATATCCACATTTATCAATCGCACAATCTGCTCCTTACTTTATTGAAATAATGGCTCCAGGTATTGAAAAA 
GGAAAATCTGCTAAAACTTTAGCAGACTATTTAGATATTTCTCTTGCAGACTCTATTGCGTTTGGTGATAACTATAATGATTTAAATCTGCTTGAA 
ATTGTGGGTAAAGGTTTTGTCATGGGGAATGCTCCTAAAGATTTACAAGAGAGAATTGGAAATGTAACTCAGGATAATGATAACGATGGTATTTAT 
TATGCTTTAGTAGAGTATATGGAAAAT 

SEQ ID 10250 

MVRLIFSDIDGTLINSNFKVTPKTRQGIKQIVAQGATFVPISARMPEAITPIMEQIGIDSYIISYNGALIQDMQQKTIASHTMDGQVALQVCSYVS 
KHYSKIAWNVYRYHEWYSCDKENEWVQKEEEIVGLQSKEMSLMELEKQDRIHKLLLMGEPSLMGELENTLKAQYPHLSIAQSAPYFIEIMAPGIEK 
GKSAKTLADYLDISLADSIAFGDNYNDLNLLEIVGKGFVMGNAPKDLQERIGNVTQDNDNDGIYYALVEYMEN 

SEQ ID 10251 

ATGTCGTATCCATACAAAGCCAATCATTCCATTGAATCAATCACCTTAAAAGTAAATGACCTCGAAAACCTCGTAAACTTCTATAGCGATATCATT 
GGGTTAACTGTTATTGACAAATCAAGCACTAGAGCCTTACTAGGGGTAAATCAAAAAATCCCTCTTATTATCCTTGAAAAAACTGAACTTGAAAAG 
CATAGTACCTATGGCCTTTATCACACTGCTATTTTAGTACCAGATGAATACCATCTCAGTCTAGCTCTAAATCATTTATTATCTCAGCATATCCCT 
CTAGAGGGTGGAGCTGACCATGGCTATAGCAATGCTATCTATCTAAGTGATCCTGAAGGTAATGGAATTGAAATTTATAATGATAAGGATATCTCT 
ATGTGGGATATCAGAGAGAGTGGACAAATTATTGGTATTACTGAAAGACTAGATATTGACAATTTACTTGACAGCCTTGTCAACGTTCCTAATAAT 
TATAAGCTTTCTGAAAAAACTAGTATTGGTCATATTCATTTGAGTGTTAAAGATGCTAAGATTAGCTCAAAACTCTATCAAAATGTTTTTGGCCTT 
GATGAGAAATTTGCAATCCCGACAGCTAGTTGGATTGCATCCGGCAACTACCATCATCATCTAGCCTTTAATAATTGGGCTGGTCCAAATCTTTCT 
AAAAACCAAGAAGATAGACCCGGAATTTCCTTATTGACAATTGCTTACAATGATGACAACCTTTTTAGAGATAGCTTAAAAAAAGCGCAACTTTAC 
CAACTGACTTTCCTTGAAAAACAAGATCATTATTATATTATTGAAGATTTTGATGGCATCCGAATTAAAGTTGTTCTAAAACCAGAGAAT 

SEQ ID 10252 

MSYPYKANHSIESITLKVNDLENLVNFYSDIIGLTVIDKSSTRALLGVNQKIPLIILEKTELEKHSTYGLYHTAILVPDEYHLSLALNHLLSQHIP 
LEGGADHGYSNAIYLSDPEGNGIEIYNDKDISMWDIRESGQIIGITERLDIDNLLDSLVNVPNNYKLSEKTSIGHIHLSVKDAKISSKLYQNVFGL 
DEKFAIPTASWIASGNYHHHLAFNNWAGPNLSKNQEDRPGISLLTIAYNDDNLFRDSLKKAQLYQLTFLEKQDHYYIIEDFDGIRIKWLKPEN 

SEQ ID 10253 

ATGACAGAATCTGATATCAAAGTGATTAAACGTGACGGGCGTTTGGTCAGCTTTGATAAGTATAAAATCTACACGGCTCTATTAAAAGCTAGTAAT 
AAAGTTATCAAAATGTCTCCTTTAGTTGAGGCTAAACTTGAGATGATTGCAGATCATGTCATCGCTGAGATCTACAATCGTTTTAAAGATAACATC 
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AAGATATATGAAATACAAAATATCGTTGAACATAAATTATTGGAAGCTAATGAGTACGCTATTGCACAAGAATATATCAATTATCGTACCCAACGC 
GATTTTGAGCGTTCACAGGCTACAGATATCAATTTTTCTATTGGAAAATTAATTAATAAGGATCAAACTGTTGTTAATGAGAATGCTAATAAAGAC 
TCTGATGTGTTTAATACCCAACGTGATTTAACAGCAGGTATTGTAGGGAAATCAATTGGTCTGAAAATGTTACCTTCTCATGTAGCAAATGCACAT 
CAAAAGGGTGATATCCATTATCATGATTTAGATTACAGCCCATACACTCCCATGACAAATTGCTGTTTAATCGATTTTAAGGGAATGCTTGCAAAT 
GGTTTTAAGATTGGTAATGCAGAAGTTGAGAGTCCAAAATCTATTCAGACAGCGACTGCTCAGATTTCACAGATTATTGCGAACGTTGCTTCAAGT 
CAATATGGTGGCTGTACAGCAGATCGCATTGATGAGTTTTTAGCTCCTTATGCACAGTTAAATTATCAAAAACATTTAAAAGATGCAAAAGAATGG 
GTTATTGAAGATAAACAAGAAGACTATGCGCGCGCTAAAACACAAAAAGATATATATGATGCCATGCAATCTTTGGAGTATGAAATTAATACTTTA 
TTTACTTCAAATGGGCAAACGCCATTTACTTCGCTTGGTTTTGGATTAGGAACTAATTGGTTTGAACGAGAAATTCAAAAAGCGATTTTGAAAATT 
CGGATTCAAGGTTTAGGAAGCGAGCATCGTACTGCTATTTTTCCAAAATTAATTTTTACGCTTAAAAAAGGTCTTAATTTAGAAGAAGATAGCCCC 
AATTATGATATTAAACAATTAGCATTAGAGTGTGCGACAAAACGGATGTATCCAGATGTCCTTTCTTATGATAAAATTATTGACTTAACGGGCTCT 
TTTAAAGCCCCTATGGGCTGTCGTTCTTTCCTACAAGGGTGGCGAGATGCAAATGGTCAGGATGTAACATCTGGTCGTATGAATCTTGGAGTTGTA 
ACAGTTAATCTACCGCGTGTTGCCATGGAGTCTAACGGTGATATGGATAAATTCTGGGAGATATTTAATGAACGTATGAGTATTGCTAGAGATGCC 
TTGGTTTATCGTGTGGAACGTGTCAAAGAGGCTATCCCAGCAAATGCGCCCATTCTTTACCAGTATGGAGCATTTGGAGAACGTTTAGGAAAATAT 
GACAATGTTGATCGACTCTTTAATCACCGCCGTGCAACGGTGTCTCTTGGTTATATTGGTTTATATGAGGTGGCGAGTGTTTTTTATGGTGGTGAC 
TGGGAAGATAACCATCAAGCTAAAGCATTTACTGTAGACATCGTTCGTAAGATGAAGCAGTTATGTGCAGATTGGTCTGATGAGTATGATTATCAT 
TTTTCAGTTTATTCGACACCATCGGAGAGCTTGACTGACCGGTTTTGTCGTTTAGATACTGAAAAATTTGGTATAGTAACTGATATTACTGATAAG 
GAATACTACACTAATTCATTCCATTATGATGTGCGTAAGAATCCAACACCTTTTGAAAAACTAGATTTTGAGAAAATCTATCCTGAAACGGGTGCA 
TCAGGAGGATTTATTCACTACTGTGAATACCCTGTTTTGCAACAGAATCCAAAAGCTTTAGAAGCAGTTTGGGACTATGCTTATGATCGGGTAGGT 
TATCTAGGTACTAATACACCGATTGATAAGTGTTACCAATGTCAATTTGAAGGGGATTTTACACCGACAGATCGAGGTTTTACTTGTCCAAATTGT 
GGTAACAGCGACCCTAAGACAGTAGATGTTGTCAAACGTACATGTGGTTATTTAGGTAATCCACAGGCTCGTCCGATGGTTAATGGTCGTCATAAG 
GAAATCTCTGCTCGTGTAAAACATATGAACGGATCAAGTATTAAAAATCAAGGTAAT 

SEQID 10254 

MTESDIKVIKRDGRLVSFDKYKIYTALLKASNKVIKMSPLVEAKLEMIADHVIAKIYNRFKDNIKIYEIQNIVEHKLLEANEYAIAQEYINYRTQR 
DFERSQATDINFSIGKLINKDQTWNENANKDSDVFNTQRDLTAGIVGKSIGLKMLPSHVANAHQKGDIHYHDLDYSPYTPMTNCCLIDFKGMLAN 
GFKIGNAEVESPKSIQTATAQISQIIANVASSQYGGCTADRIDEFLAPYAQLNYQKHLKDAKEWVIEDKQEDYARAKTQKDIYDAMQSLEYEINTL 
FTSNGQTPFTSLGFGLGTNWFEREIQKAILKIRIQGLGSEHRTAIFPKLIFTLKKGLMLEEDSPNYDIKQLALECATKRMYPDVLSYDKIIDLTGS 
FKAPMGCRSFLQGWRDANGQDVTSGRMNLGWTVNLPRVAMESNGDMDKFWEIFNERMSIARDALVYRVERVKEAIPANAPILYQYGAFGERLGKY 
DNVDRLFNHRRATVSLGYIGLYEVASVFYGGDWEDNHQAICAFTVDIVRKMKQLCADWSDEYDYHFSVYSTPSESLTDRFCRLDTEKFGIVTDITDK 
EYYTKSFHYDVRKNPTPFEKLDFEKIYPETGASGGFIHYCEYPVLQQNPKALEAVWDYAYDRVGYLGTNTPIDKCYQCQFEGDFTPTDRGFTCPNC 
GNSDPKTVDWKRTCGYLGNPQARPMVNGRHKEISARVKHMNGSSIKNQGN 

SEQ ID 10255 

ATGAGTAAACGAACGGCTATCAGAATGAAGAAATCTAGTCGATTTTCAATTTTACTATATAGTGTTTTGTCAACTCTCTTAGCAATTGCAAATCCT 
TTATTGACTTATTTTGCAAATGGTTTGCAGACTCAGAATCTCTATACAGGTTTGATGATGACCAAAGGACAGATCCCTTATAGTGATGTTTTTGCT 
ACAGGAGGATTTTTATACTATGTAACGATTGCTCTAAGTTACCTTTTAGGGTCTAGTATCTGGTTACTTATTGTACAGTTTATTGCTTACTATGTA 
TCTGGAATTTATTTTTATAAATTAGTTTATTATGTGGCACAAAGTGAAATTGTCTCGATAGGCATGACGTTGATTTTCTATATAATGAATATTGTC 
TTAGGATTCGGTGGTATGTACCCAATACAGTGGGCATTACCTTTTATGCTCATTTCGCTATGGTTTTTAATTAAATTTTGTGTCGATAATATCGTT 
GATGAAGCATTTATATTTTATGGCATTTTAGCAGCATTCTCACTATTTATAGATCCCCAAACACTGATTTTTTGGCTTTGCTCTTTTGTTCTCTTA 
ACAGCAACCAATATTAAGCAAAAGCAGTCACTACGAGGATTTTATCAGTTTTTATGCGTTGTTTTTGGTATGATTTTAATTGCTTATACTGTTGGT 
TACTTTATGTTTAATCTACAGATTATCTCTTCTTATATTGACAAAGCTATTTTTTACCCCTTTACGTATTTCGCTAGGACAAACCACTCATTCCTT 
CTTAGTTTAGCAATTCAAATTGTTGTCCTTCTAGGGTCAGGTTGTCTCTTTGGACTATGGGATTTTATTCAAAATCGTAAAAAAGCATCTTATCAA 
ATCGGCTTGAACTTTATTGCCTGTATTTTTATTATTTACGCTATAATGGCCATTTTTTCAAGAGATTTTAACCTTTACCACTTTTTACCTGCTTTA 
CCATTTGGTCTTTTGCTAACGAGTAATAAAATTACTATTCTTTACCAAAAAGTGATTGACAGACGTTCACATAGACGTCAGTATTTCTCTGGTAAA 
TCTCTTATCGTAGACCTTTTTGTAAAGAAAACATATTATTTGCCCCTCTTACTAGTTTCCTTATCGATAGGGTTACTAGTTTATAATACTTATCAA 
AATGTTACTCTTAGTAAAGAAAGGCGTGACATTTCACATTATTTGACTACAAAAATTGATAGAGATGGTAAGATTTATGTTTGGGACAAAGTTGCT 
AGCATTTATAGCCAGACTCGGTTAAAATCTGCTTCTCAATTTGTTTTGCCACATATTAATACAGCGCAAAAAAATAATGAGAAAATTTTGAAGGAC 
GAGCTGCTTCAGCATGGGGCTAAATACTTTATCTTAAATAAAAATGAGAAGTTACCAAATGAACTGAAATCTGATATTAAGAAGCACTACCAAGAA 
GTTCCTCTATCAAATATCACTCATTTTGTTCTATATCGTTTCAAA 

SEQID 10256 

MSKRTAIRMKKSSRFSILLYSVLSTLLAIANPLLTYFANGLQTQNBYTGLMMTKGQIPYSDVFATGGFLYYVTIALSYLLGSSIWLLIVQFIAYYV 
SGIYFYKLVYYVAQSEIVSIGMTLIFYIMNIVLGFGGMYPIQWALPFMLISLWFLIKFCVDNIVDEAFIFYGILAAFSLFIDPQTLIFWLCSFVLL 
TATNIKQKQSLRGFYQFLCWFGMILIAYTVGYFMFNLQIISSYIDKAIFYPFTYFARTNHSFLLSLAIQIWLLGSGCLFGLWDFIQNRKKASYQ 
IGLNFIACIFIIYAIMAIFSRDFNLYHFLPALPFGLLLTSNKITILYQKVIDRRSHRRQYFSGKSLIVDLFVKKTYYLPLLLVSLSIGLLVYNTYQ 
NVTLSKERRDISHYLTTKIDRDGKIYVWDKVASIYSQTRLKSASQFVLPHINTAQKNNEKILKDELLQHGAKYFILNKNEKLPNELKSDIKKHYQE 
VPLSNITHFVLYRFK 

SEQ ID 10257 

ATGGGACTTGACGTCGGCTCGAAAACTGTCGGCGTTGCAATTAGTGATCCACTCGGTTTCACTGCACAAGGTCTTGAAATCATTAAGATCGATGAA 
GAATCTGGAAATTTTGGTTTTGACCGCTTAGCAGAGTTAGTAAAAGAGTACAAAGTTGATAAATTTGTAGTTGGTCTACCTAAAAATATGAATAAT 
ACAAGTGGTCCTCGTGTAGAGGCTAGTCAGGCATATGGCGATAAAATCACTGAATTATTCAATCTTCCAGTTGAATATCAAGATGAACGTTTAACG 
ACTGTTCAAGCAGAGCGTATGCTAGTTGAGCAAGCTGATATTAGTCGTGGTAAGCGTAAGAAAGTTATCGATAAATTAGCAGCTCAACTAATCTTA 
CAAAATTATTTAGACCGCATGTTT 

SEQID 10258 

MGLDVGSKTVGVAISDPLGFTAQGLEIIKIDEESGNFGFDRLAELVKEYKVDKFWGLPKNMNNTSGPRVEASQAYGDKITELFNLPVEYQDERLT 
TVQAERMLVEQADISRGKRKKVIDKLAAQLILQNYLDRMF 

SEQ ID 10259 

ATGATTAAGATTTATACTATTTCAAGTTGCACAAGTTGTAAAAAAGCAAAAACTTGGCTAAATGCTCATCAACTTCCATATAAAGAACAAAACCTA 
GGTAAAGAATCACTAACACGTGATGAAATTTTAGAAATATTAACAAAAACTGAAAGTGGTATTGAAAGTATCGTTTCTTCTAAAAATCGTTATGCT 
AAGGCGCTCAATTGTAATATTGAGGAGTTGAGTGTAAATGAAGTTATTGATCTTATTCAAGAAAATCCACGTATTTTAAAGAGTCCAATTCTAATT 
GATGACAAACGTCTTCAAGTAGGTTATAAGGAAGATGATATTCGTGCTTTTCTACCTCGCTCTATTCGTAACGTTGAAAATGCAGAAGCTCGTCTT 
CGTGCAGCACTT 

SEQID 10260 

MIKIYTISSCTSCKKAKTWLNAHQLPYKEQNLGKESLTRDEILEILTKTESGIESIVSSKNRYAKALNCNIEELSVNEVIDLIQENPRILKSPILI 
DDKRLQVGYKEDDIRAFLPRSIRNVENAEARLRAAL 

SEQ ID 10261 

ATGGTTTTACCAGGTCCGCCTAGTGAATTAAAGCCAATGGTTATGGAGCAGGTAGTACCTATTTTGTCAAATAATGGCACAAAATTATATTCACGT 
GTATTGAGATTCTTTGGTATCGGTGAGAGTCAGTTAGTCACAATCTTAGAAGACATAATTAAGAATCAGACAGACCCAACTATAGCACCATATGCA 
AAGGTTGGTGAGGTAACTTTAAGGTTATCAACGAAAGCTGAAAATCAGGATGAGGCCGACTTTAAATTAGATAGCTTAGAAAAAGAAATACTTGCT 
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CTTAAGACATTAGATAACCGTAAATTAAAAGATTTATTATATGGTTATGGTGATAATAATAGTATGGCACGTACTGTTTTAGAATTATTGAAAGTA 
CAAAATAAAACGATTACTGCCGCAGAGAGCTTAACAGCAGGGTTATTTCAATCTCAGTTAGCAGAATTTTCTGGTGCTTCGCAAGTTTTTAATGGT 
GGTTTTACGACCTATAGTATGGAAGCAAAATCACAACTTCTCGGCATCCCTAAGAAAAAATTGCAAGAATATGGAGTTGTCAGTCATTTTACAGCT 
GAGGCAATGGCTCAGCAAGCTCGCCAACTTTTAAAAGCAGATTTTGGTATCGGTTTAACGGGAGTTGCTGGTCCTGATGAGTTGGAAGGATACCCT 
GCAGGTACAGTTTTTATTGGGATTGCAACCCCTGAAGGCGTTTCTTCTATTAAAGTATCGATTGGAGGGAAGAGTCGCTCAGATGTCCGTCATATC 
AGTACTTTACATGCTTTTGACTTGGTGCGTAGGGCTTTATTAAAGATA 

SEQ ID 10262 

MVLPGPPSELKPMVMEQWPILSNNGTKLYSRVLRFFGIGESQLVTILEDIIKKQTDPTIAPYAKVGEVTLRLSTKAENQDEADFKLDSLEKEILA 
LKTLDNRKLKDLLYGYGDNNSMARTVLELLKVQNKTITAAESLTAGLFQSQLAEFSGASQVFNGGFTTYSMEAKSQLLGIPKKKLQEYGWSHFTA 
EAMAQQARQLLKADFGIGLTGVAGPDELEGYPAGTVFIGIATPEGVSSIKVSIGGKSRSDVRHISTLHAFDLVRRALLKI 

SEQ ID 10263 

ATGAAACGATGTTCTTGGGTGAATTTAGATAATCCATTATATGTAGCTTACCATGATAAAGAGTGGGGGAGAGCTGTTCATGACGATCATGTACTC 
TTTGAGTTACTATGTTTAGAAACTTATCAATCGGGTTTATCTTGGGAAACAGTATTAAATAAACGTCAGGAGTTCAGACAAGTTTTTCATCACTAT 
AATATTGAAAAGGTAGCTGCAATGTCAGATGCGGATTTAGAGATAATCTTACAAAATCCTAGGGTTATTCGTCATCGTCTAAAACTTTTCTCAACA 
CGACAAAATGCTAGGTCAATTATATTAATTCAGAAAGAATTCGGAAGTTTTGATCGCTACATTTGGTCTTTTGTAGATAATAAAGTACAGGTTAAC 
TCAGTTAACAACTACAACGATGTGCCTGCAAGTACTACCTTATCCGAACGCTTATCTAAGGATTTAAAAAAACGCGGTTTTAAATTTGTTGGTCCA 
ACTTGCCTCTATTCTTTTATTCAGGCCGCGGGTATGGTTAATGACCATGAAAATATATGTGATTTCAAG 

SEQ ID 10264 

MKRCSWVNLDNPLYVAYHDKEWGRAVHDDHVLFELLCLETYQSGLSWETVLNKRQEFRQVFHHYNIEKVAAMSDADLEI1LQNPRVIRHRLKLFST 
RQNARSIILIQKEFGSFDRYIWSFVDNKVQVNSVNNYNDVPASTTLSERLSKDLKKRGFKFVGPTCLYSFIQAAGMVNDHENICDFK 

SEQ ID 10265 

GTGAAAGAGTTTTTTGCTTTGCCAAAACAGCTACAGTTAAGAGAATTATTGCGTTTTATTTCCATTACGGTTGGTTCAGCTATTTTTCCTTTTATG 
GCAATGTATTATGTTCAATATTTTGGAAATCTAGTTACAGGAATCTTGATCATCATAACTCAACTATCAGGGTTTGTAGCGACCTTATATGGAGGC 
CATTTGTCAGATGCTATGGGGAGGAAAAAAGTTGTGATTATAGGTTCACTGCTGGCAACCATTGGTTGGGCTATAACTATAGCTGCAAATGTTCCA 
AATCATATTACGCCACACTTGACCTTTGTAGGTATCGTTATCATTGAAATAGCTCACCAATTTTATTTCCCTGCCTATGAAGCTATGACCATTGAT 
TTGACGAACGAACAGAATCGTCGCTTTGTTTACACTATAGGTTATTGGTTGGTTAACATCGCTGTAATGCTAGGTTCTGGAATTGCTGGGATTTTC 
TATGATCACCATTTTTTTGAATTATTAATAGTTCTTCTTATTATTTCAGCGATTTGTTGTTTCGTGGTCTACTTCAAGTTTGATGAGACAAAACCA 
CAGGAGGGAACCTTCAAGCATGATAAAGGAGTTTTAGGAACTTTTAAAAATTATAGTCAGGTTTTAGTGGATAAAGCGTTTGTTGTTTATACTTTA 
GGAGCAATTGGTTCCAGTGTTGTCTGGCTCCAGGTTGATAATTATTTCTCGGTCAATCTTAAGCAAAATTTTGAAGTAGTGTCCATTTTAGGACAT 
ACAATCACAGGTGCTAAAATGCTTAGTTTAGCAGTCTTTACAAACACTCTATTAATTGTCTTACTAATGACAACTATAAATAAATTCATAGAGAAT 
TGGCCTTTGAAACGTCAACTAATATTAGGGAGCTTGATTTGTGGTTTTGGAATGCTTTTTAATATTTCTCTAAACACTTTTGGAGCTATTTTGATT 
GCCATGACGTTTTTCACCTTTGGCGAAATGATTTATGTTCCAGCTAGTCAGGTTCTAAGGGCGGAGATGATGGTGGAGGGAAAAATTGGATCATAT 
TCTGGATTTTTAGCTATCGCACAACCTGTTGCAAGTGTATTAGCAGGTGCCATGGTTTCGCTCAGCTATTTTACAGGAAAAATAGGTGTTCAAATA 
ACATTGACCATTTTTATGTTAGCAGGTCTGGTTTTAATCTTATATGCTACCAAAATGAAAAATATTGAGATAGGAAAA 

SEQ ID 10266 

MKEFFALPKQLQLRELLRFISITVGSAIFPFMAMYYVQYFGNLVTGILIIITQLSGFVATLYGGHLSDAMGRKKWIIGSLLATIGWAITIAANVP 
NHITPHLTFVGILIIEIAHQFYFPAYEAMTIDLTNEQNRRFVYTIGYWLVNIAVMLGSGIAGIFYDHHFFELLIVLLIISAICCFWYFKFDETKP 
QEGTFKHDKGVLGTFKNYSQVLVDKAFWYTLGAIGSSVVWLQVDNYFSVNLKQNFEVVSILGHTITGAKMLSIiAVFTNTLLIVLLMTTINKFIEN 
WPLKRQLILGSLICGFGMLFNISLNTFGAILIAMTFFTFGEMIYVPASQVLRAEMMVEGKIGSYSGFLAIAQPVASVLAGAMVSLSYFTGKIGVQI 
TLTIFMLAGLVLILYATKMKNIEIGK 

SEQ ID 10267 

ATGAACTTGTCTAAAATTATTGAATTACCGGATATATTAGCTAACCAGATTGCTGCTGGTGAGGTTGTTGAAAGGCCTAGTAGCGTCGTTAAAGAA 
TTAGTTGAAAATGCCATAGATGCAGGAAGTAGCCAAATTACCATAGAGGTTGAAGAATCTGGTCTTAAAAAGATTCAAATAACGGATAACGGTGAA 
GGGATGACTAGTGAGGATGCCGTTCTCAGTTTACGACGTCACGCTACATCCAAAATCAAAAGCCAGAGTGACCTTTTTCGTATTCGGACCTTAGGT 
TTTCGTGGTGAAGCTCTACCATCAATCGCTTCGATTAGTTTAATGACGATAAAAACAGCTACAGAGCAAGGGAAACAAGGGACGTTACTTGTTGCT 
AAAGGGGGAAACATTGAAAAACAGGAAGTTGTTTCAAGTCCTCGTGGAACAAAAATTTTAGTTGAAAATTTATTCTTTAACACGCCTGCCAGATTG 
AAATACATGAAGAGTTTACAGTCTGAACTAGCTCATATTATTGATATTGTTAATAGACTCAGTCTAGCGCATCCGGAAGTTGCTTTTACACTGATA 
AATGATGGTAAAGAAATGACTAAAACTAGTGGGACTGGCGATTTGAGACAGGCGATTGCAGGTATTTATGGTTTAAATACTGCAAAAAAAATGATT 
GAGATTTCAAATGCAGATTTAGATTTTGAAATTTCGGGTTATGTAAGTTTGCCTGAATTGACACGAGCTAACCGAAACTATATTACCCTATTAATT 
AACGGTCGTTACATTAAAAATTTTCTTTTGAACCGCTCAATTCTAGATGGTTATGGTTCAAAGTTGATGGTTGGAAGATTTCCAATTGCTGTCATT 
GATATTCAGATAGATCCTTATCTAGCAGATGTCAACGTTCATCCGACTAAGCAAGAGGTGAGAATTTCTAAGGAACGAGAATTAATGAGTTTAATA 
AGCACAGCAATTTCTGAGAGTCTTAAACAATATGACTTGATTCCGGATGCTTTAGAGAATTTAGCTAAAACTAGTACCCGAAGTGTAGATAAGCCT 

GCTAACTTTACAAACCTTGACAAAAGTGACGGTTCAGTTGACAATGATGTAAAAAACTCTGTTAATCAAGGAGCAACGCAGTCTCCTAATATAAAG 
TATGCTAGTAGAGATCAAGCTGATAGTGAGAACTTCATTCATTCTCAGGATTACCTTAGTAGTAAACAGTCACTTAACAAACTTGTTGAAAAATTA 
GATTCGGAAGAAAGTTCGACTTTTCCAGAGCTCGAATTTTTTGGTCAAATGCATGGGACCTACTTATTTGCTCAAGGGAATGGTGGGTTGTATATT 
ATTGATCAACATGCAGCTCAAGAGCGTGTAAAATACGAGTATTACCGTGAAAAGATAGGTGAGGTTGATAATAGTCTTCAACAATTGTTAGTACCA 
TTTCTATTTGAATTTTCAAGTTCAGATTTTCTTCAATTACAAGAAAAAATGTCATTATTACAAGATGTTGGTATTTTCTTGGAACCGTATGGTAAT 
AATACTTTCATTTTAAGGGAACATCCAATTTGGATGAAAGAAGAAGAGGTAGAGTCTGGCATTTATGAAATGTGTGATATGTTGTTGCTCACTAAT 
GAAGTATCAGTGAAAAAATATCGCGCAGAGTTGGCTATTATGATGTCTTGCAAGCGATCTATTAAAGCAAACCATACGCTAGACGATTACTCAGCA 
CGTCATTTATTAGATCAGTTAGCGCAATGTAAAAATCCTTATAATTGCCCTCATGGAAGACCTGTTTTAGTTAATTTTACAAAAGCTGATATGGAG 
AAAATGTTTAAACGAATCCAAGAAAATCATACAAGCCTCAGGGATTTAGGAAAATAT 

SEQ ID 10268 

MNLSKIIELPDILANQIAAGEWERPSSWKELVENAIDAGSSQITIEVEESGLKKIQITDNGEGMTSEDAVLSLRRHATSKIKSQSDLFRIRTLG 
FRGEALPSIASISLMTIKTATEQGKQGTLLVAKGGNIEKQEWSSPRGTKILVENLFFNTPARLKYMKSLQSELAHIIDIVNRLSLAHPEVAFTLI 
NDGKEMTKTSGTGDLRQAIAGIYGLNTAKKMIEISNADLDFEISGYVSLPELTRANRNYITLLINGRYIKNFLLNRSILDGYGSKLMVGRFPIAVI 
DIQIDPYLADVNVHPTKQEVRISKERELMSLISTAISESLKQYDLIPDALENLAKTSTRSVDKPIQTSFSLKQPGLYYDRAKNDFFIGADTVSEPI 
ANFTNLDKSDGSVDNDVKNSVNQGATQSPNIKYASRDQADSENFIHSQDYLSSKQSLNKLVEKLDSEESSTFPELEFFGQMHGTYLFAQGNGGLYI 
IDQHAAQERVKYEYYREKIGEVDNSLQQLLVPFLFEFSSSDFLQLQEKMSLLQDVGIFLEPYGNNTFILREHPIWMKEEEVESGIYEMCDMLLLTN 
EVSVKKYRAELAIMMSCKRSIKANHTLDDYSARHLLDQLAQCKNPYNCPHGRPVLVNFTKADMEKMFKRIQENHTSLRDLGKY 

SEQ ID 10269 

ATGAATAAAATAGAACGCCAAAAACGTATTAAACGTTTGATCCAATCAGGGCAGATTGGCACACAAGAAGAAATTAAATTACATTTAAAAAATGAA 
GGAATCGATGTCACGCAAGCGACTCTATCAAGAGACTTGCGTGAGATTGGTCTTTTAAAATTACGTAGCCCAGAAGGTAAGCTATATTATAGTTTA 
TCAACAGCTACTTCAAATCGATTTAGCCCAGCCTTACGCTCATATATTTTGAAAGTATCGCGAGCAAGTTTTATGTTAGTTTTAAATACTAATTTA 
GGGGAGGCTAGCGTTTTAGCAAACTTTATTGATGAGAAAGGGCTGCCAGAGATTTTAGGAACAATGGCAGGAGCAGACACCTTGTTGGTGATTTGT 
CAAAATGAAGATATTGCCAAAGTTTTTGAAAAAGAACTATCAGTAGGTTTA 
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SEQ ID 10270 

MNKIERQKRIKRLIQSGQIGTQEEIKLHLKNEGIDVTQATLSRDLREIGLLKLRSPEGKLYYSLSTATSNRFSPALRSYILKVSRASFMLVLNTNL 
GEASVLANFIDEKGLPEILGTMAGADTLLVICQNEDIAKVFEKELSVGL 

SEQ ID 10271 

ATGGATACAAAACATCTAATTGCGAGTGAAATTCAAAAAGTTGTTCCAGATATGGAACAATCGACCATTCTTTCTTTATTAGAAACCCCAAAAAAT 
TCGAGCATGGGAGATTTAGCTTTCCCAGCATTCTCTTTGGCTAAAACTCTACGCAAAGCACCTCAAATAATTGCTAGTGACATTGCTGAACAAATT 
AAAAGCGACCAATTTGAAAAGGTGGAAGCTGTTGGACCTTACGTTAACTTTTTCCTTGATAAAGCCGCAATCTCAAGTCAAGTTTTAAAACAAGTC 
TTATCTGATGGTTCTGCCTATGCTACTCAAAATATTGGTGAAGGACGAAATGTTGCCATTGACATGTCTAGTCCAAATATTGCTAAGCCATTCTCA 
ATTGGACACCTTCGTTCAACAGTTATTGGTGATAGTTTAGCTAATATTTTTGATAAAATTGGCTATCATCCTGTTAAAATTAATCACCTTGGCGAC 
TGGGGTAAACAATTTGGAATGTTAATCGTTGCCTATAAAAAATGGGGCAATGAAGAGGCTGTCCGTGCTCATCCCATCGATGAACTTTTAAAACTT 
TATGTCCGTATTAATGCTGAAGCCGAGACAGACCCTAGCGTTGATGAAGAGGCACGTGAGTGGTTTCGTAAACTTGAAGCTAACGATCCTGAAGCA 
ACTGAATTATGGCAATGGTTCCGTGACGAGTCATTATTAGAATTCAACCGTCTTTACGATCAAATGAATGTTACATTTGATAGCTATAACGGCGAG 
GCATTCTACAACGACAAAATGGATGAAGTGCTTGAACTGCTAGAATCTAAAAACCTCCTAGTCGAATCTAAAGGTGCACAAGTTGTTAACCTAGAA 
AAATACGGTATTGAACATCCTGCCCTCATTAAAAAATCCGATGGAGCAACTCTCTACATTACACGTGACTTAGCTGCTGCACTTTACCGTAAACGT 
ACCTACGATTTTGCAAAATCAATCTACGTTGTAGGAAACGAACAGTCTGCACACTTTAAGCAACTAAAAGCTGTGCTTAAAGAAATGGACTACGAT 
TGGTCCGATGATATGACTCATGTTCCTTTTGGCCTTGTAACAAAAGGAGGAGCAAAATTATCAACTCGTAAAGGAAATGTAATTCTACTTGAACCT 
ACTGTTGCAGAAGCTATTAATCGTGCGGCATCTCAGATTGAAGCTAAAAACCCTAACCTAGCAGATAAAGATAAAGTTGCTCAAGCAGTTGGTGTA 
GGTGCTATTAAATTTTACGATTTGAAAACTGATCGTACAAATGGTTATGACTTTGACTTAGAAGCAATGGTATCATTTGAAGGTGAAACTGGGCCA 
TATGTACAATATGCACATGCTCGTATTCAATCAATCTTACGTAAAGCTAACTTTAGCCCATCTAATAGCGATAATTACAGTCTCAACGATGTTGAA 
AGCTGGGAAATCATCAAACTCATCCAAGATTTTCCTCGTATTATTGTACGTGCGGCAGATAATTTTGAGCCCTCTATTATTGCAAAATTCGCTATT 
AATTTAGCTCAGTGCTTCAATAAATATTACGCCCACACACGTATTTTAGATGAAGACGCTGAAATCAGTAGTCGTCTAGCACTTTGCTATGCAACT 
GCTACAGTATTAAAAGAATCTCTTCGCCTCCTAGGAGTTGATGCTCCGAATGAAATG 

SEQ ID 10272 

MDTKHLIASEIQKWPDMEQSTILSLLETPKNSSMGDLAFPAFSLAKTLRKAPQIIASDIAEQIKSDQFEKVEAVGPYVNFFLDKAAISSQVLKQV 
LSDGSAYATQNIGEGRNVAIDMSSPNIAKPFSIGHLRSTVIGDSLANIFDKIGYHPVKINHLGDWGKQFGMLIVAYKKWGNEEAVRAHPIDELLKL 
YVRINAEAETDPSVDEEAREWFRKLEANDPEATELWQWFRDESLLEFNRLYDQMNVTFDSYNGEAFYNDKMDEVLELLESKNLLVESKGAQWNLE 
KYGIEHPALIKKSDGATLYITRDLAAALYRKRTYDFAKSIYWGNEQSAHFKQLKAVLKEMDYDWSDDMTHVPFGLVTKGGAKLSTRKGNVILLEP 
TVAEAINRAASQIEAKNPNLADKDKVAQAVGVGAIKFYDLKTDRTNGYDFDLEAMVSFEGETGPYVQYAHARIQSILRKANFSPSNSDNYSLNDVE 
SWEIIKLIQDFPRIIVRAADNFEPSIIAKFAINLAQCFNKYYAHTRILDEDAEISSRLALCYATATVLKESLRLLGVDAPNEM 

SEQ ID 10273 

ATGAAACGTAGTATGTATGCTGGGCGTGTTCGTAGTGAGCACATAGGAACATCGATTACTTTAAAAGGATGGGTTGGTCGTCGTCGTGACCTTGGA 
GGCCTTATTTTTATTGATCTTCGCGATCGCGAGGGAATCATGCAATTAGTTATTAATCCTGAAGAAGTATCAGCCTCAGTTATGGCAACCGCAGAA 
AGTCTCCGTAGTGAATTTGTTATAGAGGTTAGCGGTGTAGTGACAGCACGAGAACAAGCTAATGATAATTTACCAACAGGAGAAGTTGAATTAAAA 
GTGCAAGAATTATCGATTCTTAATACCTCGAAAACaACACCATTTGAAATTAAAGATGGTATTGAGGCAAATGATGATACACGCATGCGTTACCGT 
TACTTGGATCTTCGTCGTCCGGAAATGCTTGAAAATTTCAAATTACGTGCGAAAGTAACACACTCAATCCGTAATTACCTTGACAACTTAGAGTTT 
ATTGATGTCGAAACTCCGATGCTAACAAAATCAACTCCAGAGGGGGCACGAGACTATTTGGTTCCATCACGTGTCAACCAAGGACATTTTTATGCC 
CTTCCACAAAGCCCTCAAATTACAAAACAGCTATTGATGAATGCGGGATTTGATCGTTATTATCAAATTGTCAAATGTTTCCGTGATGAGGATTTA 
CGTGGAGACCGTCAACCTGAGTTTACACAAGTTGACTTAGAGACATCATTCCTTAGTGATCAAGAAATTCAAGACATTGTTGAGGGTATGATTGCT 
AAAGTAATGAAAGACACTAAAGGTTTAGAGGTTTCTTTACCATTCCCAAGGATGGCATATGATGATGCAATGAATAACTACGGGTCTGATAAGCCT 
GATACAAGGTTTGATATGCTTTTACAAGACTTGACAGAAATTGTCAAAGAAGTTGACTTCAAGGTGTTCTCAGAAGCTTCAGTAGTTAAAGCGATT 
GTTGTCAAAGATAAGGCGGACAAGTACTCTCGAAAAAATATTGATAAATTAACAGAAATTGCAAAACAATACGGTGCCAAAGGTTTAGCATGGCTA 
AAATATGCAGATAATACTATTTCAGGTCCGGTTGCTAAGTTCTTGACAGCTATTGAAGGTAGGTTGACAGAAGCTTTACAGCTAGAGAATAATGAC 
TTAATTCTATTTGTAGCAGATAGTCTTGAAGTAGCTAACGAGACTTTAGGAGCGCTTCGTACACGCATTGCAAAAGAACTTGAACTCATTGATTAT 
TCTAAATTTAATTTCCTATGGGTTGTTGATTGGCCAATGTTTGAGTGGTCAGAAGAAGAGGGACGATATATGTCGGCTCATCATCCATTCACCTTG 
CCAACAGCGGAGACAGCGCATGAGTTGGAAGGGGATTTGGCTAAAGTACGTGCAGTTGCCTATGATATTGTTTTGAATGGATATGAGTTAGGCGGT 
GGTAGCCTACGTATTAACCAAAAAGATACACAAGAGCGTATGTTCAAGGCTTTAGGATTTAGCGCTGAATCAGCTCAGGAACAGTTTGGTTTCTTA 
CTTGAAGCTATGGATTACGGCTTCCCACCACATGGTGGATTGGCAATAGGCCTTGACCGCTTTGTTATGTTGTTAGCAGGCAAGGACAATATTCGA 
GAAGTTATTGCATTCCCTAAAAACAATAAGGCTAGTGATCCAATGACTCAAGCTCCTAGTCTCGTTTCAGAACAACAATTAGAAGAATTATCACTT 
ACTGTAGAAAGTTATGAAAAC 

SEQ ID 10274 

MKRSMYAGRVRSEHIGTSITLKGWVGRRRDLGGLIFIDLRDREGIMQLVINPEEVSASVMATAESLRSEFVIEVSGWTAREQANDNLPTGEVELK 
VQELSILNTSKTTPFEIKDGIEANDDTRMRYRYLDDRRPEMLENFKLRAKVTHSIRNYLDNLEFIDVETPMLTKSTPEGARDYLVPSRVNQGHFYA 
LPQSPQITKQLLMNAGFDRYYQIVKCFRDEDLRGDRQPEFTQVDLETSFLSDQEIQDIVEGMIAKVNKDTKGLEVSLPFPRMAYDDAMNNYGSDKP 
DTRFDMLLQDLTEIVKEVDFKVFSEASWKAIWKDKADKYSRKNIDKLTEIAKQYGAKGLAWLKYADNTISGPVAKFLTAIEGRLTEALQLENND 
LILFVADSLEVANETLGALRTRIAKELELIDYSKFNFLWWDWPMFEWSEEEGRYMSAHHPFTLPTAETAHELEGDLAKVRAVAYDIVLNGYELGG 
GSLRINQKDTQERMFKALGFSAESAQEQFGFLLEAMDYGFPPHGGLAIGLDRFVMLLAGKDNIREVIAFPKNNKASDPMTQAPSLVSEQQLEELSL 
TVESYEN 

SEQ ID 10275 

ATGAAACTTCAAAAACCAAAAGGGACTCAGGATATCTTACCTGGAGAATCAGCAAAGTGGCAATACGTTGAAAATGTTATACGCAATCTCTTTAAA 
CAATATCATTATGATGAAATTCGTACACCAATGTTTGAACATTACGAGGTTATTAGTCGCTCAGTTGGGGATACAACGGATATCGTTACAAAAGAG 
ATGTATGATTTTCATGATAAAGGAGATCGTCACATTACGCTTCGTCCAGAAGGAACAGCACCTGTTGTACGTTCTTATGTTGAAAATAAACTATTT 
GCACCAGAAGTTCAAAAACCAACCAAAATGTATTATATTGGATCAATGTTCCGATATGAGCGCCCACAGGCTGGTCGTTTACGAGAATTTCATCAA 
GTAGGCGTTGAGTGCTTTGGATCAAATAATCCAGCAACTGATGTTGAAACAATCGCAATGGGACATCATCTATTTGAAGATTTAGGTATCAAAAAC 
GTTAAACTTCATCTTAATAGTTTAGGGAATCCAGAAAGTCGTCAGGCCTATCGCCAAGCTCTTATTGATTACTTAACACCCATACGTGAACAATTG 
TCTAAGGATAGTCAACGTCGTTTGAATGAAAATCCATTGCGCGTACTAGACTCTAAGGAGCCAGAAGACAAACTAGCAGTTGAAAATGCTCCTTCT 
ATTTTAGATTATTTAGATGAGTCAAGCCAAGCCCACTTTGATGCTGTGTGTCATATGCTTGATGCTCTAAATATTCCATACATCATTGATACTAAT 
ATGGTTCGTGGTCTTGATTATTATAATCATACTATTTTTGAGTTTATCACTGAGATTGAAGATAATGAATTAACGATCTGTGCTGGAGGCCGTTAT 
GACGGCTTAGTATCCTATTTTGGTGGACCAGAAACACCAGCATTTGGTTTTGGATTAGGATTAGAACGCTTGCTCTTAATATTAGATAAGCAAGGG 
ATTTCTTTACCAATAGAAAATACTATAGATCTGTATATAGCTGTATTAGGATCAGAGGCTAATCTAGCTGCCTTAGATTTGGCACAATCAATACGT 
CATCAGGGTTTTAAAGTAGAGCGTGATTATTTGGGTCGTAAAATCAAAGCACAATTTAAGTCTGCAGATACTTTTAATGCTAAAGTGATTATGACA 
TTAGGTAGCAGTGAAGTAGATTCGAAAGAGGTCGGTTTAAAAAATAATCAAACACGTCAAGAAGTTAAAGTTAGTTTTGAAAACATTAAAACAGAT 
TTTTCATCTGTGCTTAAACAATTAGGATTG 

SEQ ID 10276 

MKLQKPKGTQDILPGESAKWQYVENVIRNLFKQYHYDEIRTPMFEHYEVISRSVGDTTDIVTKEMYDFHDKGDRHITLRPEGTAPWRSYVENKLF 
APEVQKPTKMYYIGSMFRYERPQAGRLREFHQVGVECFGSNNPATDVETIAMGHHLFEDLGIKNVKLHLNSLGNPESRQAYRQALIDYLTPIREQL 
SKDSQRRLNENPLRVLDSKEPEDKLAVENAPSILDYLDESSQAHFDAVCHMLDALNIPYIIDTNMVRGLDYYNHTIFEFITEIEDNELTICAGGRY 
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DGLVSYFGGPETPAFGFGLGLERLLLILDKQGISLPIKNTIDLYIAVLGSEMILAALDLAQSIRHQGFKVERDYLGRKIKAQFKSADTFNAKVIMT 
LGS SEVDSKEVGLKNNQTRQEVKVS FENI KTDFS SVLKQLGL 

SEQ ID 10277 

ATGAGAACATATTCAGATAAAAACGAACTTAAGGAAGAAGTACTAAAATCATATAAAAAATATATTGCTGAATTCAATGACATTCCTGAGAAGTTG 
AAAGATTTAAGAATTGATGAGGTTGATAGGACACCAGCGGAGAATCTAGCCTATCAGGTTGGCTGGACTACCCTGATACTAAAATGGGAGTCAGAT 
GAACAGAGTGGCTTAGAAGTTAAAACACCAACTGAGACGTTTAAATGGAATCAACTTGGAGAGCTATATCAGCATTTTACTGAGACCTACGCTAGT 
CTAACCATCAAAGAACTTACGGCTCAACTCAATGATAATGTAGATGCTATAGGTAACATGATTGATTCAATGAGCGACGAAGTCCTATTTAAACCT 
CATATGAGAAATTGGGCTGATAGTGCGACTAAGAATGCAGTCTGGGAAGTTTATAAGTTTATTCATATTAATACGGTAGCTCCTTTCGGAACATTT 
AGAACTAAGATTCGCAAGTGGAAAAAAGTTGCTTTAAAG 

SEQ ID 10278 

MRTYSDKNELKEEVLKSYKKYIAEFNDIPEKLKDLRIDEVDRTPAENLAYQVGWTTLILKWESDEQSGLEVKTPTETFKWNQLGELYQHFTETYAS 
LTIKELTAQLNDNVDAIGNMIDSMSDEVLFKPHMRNWADSATKNAVWEVYKFIHINTVAPFGTFRTKIRKWKKVALK 

SEQ ID 10279 

ATGGATAACAAATTCAAAAATATCCCAAAACGGCATTTACCACAAAAACTCCCATTTGACTACACGTCAATATATACTGACCCACAAATCATTAAA 
TTAACTACTAGGGCAAATATTGCAATCGGTACTTACGAAGGATTTCTAGAGTCTATCATTAACCCTATGCTACTAATCTCCCCTTTGCTTAGCCAA 
GAAGCCGTTCTCTCTTCAAAACTTGAAGGGACCCATGCCACCTTGAAAGACTTACTTAATTATGAAGCTGGTAATAAAGTAGATATTGAGCGTGAT 
GAATTGCATGAAATCATTAACTACCGAAAGGCTCTCTTTTATGCTCTAGAAAACATTTCCACCATCAACAACATCGATTCTAAAGGATTACCGTTA 
TCCAATAGAATTATTAAAGAAATGCACAAAATTCTTCTAGATAATGTTAGAGGTAGTAGTAAAAATCCTGGTAATTTTAAGAGAAGTCAAAACTAT 
ATCGGTAGTGTATCCTCGATTTCATACACTCCTGTCCCCGCGGAAAAAACACCAGAATACATGTCTAATTTGGAGCAATATATCCATTATGATGAC 
TTAGACTTATTGGTTCAGTCAGCAATTATCCATGCTCAATTTGAAATGATTCACCCTTTTGAAGACGGTAATGGACGAATTGGACGATTGCTTATA 
CCACTATTCCTGTACTATCAGGAACTACTTTCTTATCCAACATTTTATATGAGTTCGTATTTTGAAAGAGATAGGTCTCTTTACATATCACACCTA 
TCAAACATTTCAAAAGACAACAACTGGAAAGACTGGTTTGAGTATTACCTAGAAGGAGTGATATTGTCCGCAGAAGAGAGTACAAAAAAAGCTCAG 
GACATACTAAGCCTATATAACATTATGAAGGAACAAGTCATCCCTAAACTTAATTCTGTTTCAGGTATCCAGCTTCTTGACTTTATATTCTCGGCT 
CCAATCTTTAAGGCAGAACAAGTTAGTGAACACCTAAAAATTTCTAAGAGAACTACCTATACTTTACTAAATAAGTTAATTGATGAAGGTTATCTT 
TCAACAGATAATGCTCAAAGGAATAGAACCTACTATTGTCCTCAACTTCTTTCAATCGTTCAA 

SEQ ID 10280 

MDNKFKNIPKRHLPQKLPFDYTSIYTDPQIIKLTTRANIAIGTYEGFLESIINPMLLISPLLSQEAVLSSKLEGTHATLKDLLNYEAGNKVDIERD 
ELHEIINYRKALFYALENISTINNIDSKGLPLSNRIIKEMHKILLDNVRGSSKNPGNFKRSQNYIGSVSSISYTPVPAEKTPEYMSNLEQYIHYDD 
LDLLVQSAIIHAQFEMIHPFEDGNGRIGRLLIPLFLYYQELLSYPTFYMSSYFERDRSLYISHLSNISKDNNWKDWFEYYLEGVILSAEESTKKAQ 
DILSLYNIMKEQVIPKLNSVSGIQLLDFIFSAPIFKAEQVSEHLKISKRTTYTLLNKLIDEGYLSTDNAQRNRTYYCPQLLSIVQ 

SEQ ID 10281 

ATGTCTTTTGAACATAAGCATGAAGGACACGATAAACATCACGATCATAGAGAAAAATACTCACTAAAAACATTAAAGAATATCTCGACAAAAATC 
GATTATAAGACTGCCTTAGAAACTGCCAAAAAAGAAGCTCGCTCAGGCTTTATTTCACAAATTGAATTAAATACCAAAGGTGATACACCTTTTTAT 
GAAATCAAAGTTATTGATAATAAAATAGCTAAAAAATATAAAATTGATGCTAATTCTGGGAAGATCCTTTCAACAACATCAGATAATCAACTCAAT 
TCAAAAGATGCCCAATTAAAACAACCAAGTAAAGATATTCAGACTGCATTACAAGCTATTCAAGCAAAATATAAAAATGCAAAAATAAAAGAAATT 
TCTCTTGCGAATAACAAATCAAATAAGCTAGTTTATAAAGTAAAACTACTTGATGGAAATACTCCTAAGATTGCCCAATTTGATAGTGATAAAGCA 
TCATTTATAAAGGCAAATAAGCTTAATACAACTCATAAAAATCACGAC 

SEQ ID 10282 

MSFEHKHEGHDKHHDHREKYSLKTLKNISTKIDYKTALETAKKEARSGFISQIELNTKGDTPFYEIKVIDNKIAKKYKIDANSGKILSTTSDNQLN 
SKDAQLKQPSKD I QTALQAI QAKYKNAKI KE I SLANNKSNKLVYKVKLLDGNTPKI AQFDSDKAS FI KANKLNTTHKNHD 

SEQ ID 10283 

TTGAAAAAGCTAATTGAAAAAGTCAAATCACTGACTTCTGTGATTAAAATTGTATTTTTTATATCTGTTTTAGTGCTTATTATTGTTGAAATGATT 
CATTTGAAACGAACTATTTCTGTTGAGCAACTAAAGAGTGTTTTTGGGCAATTATCTCCAATGAATCTTTTCTTAATTATCCTTGTGGGGGTTATC 
GCTGTCTTACCGACAACCGGATATGACTTTGTACTGAATGGACTTTTACGTACAGATAAAAGCAAAAGGTATATTTTACAGACTAGTTGGTGTATC 
AACACTTTTAATAACTTGTCAGGATTCGGTGGCTTAATCGATATTGGGTTGCGCATGGCTTTTTATGGTAAAAAAGGTCAAGAGAAGAGTGACCTA 
AGAGAAGTGACTCGTTTTTTACCCTATCTTATTTCTGGTCTGTCATTTATTAGTGTGATTGCCTTAATCATGAGCCATATTTTTCATGCCAAAGCT 
AGTGTTGATTACTATTATTTGGTATTAATTGGTGCTAGTATGTATTTTCCTGTTATTTATTGGATTTCTGGTCATAAAGGAAGCCATTATTTCGGA 

GGCATTCATCTACCAGTTTATAAAATTTTACCACTATTTTGTATTGGTTGTGCCGTCGGGATTGTATCCCTTATTCCCGGTGGATTAGGAAGTTTT 
GAATTAGTTCTATTTACAGGGTTTGCTGCCGAGGGACTACCTAAAGAAACTGTGGTTGCATGGTTATTACTTTATCGTTTAGCCTACTATATTATT 
CCATTCTTTGCAGGTATCTATTTCTTTATCCATTATTTAGGTAGTCAAATAAATCAACGTTATGAAAATGTCCCGAAAGAGTTAGTATCAACTGTT 
CTACAAACCATGGTGAGCCATTTGATGCGTATTTTAGGTGCATTCTTAATATTTTCAACAGCATTTTTTGAAAATATTACTTATATTATGTGGTTG 
CAGAAGCTAGGCTTGGACCCATTACAAGAACAAATGTTATGGCAGTTTCCAGGTTTATTGCTGGGGGTTTGTTTTATTCTCTTAGCTAGAACTATT 
GATCAAAAAGTGAAAAATGCTTTTCCAATTGCTATTATCTGGATTACTTTGACATTGTTTTATCTTAATTTAGGTCATATTAGTTGGCGACTATCT 
TTCTGGTTTATTTTACTATTGTTAGGCTTATTAGTCATTAAGCCAACTCTCTATAAAAAACAATTTATTTATAGCTGGGAAGAGCGTATTAAGGAT 
GGAATCATTATCGTTAGTTTAATGGGAGTTCTATTTTATATTGCAGGACTACTATTCCCTATCAGGGCTCATATTACAGGTGGTAGTATTGAACGC 
CTGCATTATATCATAGCATGGGAGCCGATAGCATTGGCTACGTTGATTCTTACTCTCGTTTATTTATGTTTGGTTAAGATTTTACAAGGAAAATCT 
TGTCAGATTGGTGATGTGTTCAATGTGGATCGTTATAAAAAACTACTTCAAGCTTACGGTGGTTCTTCGGATAGCGGTTTAGCCTTTTTAAATGAT 
AAAAGGCTCTACTGGTACCAAAAAAATGGAGAAGATTGCGTTGCGTTCCAATTTGTAATTGTCAATAATAAATGTCTTATTATGGGGGAACCAGCC 
GGTGATGACACTTATATTCGTGAAGCTATTGAATCGTTTATTGATGATGCTGATAAGCTAGACTATGACCTTGTTTTTTACAGTATTGGACAGAAG 
TTGACACTACTTTTACATGAGTATGGTTTTGACTTTATGAAAGTTGGTGAGGATGCTTTAGTTAATTTAGAAACGTTTACTCTTAAAGGGAATAAG 
TACAAACCTTTCAGAAATGCCCTAAATAGAGTTGAAAAGGATGGTTTCTATTTCGAAGTTGTACAATCGCCACATAGTCAAGAGCTACTAAATAGT 
TTGGAAGAGATTTCTAATACTTGGTTAGAAGGACGTCCTGAAAAAGGTTTCTCACTAGGATATTTTAATAAAGATTATTTCCAACAAGCCCCAATA 
GCTTTGGTAAAAAATGCTGAACACGAAGTTGTTGCTTTTGCTAATATTATGCCAAACTATGAAAAGAGTATTATCTCTATTGATTTAATGCGTCAC 
GATAAACAGAAAATTCCGAATGGCGTTATGGATTTCCTCTTTTTATCATTATTCTCTTATTATCAAGAGAAGGGATACCACTATTTTGATTTGGGG 
ATGGCACCTTTATCAGGAGTTGGTCGCGTTGAAACAAGTTTTGCTAAAGAGAGAATGGCGTATCTTGTCTATCATTTCGGTAGTCATTTCTACTCA 
TTTAATGGTTTACACAAGTATAAGAAGAAGTTTACACCATTGTGGTCGGAACGTTATATTTCTTGTTCTCGTTCGTCCTGGTTAATTTGTGCTATT 
TGTGCCCTATTAATGGAAGATAGTAAAATTAAGATTGTTAAA 

SEQ ID 10284 

MKKLIEKVKSLTSVIKIVFFISVLVLIIVEMIHLKRTISVEQLKSVFGQLSPMNLFLIILVGVIAVLPTTGYDFVLNGLLRTDKSKRYILQTSWCI 
NTFNNLSGFGGLIDIGLRMAFYGKKGQEKSDLREVTRFLPYLISGLSFISVIALIMSHIFHAKASVDYYYLVLIGASMYFPVIYWISGHKGSHYFG 
DMPSSTRIKLGWSFFEWGCAAAAFIIIGYLMGIHLPVYKILPLFCIGCAVGIVSLIPGGLGSFELVLFTGFAAEGLPKETWAWLLLYRLAYYII 
PFFAGIYFFIHYLGSQINQRYENVPKELVSTVLQTMVSHLMRILGAFLIFSTAFFENITYIMWLQKLGLDPLQEQMLWQFPGLLLGVCFILLARTI 
DQKVKNAFPIAIIWITLTLFYLNLGHISWRLSFWFILLLLGLLVIKPTIiYKKQFIYSWEERIKDGIIIVSLMGVLFYIAGLLFPIRAHITGGSIER 
LHYIIAWEPIALATLILTLVYLCLVKILQGKSCQIGDVFNVDRYKKLLQAYGGSSDSGLAFLNDKRLYWYQKNGEDCVAFQFVIVNNKCLIMGEPA 
GDDTYIREAIESFIDDADKLDYDLVFYSIGQKLTLLLHEYGFDFMKVGEDALWLETFTLKGNKYKPFRNALNRVEKDGFYFEWQSPHSQELLNS 
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LEEISNTWLEGRPEKGFSLGYFNKDYFQQAPIALVKNAEHEWAFANIMPNYBKSIISIDLMRHDKQKIPNGVMDFLFLSLFSYYQEKGYHYFDLG 
MAPLSGVGRVETSFAKERMAYLVYHFGSHFYSFNGLHKYKKKFTPLWSERYISCSRSSWLICAICALLMEDSKIKIVK 

SEQ ID 10285 

ATGACTGAGAACTGGTTACATACTAAAGATGGTTCAGATATTTATTATCGTGTCGTTGGTCAAGGTCAACCGATTGTTTTTTTACATGGCAATAGC 
TTAAGTAGTCGCTATTTTGATAAGCAAATAGCATATTTTTCTAAGTATTACCAAGTTATTGTTATGGATAGTAGAGGGCATGGCAAAAGTCATGCA 
AAGCTAAATACCATTAGTTTCAGGCAAATAGCAGTTGACTTAAAGGATATCTTAGTTCATTTAGAGATTGATAAAGTTATATTGGTAGGCCATAGC 
GATGGTGCCAATTTAGCTTTAGTTTTTCAAACGATGTTTCCAGGTATGGTTAGAGGGCTTTTGCTTAATTCAGGGAACCTGACTATTCATGGTCAG 
CGATGGTGGGATATTCTTTTAGTAAGGATTGCCTATAAATTCCTTCACTATTTAGGGAAACTCTTTCCGTATATGAGGCAAAAAGCTCAAGTTATT 
TCGCTTATGTTGGAGGATTTGAAGATTAGTCCAGCTGATTTACAGCATGTGTCAACTCCTGTAATGGTTTTGGTTGGAAATAAGGACATAATTAAG 
TTAAATCATTCTAAGAAACTTGCTTCTTATTTTCCAAGGGGGGAGTTTTATTCTTTAGTTGGCTTTGGGCATCACATTATTAAGCAAGATTCCCAT 
GTTTTTAATATTATTGCAAAAAAGTTTATCAACGATACGTTGAAAGGAGAAATTGTTGAAAAAGCTAAT 

SEQ ID 10286 

MTENWLHTKDGSDIYYRWGQGQPIVFLHGNSLSSRYFDKQIAYFSKYYQVIVMDSRGHGKSHAKLNTISFRQIAVDLKDILVHLEIDKVILVGHS 
DGANLALVFQTMFPGMVRGLLLNSGNLTIHGQRWWDILLVRIAYKFLHYLGKLFPYMRQKAQVISLMLEDLKISPADLQHVSTPVMVLVGNKDIIK 
LNHSKKLASYFPRGEFYSLVGFGHHIIKQDSHVFNIIAKKFINDTLKGEIVEKAN 

SEQ ID 10287 

ATGTTAGACGAATTAAAAGCAATCATAAAAAGCCCAAAATTATGGATTACGATGGCTGGGGTTGCACTGATTCCAACGCTATATAATGTTATCTTT 
CTAAGCTCAATGTGGGATCCTTATGGGAATACTAAAAATTTACCTGTGGCAGTCGTTAACCAAGATAAATCGGCTAAATTAAATGGAAAAACTATT 
TCAATTGGCAAAGATATGGAGGACAATTTGTCTAAAAATGATAGCTTAGATTTCCATTTTACAACAGCTAAAAGAGCAGAAAAAGAATTAGAAAAG 
GGTCACTATTATATGGTTATTACCTTTCCTAAAGATCTTTCTAGAAAAGCGACAACTCTCATGACAGAAAAACCAGAAAGGTTAAATATTACTTAT 
AAAACTACTAAGGGGCGTAGTTTTGTAGCTTCAAAAATGAGTGAGACAGCAGCTAATAAACTAAAAGATGAGGTAGCAGAATCTATTACAGGGACT 
TATACTGAATCAGTTTTTAAAAATATGGGTTCTATGAAAACAGGTATCAATAAAGCTGCTGATGGGAGTCAAGAATTATTAAATGGTTCTAATAAG 
CTACAGGATGGGAGCCAAACCTTGACAAGTAATTTAGATGTTTTAGCAAGCTCTAGTCAAACTTTTTCTGGAGGAGCTAATAAACTAAATAGTGGA 
ATAAACCTTTATACAGATGGTGTGGGGACCCTATCTAACGGGTTAGAAACATTATCAGATGGTGTTACTGCTTACACAACAGGTGTGCATAAGTTG 
AGTGAAGGTAGTCAAAAATTAGATGATAAGTCTCAAGCATTGGTGGAAGGATCAGAAAAGTTGACGGATGGTTTACAACAATTGTCACAAGCAACT 
CAACTAAAACCAGAGCAAGAACGTACTTTGCAGAACCTTTCAGATGGATTAAAGAATCTAAATCAGATTATTACAAATTTACAATCGACAGCAACT 
ACTGATAGCGATACTAATAGTAAGTTATTTAATTTTTTATCAACTATTGAATCAAGTACAAAGGCTTTGATGAATACGGCTGCTGCTGATAAACAA 
AAGCAAATGACTGCGGTACAATCAACGTCAGCTTTTAAAAGTTTAACCCCTGAACAACAATCTCAAATCACCTCAGCGGTTACTGGAACACCTACT 
TCAGCTGAGACAATTGCAGCAAATATTTCTTCAAATATAGAAAATATGAAAACTGTGCTTAGTGAAGCATCTAGTTCAGCCCCTTCTAATAATGGA 
TCACAAAATCTTCAAACTTTGTCAGGAACAGCTAACAATTTAGTATTAAAAGCTATCTCAGATTTAGATAAAATTCAAAAATTGCCAACGGCTACT 
AAGCAGTTATATCAAGGTAGTCAAACCTTGACAAAAGGAATCACGGATTATACGAATGCTGTAGGGCAATTACGCAAAGGTGCAGTAACTTTAGAT 
AGTAAATCCAATCAATTGATTTCAGGAACACAAAAAGCAAGTCAGGGAGCTCAAACTTTAGATAGTAAATCGGATCAATTGAGAGACGGAGCGGGG 
CAATTAGCTAGTGGTTCTGATAGAATTGCAGATGGTTCTAATAAGCTTGCTGGGGGAGGACATCAGTTGACAGATGGGTTGACAGAGTTGTCAGGT 
GGTGTTTCTCAATTATCAAGTTCTTTGGGGAAAGCTGGGGACCAGTTGTCCATGGTTTCTGTAAATAAAGATAATGCCAATGCAGTATCTAGCCCA 
GTCACTATCAAGCATGAAGATTATGATAGCGTTGATACGAATGGTGTTGGAATGGCACCATACATGATTTCAGTTGCGTTGATGGTGGTAGCTTTA 
TCAGCCAATGTTATTTTTGCGAAAGCTTTATCTGGCAAAGAGCCAGCTAATCGTTTTAGTTGGGCTAAAAATAAATTATTAATCAATGGATTCATT 
GCAACTCTAGCAGCAACTATCTTATTTTTTGCAGTTCAATTCATAGGTCTTAAACCAGATTACCCTGGAAAAACCTACTTTATTATCCTATTGACA 
GCATGGACTTTGATGGCATTAGTAACTGCTTTAGTGGGATGGGATAATAGGTATGGTTCCTTCTTGTCGTTATTAATATTATTATTCCAGCTTGGT 
TCAAGCGCAGGAACTTACCCAATAGAATTGAGTCCTAAGTTCTTTCAAACAATTCAACCATTTTTACCGATGACTTACTCTGTTTCAGGATTAAGA 
GAGACCATCTCGTTGACGGGAGACGTTAACCATCAATGGAGAATGCTAGTAATCTTTTTAGTATCATCGATGATACTTGCTCTTCTTATTTATCGT 
AAACAAGAAGAT 

SEQ ID 10288 

MLDELKAIIKSPKLWITMAGVALIPTLYNVIFLSSMWDPYGNTKNLPVAWNQDKSAKLNGKTISIGKDMEDNLSKNDSLDFHFTTAKRAEKELEK 
GHYYMVITFPKDLSRKATTLMTEKPERLNITYKTTKGRSFVASKMSETAANKLKDEVAESITGTYTESVFKNMGSMKTGINKAADGSQELLNGSNK 
LQDGSQTLTSNLDVLASSSQTFSGGANKLNSGINLYTDGVGTLSNGLETLSDGVTAYTTGVHKLSEGSQKLDDKSQALVEGSEKLTDGLQQLSQAT 
QLKPEQERTLQNLSDGLKNLNQIITNLQSTATTDSDTNSKLFNFIiSTIESSTKALMNTAAADKQKQMTAVQSTSAFKSLTPEQQSQITSAVTGTPT 
SAETIAANISSNIENMKTVLSEASSSAPSNNGSQNLQTLSGTANNLVLKAISDLDKIQKLPTATKQLYQGSQTLTKGITDYTNAVGQLRKGAVTLD 
SKSKQLISGTQKASQGAQTLDSKSDQLRDGAGQLASGSDRIADGSNKLAGGGHQLTDGLTELSGGVSQLSSSLGKAGDQLSMVSVWKDNANAVSSP 
VTIKHEDYDSVDTNGVGMAPYMISVALMWALSANVIFAKALSGKEPANRFSWAKNKLLINGFIATLAATILFFAVQFIGLKPDYPGKTYFIILLT 
AWTLMALVTALVGWDNRYGSFLSLLILLFQLGSSAGTYPIELSPKFFQTIQPFLPMTYSVSGLRETISLTGDVNHQWRMLVIFLVSSMILALLIYR 
KQED 

SEQ ID 10289 

ATGGGTAAAAACATTGATAAAACCTATATACAAATGAAAATGCTTAATACAGGTAAGGGGCCTGCTGTCCGTGCCTTAAGAGCACAAGCTGATAAA 
GCCCTCTATGCACAAACAATGAAGCAAACTGTAGAAAAGCAAGAAAATCTTACCTTAAGACAAGCTATGATTGACGAAATACTTGTTGAAGATGGA 
AAGGTTGTGGGGGTTCGTACAGCAACTAATCAGAAATTTTCAGCAAAATCTGTTGTTATAACAACAGGTACTGCTCTTCGAGGAGAGATTATATTA 
GGTGATCTTAAGTACTCCTCGGGCCCTAATAATAGTTTAGCTTCTGTGACATTGGCAGATAATTTAAGAGACCTAGGATTAGAAATTGGTCGTTTC 
AAAACTGGAACACCTCCTCGTGTAAAAGCCTCCTCTATTAATTATGAAAAGACAGAGATACAACCTGGGGATGAGCAACCAAATCATTTTTCATTT 
ATGTCTAGGGATGAAGATTATATTACTGACCAGGTACCGTGCTGGTTGACCTATACGAATACTTTGAGTCATGACATCATCAATCAAAATCTACAC 
CGTGCTCCTATGTTTTCTGGAATCGTTAAGGGAGTTGGTCCTAGATATTGTCCGTCAATTGAAGATAAAATTGTGCGTTTTGCTGATAAAGAGCGC 
CACCAACTCTTCTTAGAACCAGAAGGTAGATACACTGAAGAAGTTTATGTTCAAGGGCTATCAACGAGTCTTCCTGAGGATGTTCAAGTTGATTTA 
TTACGTTCTATAAAAGGGCTTGAAAATGCTGAAATGATGCGTACAGGCTATGCTATTGAGTATGATATTGTATTGCCTCATCAATTAAGAGCAACA 
CTCGAAACAAAAGTAATTGCTGGTTTGTTTACTGCAGGACAGACTAATGGTACTTCAGGTTATGAAGAAGCTGCTGGTCAAGGGTTGGTTGCTGGG 
ATCAACGCTGCTCTTAAAGTTCAAGGGAAGCCAGAACTTATTTTAAAACGAAGTGATGCTTACATTGGTGTCATGATTGATGATTTAGTTACCAAA 
GGGACTCTAGAACCATATCGTCTGTTGACAAGTCGCGCAGAATATCGTCTGATTCTTCGTCATGATAATGCAGATATGCGTTTAACAGAAATCGGT 
TATGAGATTGGCCTAGTAGATGAAGAGCGTTATGCGATATTTAAAAAGCGTCAAATGCAATTTGAAAATGAATTAGAACGTTTAGACTCTATAAAG 
TTAAAGCCAGTTTCTGAGACAAATAAACGGATTCAAGAATTGGGCTTTAAACCTTTGACAGATGCTTTAACTGCCAAAGAATTTATGCGCCGCCCA 
CAAATCACATATGCAGTAGCAACGGATTTTGTTGGTTGTGCTGATGAGCCATTAGACAGTAAGGTTATTGAACTTTTGGAAACTGAAATTAAATAC 
GAAGGCTATATTAAAAAGGCTTTAGATCAAGTTGCAAAAATGAAACGAATGGAAGAAAAACGTATTCCCCCTCATATTGACTGGGACGACATTGAT 
TCTATCGCAACAGAAGCTAGACAAAAATTCAAAAAAATTAACCCAGAAACGCTAGGTCAGGCTAGTCGTATTTCAGGAGTTAATCCAGCCGATATT 
AGTATTTTAATGGTTTACCTTGAAGGAAGACAAAAAGGTCGTAAAAATATCAAT 

SEQ ID 10290 

MGKNIDKTYIQMKMLNTGKGPAVRALRAQADKALYAQTMKQTVEKQENLTLRQAMIDEILVEDGKWGVRTATNQKFSAKSWITTGTALRGEIIL 
GDLKYSSGPNNSLASVTLADNLRDLGLEIGRFKTGTPPRVKASSINYEKTEIQPGDEQPNHFSFMSRDEDYITDQVPCWLTYTNTLSHDIINQNLH 
RAPMFSGIVKGVGPRYCPSIEDKIVRFADKERHQLFLEPEGRYTEEVYVQGLSTSLPEDVQVDLLRSIKGLENAEMMRTGYAIEYDIVLPHQLRAT 
LETKVIAGLFTAGQTNGTSGYEEAAGQGLVAGINAALKVQGKPELILKRSDAYIGVMIDDLVTKGTLEPYRLLTSRAEYRLILRHDNADMRLTEIG 
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YEIGLVDEERYAIFKKRQMQFENELERLDSIKLKPVSETNKRIQELGFKPLTDALTAKEFMRRPQITYAVATDFVGCADEPLDSKVIELLETEIKY 
EGYIKKALDQVAKMKRMEEKRIPPHIDWDDIDSIATEARQKFKKINPETLGQASRISGVNPADISILMVYLEGRQKGRKNIN 

SEQID 10291 

ATGACTGATAATTCAAACATTCGTGTCGTTGTAGGCATGAGTGGAGGTGTTGATTCATCAGTAACTGCCCTGCTTTTAAAAGAGCAAGGTTATGAT 
GTTATTGGTGTTTTTATGAAAAATTGGGATGACACAGATGAATTTGGTGTTTGTACGGCTACTGAAGATTATAAAGATGTTGCTGCTGTTGCTGAT 
CAGATCGGCATACCATACTACTCTGTCAACTTTGAAAAAGAGTATTGGGACAGGGTTTTCGAATATTTTTTAGCAGAATATCGAGCAGGTCGTACG 
CCAAATCCAGATGTTATGTGTAATAAGGAAATTAAATTTAAAGCArTTCTAGATTATGCGArGACATTAGGTGCTGACTATGTAGCAACAGGTCAT 
TATGCACAAGTAACACGTGATGAGAACGGAATAGTTCATATGCTTAGAGGAGCAGATAATAATAAGGATCAAACTTATTTTCTAAGTCAATTATCT 
CAGGAGCAATTGCAAAAAACGTTATTTCCACTTGGTCATTTACAAAAACCAGAAGTTCGCCGTATAGCTGAAGAAGCAGGACTTGCGACCGCTAAG 
AAAAAAGACTCTACTGGTATTTGTTTTATTGGAGAAAAAAATTTCAAGGATTTCCTGGGTCAATATTTACCGGCTCAACCAGGTCGTATGATGACT 
GTTGATGGTCGTGACATGGGTGAACATGCTGGTTTAATGTATTATACTATTGGTCAAAGAGGGGGCCTTGGTATTGGTGGGCAACATGGTGGAGAT 
AATAAACCTTGGTTTGTAGTTGGAAAGGATTTAAGTAAAAACATTCTTTATGTAGGTCAAGGTTTCTATCATGACTCATTGATGTCAACTAGCTTG 
ACAGCTTCTGAAATCCACTTTACACGTGATATGCCTAATGAATTTAAGCTAGAATGTACAGCTAAGTTCAGATATCGTCAACCTGACAGTAAAGTT 
ACAGTTTACGTAAAAGGTAATCAAGCAAGGGTTGTGTTTGATGATTTACAACGAGCAATCACACCAGGTCAAGCTGTTGTTTTTTATAATGAACAA 
GAATGTTTAGGCGGTGGGATGATTGATCAGGCTTATCGTGATGATAAAATCTGTCAATACATT 

SEQ ID 10292 

MTDNSNIRVWGMSGGVDSSVTALLLKEQGYDVIGVFMKNWDDTDEFGVCTATEDYKDVAAVADQIGIPYYSVNFEKEYWDRVFEYFLAEYRAGRT 
PNPDVMCNKEIKFKAFLDYAMTLGADYVATGHYAQVTRDENGIVHMLRGADNNKDQTYFLSQLSQEQLQKTLFPLGHLQKPEVRRIAEEAGLATAK 
KKDSTGICFIGEKNFKDFLGQYLPAQPGRMMTVDGRDMGEHAGLMYYTIGQRGGLGIGGQHGGDNKPWF\ATGKDLSKNILYVGQGFYHDSLMSTSL 
TASEIHFTRDMPNEFKLECTAKFRYRQPDSKVTVYVKGNQARWFDDLQRAITPGQAWFYNEQECLGGGMIDQAYRDDKICQYI 

SEQID 10293 

ATGAAGAAAGAAAATATTCCGAATCTATTAACTGTAGTCAGAATTTTAATGATTCCGTTATTTATAGTATTAACTTCAGTAACAACAAGTACAACT 
TGGCATATTGTTGCAGCTATTGTATTTGCTATTGCAAGTTTGACCGATTACCTAGATGGTTATCTAGCACGTAAATGGCAAGTAGTAACAAATTTT 
GGGAAATTTGCAGACCCATTAGCTGATAAAATGCTAGTTATGAGTGCTTTTATCATGTTAGTTGGACTAGACTTAGCACCAGCTTGGGTTTCAGCT 
ATTATCATTTGTAGAGAGTTAGCAGTTACAGGTTTGCGTTTACTTTTAGTTGAAACAGGTGGAACAGTACTTGCTGCAGCTATGCCAGGGAAAATA 
AAGACGGCTACTCAAATGTTTGCAGTTATTTTTTTGTTAGTACATTGGATGACACTTGGTAACATCATGTTATACATTGCTCTATTCTTTACCTTG 
TATTCAGGCTACGACTATTTTAAAGGTGCAGGCTTCTTATTTAAGGATACTTTTAAA 

SEQ ID 10294 

MKKENIPNLLTWRILMIPLFIVLTSVTTSTTWHIVAAIVFAIASLTDYLDGYLARKWQWTNFGKFADPLADKMLVMSAFIMLVGLDLAPAWVSA 
IIICRELAVTGLRLLLVETGGTVLAAAMPGKIKTATQMFAVIFLLVHWMTLGNIMLYIALFFTLYSGYDYFKGAGFLFKDTFK 

SEQID 10295 

ATGGAAAAAGAAAAAAAATTAGGTCTTTTACCACTAACAATGCTTGTCATTGGCTCTCTTATCGGTGGCGGAATCTTTGATTTAATGCAAAATATG 
AGTTCCAGAGCCGGTTTGGTACCAATGCTTATTGCTTGGGTAATTACTGCTATCGGGATGGGGACTTTCGTTTTAAGTTTTCAAAATTTATCTGAA 
AAAAGGCCGGACCTAACAGCTGGAATCTTTAGTTACGCTAAAGAGGGGTTTGGAAACTTTATGGGATTTAACTCTGCATGGGGrTATTGGTTATCA 
GCTTGGCTTGGAAATGTTGCCTACGCTGCACTCTTATTCAGTTCACTCGGTTATTTCTTTAAATTCTTTGGTAATGGAAATAATATCATCTCAATT 
ATTGGAGCAAGTATAGTTATTTGGGTTGTCCATTTCTTAATTTTAAGAGGTGTTAATACAGCTGCATTTATTAATACCATAGTTACCTTTGCAAAA 
TTAGTACCTGTTATTATTTTCTTAATTTCAGCGTTATTAGCTTTCAAATTTAACATTTTTAGTCTTGATATCTGGGGAAATGGATTACATCAATCA 
ATTTTCAACCAAGTCAATTCAACTATGAAAACCGCTGTTTGGGTATTTATTGGTATTGAGGGCGCCGTTGTCTTCTCAGGTCGTGCTAAAAAACAC 
TCTGATATTGGTAAAGCAAGTATCCTAGCATTATTCACTATGATTTCACTTTATGTATTGATTTCTGTTTTATCACTTGGTATCATGTCACGTCCA 
GAACTTGCAAACTTAAAAACACCAGCTATGGCTTACGTTCTAGAAAAGGCTGTTGGTCACTGGGGCGCTATCTTAGTTAACCTTGGTGTTATCATT 
TCAGTATTTGGCGCTATTCTTGCTTGGACTTTATTTGCAGCAGAATTACCATATCAAGCTGCTAAAGAAGGTGCTTTTCCTAAATTCTTTGCAAAA 
GAAAATAAAAACAAAGCTCCAATCAATTCACTCTTAGTCACTAATCTTTGTGTACAAGCATTCTTAATCACGTTCTTATTCACACAAAGTGCTTAT 
CGTTTTGGTTTCGCATTAGCATCATCTGCTATCTTAATTCCTTATGCTTTTACAGCACTATATCAATTACAATTCACACTCCGTGAGGATAAGTCA 
ACTCCAGGACATCAAAAGAATTTAATTATCGGTATCCTCGCTACAATCTATGCTGTTTACCTTATCTACGCTGGTGGTTTTGATTACTTACTTTTG 
ACAATGATTGCTTACACTCTAGGTATGATTCTCTATATTAAAATGAGAAAAGATGACAAGCTTCCTATCTTTGTGGGATATGAAAAAATTAGTGCC 
ATTGTCATTCTAGCGCTTTGCTTATTATGTATTATTGAAATTATGACTGGACAAATTGACATTGCTGCAATCCTAGCAGGT 

SEQID 10296 

MEKEKKLGLLPLTMLVIGSLIGGGIFDLMQNMSSRAGLVPMLIAWVITAIGMGTFVLSFQNLSEKRPDLTAGIFSYAKEGFGNFMGFNSAWGYWLS 
AWLGNVAYAALLFSSLGYFFKFFGNGHKIISIIGASIVIWWHFLILRGVNTAAFINTIVTFAKLVPVIIFLISALLAFKFNIFSLDIWGNGLHQS 
IFNQVNSTMKTAVWVFIGIEGAWFSGRAKKHSDIGIOYSILALFTMISLYVLISVLSL^ 

SVFGAILAWTLFAAELPYQAAKEGAFPKFFAKENKNKAPINSLLVTNLCVQAFLITFLFTQSAYRFGFALASSAILIPYAFTALYQLQFTLREDKS 
TPGHQKNLIIGILATIYAVYLIYAGGFDYLLLTMIAYTLGMILYIKMRKDDKLPIFVGYEKISAIVILALCLLCIIEIMTGQIDIAAILAG 

SEQ ID 10297 

ATGACGGAAAACGAACAACTATTTTGGAATAGAGTACTAGAGCTATCTCGTTCTCAAATAGCACCAGCAGCTTATGAATTTTTTGTTCTAGAGGCT 
AGACTCCTCAAAATTGAACATCAAACTGCAGTTATTACTTTAGATAACATTGAAATGAAAAAGCTATTCTGGGAACAAAATTTGGGGCCTGTTATC 
CTAACAGCTGGTTTTGAAATTTTCAATGCTGAAATTACAGCTAACTATGTCTCAAACGATTTACATTTACAAGAAACTAGTTTTTCTAACTACCAG 
CAATCTAGCAATGAAGTAAATACTTTACCAATTAGAAAAATCGACTCTAACCTTAAAGAGAAATATACTTTTGCTAATTTTGTTCAAGGAGATGAA 
AATAGATGGGCTGTTTCAGCATCAATTGCTGTAGCTGATAGTCCTGGCACGACTTATAATCCTCTATTTATCTGGGGGGGACCTGGTCTAGGAAAG 
ACGCATCTACTAAATGCTATTGGAAATCAAGTCTTAAGAGATAATCCAAACGCGAGGGTTTTATACATCACTGCTGAGAATTTTATTAATGAATTT 
GTCAGTCATATTCGTTTAGATTCGATGGAAGAATTAAAAGAAAAGTTTCGCAACTTAGACTTACTCCTGATTGATGATATTCAGTCGCTTGCTAAG 
AAAACCTTAGGGGGGACCCAAGAGGAGTTCTTCAATACTTTCAATGCTTTACATACAAACGATAAACAAATCGTATTGACCAGTGACCGAAATCCA 
AATCAATTAAATGATCTAGAAGAACGTCTAGTCACGCGCTTTAGTTGGGGACTCCCAGTAAATATCACACCACCTGATTTTGAAACACGAGTTGCT 
ATTTTAACCAATAAAATTCAAGAATATCCTTATGATTTTCCTCAAGATACCATTGAATACTTAGCAGGAGAATTTGATTCCAACGTACGTGAATTA 
GAAGGAGCCTTGAAAAATATTAGTCTAGTTGCTGACTTTAAGCATGCTAAAACTATTACAGTAGATATAGCTGCAGAAGCTATCAGAGCACGTAAA 
AATGATGGTCCTATTGTTACTGTCATTCCTATAGAAGAAATTCAAATACAAGTTGGTAAATTCTATGGCGTAACTGTAAAAGAGATAAAAGCAACT 
AAAAGAACACAAGATATTGTCCTTGCAAGACAGGTAGCCATGTACTTAGCTCGTGAGATGACAGATAACAGTCTCCCAAAAATAGGTAAAGAATTT 
GGGGGACGAGATCACTCAACTGTTCTCCACGCTTATAATAAAATAAAAAATATGGTTGCTCAAGATGACAACTTACGAATTGAGATAGAAACTATC 
AAAAATAAAATCAGA 

SEQID 10298 

MTENEQLFWNRVLELSRSQIAPAAYEFFVLEARLLKIEHQTAVITBDNIEMKKLFWEQN1GPVILTAGFEIFNAEITANYVSNDLHLQETSFSNYQ 
QSSNEVWTLPIRKIDSNLKEKYTFANFVQGDENRWAVSASIAVADSPGTTYNPLFIWGGPGLGKTHLLNAIGNQVLRDNPNARVLYITAENFINEF 
VSHIRLDSMEELKEKFRNLDLLLIDDIQSLAKKTLGGTQEEFFNTFNALHTNDKQIVLTSDRNPNQLNDLEERLVTRFSWGLPVNITPPDFETRVA 
ILTNKIQEYPYDFPQDTIEYLAGEFDSNVRELEGALKNISBVADFKHAKTITVDIAAEAIRARKNDGPIVTVIPIEEIQIQVGKFYGVTVKEIKAT 
KRTQDIVLARQVAMYLAREMTDNSLPKIGKEFGGRDHSTVLHAYNKIKNMVAQDDNLRIEIETIKNKIR 

SEQ ID 10299 
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GTGTTCTATACAGAACAGAAAGATGATGAAAAAAAACAAGTCATTAATATACTAAGGTCTTTTAAAGAAAGTGATCATCTAATGATTATAGGAGGA 
GATGGTACCTTATCAAAAGTAATGACTTATCTCCCCCAACATATTCCGTGCACTTATTATCCTGTTGGTTCGGGAAATGATTTTGCCAGAGCTTTG 
AAAATTCCTAACCTCAAAGAAACCCTTACCGCTATTCAGACAGAAAGATTAAAGGAAATTAATTGCTTTATTTATGATAAAGGGCTGATTTTGAAT 
AGTTTAGATTTAGGTTTTGCAGCCTATGTCGTTTGGAAAGCATCTAACTCTAAAATAAAAAATATTTTGAATAGATATCGTCTAGGAAAAATAACT 
TACATTGTTATAGCTATCAAATCATTATTACATTCTTCTAAAGTACAAGTATTAGTGGAAGGAGAGACAGGACAGCAGATAAAACTAAATGACCTT 
TATTTTTTCGCATTAGCAAATAACACTTATTTTGGAGGTGGCATTACTATTTGGCCTAAAGCAAGTGCTTTAACTGCAGAGTTAGATATGGTTTAC 
GCTAAAGGGCATACTTTTCTAAAACGATTAAGTATTTTATTATCTTTGGTTTTTAAAAGGCATACTACCTCTAAAAGTATAAAACACCAGACTTTC 
AAAGCTATGACCGTATATTTTCCTAAAAATAGTTTGATTGAAATAGATGGCGAAATAGTTGAGTTAGATCAGATTAGTTTAAAATGTCAAAAAAGG 
TATTTATATATG 

SEQ ID 10300 

MFYTEQKDDEKKQVINILRSFKESDHLMIIGGDGTLSKVMTYLPQHIPCTYYPVGSGNDFARALKIPNLKETLTAIQTERLKEINCFIYDKGLILN 
SLDLGFAAYVVWKASNSKIKNILNRYRLGKITYIVIAIKSLLHSSKVQVLVEGETGQQIKLNDLYFFALANNTYFGGGITIWPKASALTAELDMVY 
AKGHTFLKRLSILLSLVFKRHTTSKSIKHQTFKAMTVYFPKNSLIEIDGEIVELDQISLKCQKRYLYM 

SEQ ID 10301 

ATGGTAAAAATGATTGTTGGATTAGGAAATCCAGGAAGTAAATATAATGATACAAAACATAATATTGGATTTATGGCTGTTGACAGAATTGTAAAA 
GACCTTGACGTCAACTTTACAGAAGATAAAAATTTTAAAGCAGAGATAGGTAGTGATTTTATCAACGGTGAAAAAATTTATTTTATCAAACCGACT 
ACTTTTATGAATAACAGTGGTATTGCTGTAAAAGCCCTGCTTACTTACTACAACATTTCTATTAAGGATATGATTATCATATATGATGATTTAGAC 
ATGGAAGTCGGTAAAATACGTTTTCGTCAAAAAGGATCTGCTGGGGGACATAATGGTATCAAGTCTATTATTGCTCATTTAGGTACTCAAGAATTT 
GATCGTATTAAAGTAGGTATAGGACGTCCGAATGGACGTATGACAGTTATTAATCATGTTCTAGGGAAATTTGATAAAAATGATGAAATTATGATA 
TTAAATACCCTTGATAAGGTTGACAATGCTGTCAATTATTATTTACAGACGAATGATTTTCAAAAAACAATGCAGAAATACAACGGTTTAAAA 

SEQ ID 10302 

MVKMIVGLGNPGSKYNDTKHNIGFMAVDRIVKDLDVNFTEDKNFKAEIGSDFINGEKIYFIKPTTFMNNSGIAVKALLTYYNISIKDMIIIYDDLD 
MEVGKIRFRQKGSAGGHNGIKSIIAHLGTQEFDRIKVGIGRPNGRMTVINHVLGKFDKNDEIMILNTLDKVDNAVNYYLQTNDFQKTMQKYNGLK 

SEQ ID 10303 

TTGGTAACTGTTGTCATAACATATCCTCTAAATAAAA.TTTCCTCTGTCAAGCTTTGGATAAAGTATGCAAGAAATAAAAAGAAAAAAGGTCCAAAA 
GAAAAGGAATTGCTGGAAGAAATTTCCACAAAACCTGATAACCAGTGGCAAATA • 

SEQ ID 10304 

MVTWITYPLNKISSVKLWIKYARNKKKKGPKEKELLEEISTKPDNQWQI 

SEQ ID 10305 

GTGACTACTTTAACACTTGCCACTCTAGGGGCTGCTACAGTTCTTACCGGTGCTACTTTAGCTACTGGAGCTGGTGTTTCAGCGGCAACAGAAGCT 
GGTGATACTGTTGTTGAC 

SEQ ID 10306 

MTTLTLATLGAATVLTGATLATGAGVSAATEAGDTWD 

SEQ ID 10307 

TTGTTACGCCTTTTTGTTATTGACTGTGATGACGAGCATATACCTATTTCCTATGGCTGCCCGCTACGAAATGTCTCTTTTAGATACCGTGAAAAA 
GAGCTTTATAATGGCATGTTTAAACTTGAAATGGACTGGTGTATTGATGTTTTTATTAATCATGACTTGGTTTATTATGGTGCAGTC 

SEQ ID 10308 

MLRLFVIDCDDEHIPISYGCPLRNVSFRYREKELYNGMFKLEMDWCIDVFINHDLVYYGAV 

SEQ ID 10309 

ATGAAGAAAGTCTGTTTTGTTTGTCTTGGAAATATCTGCCGTAGCCCGATGGCTGAGTTTGTTATGGCGAATTTAGATAAGGAGGATAGCCTCTTG 
GTTGAGAGTCGTGCGACTTCAACATGGGAGCATGGAAATCCTATACATAGGGGAACGCAAGCGATTTTGCAGCGTTATCAAATTCCTTACATTAAC 
GATAAAGGGTCACAACCTATTTCTAAAGACGATTTAGCATATTTTGATTATATCATCGGTATGGATGAGCAAAATGTCAAGGATTTAAAAGCTCTA 
TCACAAGGAACCTATGATGATAAGATTAGTCTTTTTTGTGATGGTGGTGTTCCTGATCCATGGTATACTGGTGATTTTGAGGAAACCTATCGTCTA 
GTCAATGATGGCTGTAAACAGTGGTTAACGCTAATAAATAATAGTAGAGAT 

SEQ ID 10310 

MKKVCFVCLGNICRSPMAEFVMANLDKEDSLLVESRATSTWEHGNPIHRGTQAILQRYQIPYINDKGSQPISKDDLAYFDYIIGMDEQNVKDLKAL 
SQGTYDDKISLFCDGGVPDPWYTGDFEETYRLVNDGCKQWLTLINNSRD 

SEQ ID 10311 

ATGGGGCTTAACGGTATGGCTCTTATCGAAAAGATCAAAAGATCAAAAGCAATTGAGGGGGACTTTGTTCCTTATTTCCATGGGAATTTTTGGAGT 
CAGCTTCCTTACCATGTTTGT 

SEQ ID 10312 

MGLNGMAL I E KI KRS KA I EGD FVP YFHGNFWS QLP YHVC 

SEQ ID 10313 

TTGTTGATTGGTGAAGCTGAACCTTTCGCACGTGGACGGAAACGTTTCATTGTTGGTCCTTCGTTAGCGAATGTTTCAGATACTACCAAGTTTGCT 
TTTTCCAAACCAAAGTTGTTTTCTGCATTTGCAATTGCTGAGTTAAGAGTTTTCTCAATAACACGAGCTGCTTTGTTTGGAGTGAATTTTAAGATT 
GCGATTGCGTCAGCAACATTCTTACCACGGATAAGATCAAGTACTAAACGTGTTTTACGAGGTGAAACACGCACTGTACGAGCCATTGCTTTAGCT 
GAAGTAATTTCTGCCATTGTGTCCTCCTCCTAT 

SEQ ID 10314 

MLIGEAEPFARGRKRFIVGPSLANVSDTTKFAFSKPKLFSAFAIAELRVFSITRAALFGVNFKIAIASATFLPRIRSSTKRVLRGETRTVRAIALA 
EVISAIVSSSY 

SEQ ID 10315 

ATGAAGGTAAGACCATCGGTTAAACCAATTTGCGAATACTGTAAAGTTATTCGTCGTAACGGTCGTGTTATGGTAATTTGTCCGACAAACCCAAAA 
CACAAACAACGTCAAGGA 

SEQ ID 10316 

MKVRPSVKPICEYCKVIRRNGRVMVICPTNPKHKQRQG 

SEQ ID 10317 

ATGGCTCGTATTGCTGGAGTTGATATTCCAAATGACAAACGTGTAGTAATTTCACTTACTTATGTATACGGAATTGGTCTTTCTACATCTAAAAAA 
ATCTTAGCAGCTGCAGGTATTTCTGAAGATATCCGCGTTAAAGATTTGACACCAGATCAAGAGGACGCTATCCGTCGTGAAGTTGATGCAATCAAA 
GTTGAAGGTGACCTACGTCGTGAGGTAAACTTGAATATTAAACGTTTGATGGAAATCGGTTCATACCGTGGAATCCGTCACCGTCGTGGACTTCCT 
GTCCGTGGACAAAATACTAAAAATAACGCTCGCACTCGTAAAGGTAAAGCTGTTGCGATTGCAGGTAAGAAAAAA 

SEQ ID 10318 

MARIAGVDIPNDKRWISLTYVYGIGLSTSKKILAAAGISEDIRVKDLTPDQEDAIRREVDAIKVEGDLRREVNLNIKRLMEIGSYRGIRHRRGLP 
VRGQNTKNNARTRKGKAVAIAGKKK 

SEQ ID 10319 
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TTGGATGACTTGTGGGTAGCGGAGAAATTCCAAACGAACTTGGAGATAGCTGGTTCTCTCCGAAATAGCTTTAGGGCTAGCGTCGATGTTAAGTCT 
CTTGGAGGTAGAGCACTGTTTGGG 

SEQ ID 10320 

MDDLWVAEKFQTNLEIAGSLRNSFRASVDVKSLGGRALFG 

SEQ ID 10321 

TTGACTAGAGAAGCTGGTATTATTTATCAATCATGTGTTTTGGGTTTTACCCGTAAACTAACTGTTAGATTAACATTTAATTTAAGGAGTTTT 

SEQ ID 10322 

MTREAGIIYQSCVLGFTRKLTVRLTFNLRSF 

SEQ ID 10323 

GTGAACATAGTATCACAGCTTTATGACTTGAATATGACCTCTAAAAATAATGATATTTTATCATTAAATTATTTAAAAAATAGCTTGACAATTTTT 

SEQ ID 10324 

MNIVSQLYDLNMTSKNNDILSLNYLKNSLTIF 

SEQ ID 10325 

TTGCATTATCTAAAAGGTTTATCCAAACTTGCATCAGCAAGTCAGAGTTTGAGTAAACAGTATATGGTTTTGAATCCAGTTGAAAATTTATCCTTT 

SEQ ID 10326 

MHYLKGLSKLASASQSLSKQYMVLNPVENLSF 

SEQ ID 10327 

ATGACACGTAAAATTGGAATTATAGGCATGGGGCACGTTGGATCAACTGTTGCACACGCTCTTATTGCACAAGGTATTGGTGATGATTATGTCTTT 
ATTGATACTAATGTTGATAAGGTTAATGCTGATATGATTGATTTTCAAGATGCTCTGGCAAATGCTACTTATCACGCTAATCTAGTATTAAACGAC 
TATGACGCGTTGTCAGATGCTGATGTTGTGATTTCAGCCTTAGGTGATATTTCACTACAGAATAACAAAGAAGCTAATCGCTTTGCTGAACTACCA 
TTTACCAGTAAAGAAGTCTACGACGTTAGCCAAAAGTTAAAATCATCTGGTTTTAGAGGGATCCTTATTGTCGTTACTAATCCTGTTGATGCCATT 
ACCCAGCTTTATCAAGAATATACTCAATTTCCTAAATCACGCGTTATCGGAACAGGAACCTTATTGGATACTGCTCGGATGAAAAGAGTGCTTGGT 
CAACGCCTACAAGTTGATCCAAGGAGTATCGGTGGTTATAATCTAGGAGAGCATGGTAACTCCCAATTTGTCGCTTGGAGTCAGGTAACTGTAAAA 
GGACAACCAGCTATATCACTATTAAAAGCAGAAGAATTAGAACAGATAAAAGAAGCTTCTTTAAAAGGCGGGCACACTGTCTTTTTTGGTAAAAAA 
TATACTAGTTATGGTATCGCTACCGCAGCTGTCCGCATCGTTTTAACTGTGTTAAATGATTCCCATGAGTTACTACCTGTATCTACCTTCTATGAG 
TCCGAAGGGGTTTACCTTGGATATCCAGCTATTATTGGTAGAGTAGGAATTGTAGAAAGAATTTCTCTTTCACTAAGCCCAAAAGAAGAGCAACAA 
CTCACAGATTCAGCGGCATTTATTCGAAATTATCTTAAGCATATCAATCTT 

SEQ ID 10328 

MTRKIGIIGMGHVGSTVAHALIAQGIGDDYVFIDTNVDKVNADMIDFQDALANATYHANLVLNDYDALSDADWISALGDISLQNNKEANRFAELP 
FTSKEVYDVSQKLKSSGFRGILIWTNPVDAITQLYQEYTQFPKSRVIGTGTLLDTARMKRVLGQRLQVDPRSIGGYNLGEHGNSQFVAWSQVTVK 
GQPAISLLKAEELEQIKEASLKGGHTVFFGKKYTSYGIATAAVRIVLTVLNDSHELLPVSTFYESEGVYLGYPAIIGRVGIVERISLSLSPKEEQQ 
LTDSAAFIRNYLKHINL 

SEQ ID 10329 

ATGGCTAAAGTATGTTATTTCACAGGACGTAAAACaGTTTCTGGTAACAACCGTTCACACGCGATGAACCAAACAAAACGTACTGTTAAACCAAAC 
CTTCAAAAAGTTACTGTTCTTATCGACGGTAAACCAAAAAAAGTTTGGGTTTCAGCTCGTGCGCTTAAATCTGGTAAAGTAGAACGCGTT 

SEQ ID 10330 

MAKVCYFTGRKTVSGNNRSHAMNQTKRTVKPNLQKVTVLIDGKPKKVWVSARALKSGKVERV 

SEQ ID 10331 

ATGACTGTAAAAATCAATACAAGAGATGGTCAAATTGAACTCTCTGATGACGTTATTGCAACTGTCGTTGGAGGTTCAGCAACGGAAATTTTTGGC 
GTTGTTGGTATGGCAAGTAAAAGTGCTATCAAAGATAACTTTCAAGCACTTTTGCGTAAGGAAAACTACGCAAAAGGTGTTGTTGTGAGGTCTAGT 
GAAGCGGGCATCGTAGTAGATGTTTATACTGTCATGAGTTACGGCGTCAAAATTAGTGAAGTTTCAAAAAATATTCAAGAGCGAGTGAAATTCAAT 
CTCGAAAATCAGCTTGGTTTATCTGCTGATATGGTGAATGTTTATGTGCAAAGTATTAAGGTTGTAGGAGAAGAT 

SEQ ID 10332 

MTVKINTRDGQIELSDDVIATWGGSATEIFGWGMASKSAIKDNFQALLRKENYAKGVWRSSEAGIWDVYTVMSYGVKISEVSKNIQERVKFN 
LENQLGLSADMVNVYVQS I KWGED 

SEQ ID 10333 

TTGTATGAATGTTTTAAAACAATTCTAACACAATTTGTCAAAATTTTCAAAATACTGATGCTTTATCATACTAAAATAGAAACTCTGATAAAA 

SEQ ID 10334 

MYECFKTILTQFVKIFKILMLYHTKIETLIK 

SEQ ID 10335 

ATGGCTGAAAAAACAGACCTATCGTCAGCCTATCGCAGACTTAAAAGTCCTAACATTAAAACTAGAAAACGTGCTCTGAAAATCATTCATGAGTAC 
AAACGTTACGGTAAAAAA 

SEQ ID 10336 

MAEKTDLSSAYRRLKSPNIKTRKRALKIIHEYKRYGKK 

SEQ ID 10337 

ATGAAACTTAAAATCAGTGTTTTAACAGCAGCTTCAGCTGTCACTCTATTATTAGCTACTTTAGCAAGTCTTGCGAAGGCAGACACAGTGTCTTAT 
CCTTCACGTGATGCCGGATTTGTCTACTCTCGTGGGTATGCGCCTTCTGAATCAAGCTATCCTTCACGCGATGCCGGGTTTATCTACTCTCGTGGG 
TATGCGCCTTCTGAATCAAGCTATCCTTCACGCGATGCCGGATTTATCTACTCTCGTGGGTATGCTCCAAAACACTTCCTAAGTGCTTACGATAAA 

SEQ ID 10338 

MKLKISVLTAASAVTLLLATLASLAKADTVSYESRDAGFVYSRGYAPSESSYPSRDAGFIYSRGYAPSESSYPSRDAGFIYSRGYAPKHFLSAYDK 

SEQ ID 10339 

GTGTCTGCCTTCGCAAGACTTGCTAAAGTAGCTAATAATAGAGTGACAGCTGAAGCTGCTGTTAAAACACTGATTTTAAGTTTCATTATAAAATCC 
TTTCAAAGA 

SEQ ID 10340 

MS AFARL AKVANNRVTAEAAVKTL ILSFIIKSFQR 

SEQ ID 10341 

ATGAAAAATAATGTTGTTACAACAAAGGAGAGAAATATTGCTAAACCACCACTACTTGGCATTGGTACTTTGTTGATTCTTCGAGCGTTCGGTTTA 
TCAACCGCTCCTACCTTCAAAGATATAACTCGAATAATAGGAGTTAGAATGATTGATAATAAAAATGCTCCAATCAATACAAAAATATACTCAATT 
GTAAAAGGTATCATTTTATCCCATCTCAATCATTTG 

SEQ ID 10342 

MKNNWTTKERNIAKPPLLGIGTLLILRAFGLSTAPTFKDITRIIGVRMIDNKNAPINTKIYSIVKGIILSHLNHL 

SEQ ID 10343 
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ATGAACAATGTTCCTGAGAACCTAGTTACTATGACCAAATATCTAAATACAGGATTTAGCGAAAATAATCCTGATGGTATGTTATACTACGAAAAT 
AGATTAGATAGTTGGTTGGCAAATCATAAAAATTTC 

SEQ ID 10344 

MNNVPENLVTMTKYLNTGFSENNPDGMLYYENRLDSWLANHKNF 

SEQ ID 10345 

ATGTCAAGGATGTGGACTATTGATTTTTGTCCACCAATCGTTTACCAGCAATATGTTTTTATCATTACTATTAGTATTAGCATTGCGATGTCTATT 
TTTGCTATTTATCGCTATGCTTCATTGAAGAAAACGATA 

SEQ ID 10346 

MSRMWTIDFCPPIVYQQYVFIITISISIAMSIFAIYRYASLKKTI 

SEQ ID 10347 

ATGAAAGAAAAATTATTAGTACCTGCTTTAAATTGTTTGCTAGGTCTACTCTTCCTAGGTGATCACTGGTTTTTATTTCGTCTTCAAAA.TGGAGAA 
CTTTTTGCTATTGTGACGCTAATACTGCTTTGCACAACTTCATTTTTAATCAATAAGAATCACCCCAAAAATTTGACTTTAATTGCTATGGTTATC 
ACTTTTTTAGCCGTATTATCTTTTCTATCTACCTTTTTATTAGCT 

SEQ ID 10348 

MKEKLLVPALNCLLGLLFLGDHWFLFRLQNGELFAIVTLILLCTTSFLINKNHPKNLTLIAMVITFLAVLSFLSTFLLA 

SEQ ID 10349 

ATGATAAACGACAACAACAATTGGTTTTACAAAGTTATCAAAAATGTTTTTAGACGATGGTTTTTATCTTATGGCTTGAAAGTGTTTTTGGAAAGC 

SEQ ID 10350 

MINDNNNWFYKVIKNVFRRWFLSYGLKVFLES 

SEQ ID 10351 

TTGGAAAATGTTTTTGTTGCTGGCGCATTTGCCCTCATAGGAATAACTATTTTATTGATGCTTTTACTAGGAAGGTTGATATTGCTACTTATTTTT 
CAAGGGGAGATGATGCAATTT 

SEQ ID 10352 

MENVFVAGAFALIGITILLMLLLGRLILLLIFQGEMMQF 

SEQ ID 10353 

ATGGAGAAGTTTTTCCGAAACGGTATCAAAAAAGGTATCAAAAGCAAAAAACGACAAAAAAAGCACCTTGCAAGAGACTTGCAAAATGCTTGTAAT 
CGT 

SEQ ID 10354 

MEKFFRNGIKKGIKSKKRQKKHLARDLQNACNR 

SEQ ID 10355 

ATGGACTATGATAACGACAGCTATCTTATCCCGAAAGTTTTACTGCAAGATGATTTCTACAGTAGTCTATCTGCGAGAGATATTTTAGTCTATGCT 
GTCTTGAAAGATAGACAGATAGAAGCTCCTGAAAAAGGTTGGATAGATACTGATGGCAGTATATATCTAAATTTTAAACTGATTGAATTAGCTAAA 
ATGTTTTCTTGCAGCAGAACGACAATGATAGATATTATGCAACGACTGGAAGAAGTTAATTTGATTGAACGAGAAAGAGTAGATGTTTTTTATGGC 
TACTCTTTACCCTACAAAACCTATATCAACGAGGTA 

SEQ ID 10356 

MDYDNDSYLIPKVLLQDDFYSSLSARDILVYAVLKDRQIEAPEKGWIDTDGSIYLNFKLIELAKMFSCSRTTMIDIMQRLEEVNLIERERVDVFYG 
YSLPYKTYINEV 

SEQ ID 10357 

ATGATATTACAAATAAAAGAAAATGACTATATATCAGCTCATATATTGGTTAAAGTTGGTAAATATAAATTATTGAAATTACCTCATAAGTTTACC 
AATGAGATTACGGTTAGAAAGGAATAC 

SEQ ID 10358 

MILQIKENDYISAHILVKVGKYKLLKLPHKFTNEITVRKEY 

SEQ ID 10359 

TTGCTTCCTCTTAATAGGATATTAGCTACTGGCCTAGAAGTACATCATGATATTTGTAGAAATTGTGGTACTATTGCTAGAAGTTATATAAATGAC 
TTGGAGAAATTGAAA 

SEQ ID 10360 

' MLPLNRILATGLEVHHDICRNCGTIARSYINDLEKLK 

SEQ ID 10361 

ATGTCAATTTTAGATGACTATGAAAAAGAATTACTAGTTATTTCACATCAAATAATAGCTTACCTTATTAAGTCAGGTGTTAATCCTAGTCAAGCA 
CAGGATGTTACTCAAGACGTCTTTTTACAAATACTAGAATCTGATTTCTCCCTTCCACTTGATAAAATAAAAGCTTGGATGTATCGTACTACAATT 
AGGAGGTATATTGATCTTTATCGAAGAAATAAACGCTATAACGAAATCCTGCAAAAAGAATTCTTTATAGAAAATAATTTGTATTACACCGAATCA 
GAGAAGTTTTTTGAATTACATGAAGCAATATTACACTTGAAGAAAGATTATCAAACTTTAATAGATTTATATTATTTTAATGATTTTTCAATTAAA 
GAAATATCTGAAATTACTGGACAATCACAAAGTACAATTAAAATAAGACTTATGCGAGCTAGAAGAGAAGTTAAAAAATATTTAGAAAAGGATAAT 
TTTAAAATA 

SEQ ID 10362 

MSILDDYEKELLVISHQIIAYLIKSGVNPSQAQDVTQDVFLQILESDFSLPLDKIKAWMYRTTIRRYIDLYRRNKRYNEILQKEFFIENNLYYTES 
EKFFELHEAILHLKKDYQTLIDLYYFNDFSIKEISEITGQSQSTIKIRLMRARREVKKYLEKDNFKI 

SEQ ID 10363 

ATGATTCCATCGCAAATGCTAAAAGGATTACTTGAAGGAGCTATCCTAAAAATCATACAGCAAGAGGAGACTTATGCTTATGAAATCTCAAAAAAA 
TTAAATTCTTATGGTTTTGGAGAAATTTCCGAAGGGACAATCTACCCCATTATCTTAAGACTACAAAGCAATAAATATATAAAAGGACAACAAAAG 
CCTTCCCCTCAAGGACCTAAGCGTAAATATTATACGTTAACCAATGAAGGCGTGGAGCAATTAGCCCAATTTAAACAGAATTGGGAGTCACTTAGT 
AAAGCATTAAACAAACTACTC 

SEQ ID 10364 

MIPSQMLKGLLEGAILKIIQQEETYAYEISKKLNSYGFGEISEGTIYPIILRLQSNKYIKGQQKPSPQGPKRKYYTLTNEGVEQLAQFKQNWESLS 
KALNKLL 

SEQ ID 10365 

ATGATTGAATTACTATTAGCATTACTGTTATGGAATATTTTAGTATTTGCAACCTATGCTATTGATAAAAGGCGTGCAATTAGAGGGGCATGGCGT 
ATTAGTGAGAAAACATTGATGATAGAGAGTTTATTATTAGGGGGATTTGGTGCATTCCTAGGTGGAGAAGTTTTTCGTCATAAAACGACTAAATGG 
TATTTCAGACTAGTTTGGTATATCGGAATGATTATTGATTTAGCTATTATTTGGCTAATTTGGTGTTAT 

SEQ ID 10366 

MIELLLALLLWNILVFATYAIDKRRAIRGAWRISEKTLMIESLLLGGFGAFLGGEVFRHKTTKWYFRLVWYIGMIIDLAIIWLIWCY 

SEQ ID 10367 
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TTGGTCAATGGTATGGAATACTGTAGCTGTCAATATCATAATCCTTATCATTGGGTTGCTCATATTATCAATTTGCCAATACTTACTGCTAAAAAA 
TTTTTGGAAGAAGCTTGTTTAGTAAAAAGGTTT 

SEQ ID 10368 

MVNGMEYCSCQYHNPYHWVAHIINLPILTAKKFLEEACLVKRF 

SEQ ID 10369 

TTGACAATCGCTTGTTGGATAGAGATGTTTTTAGAAATAGCAAAAGTTTATTTACAAGGTTTAGGGCTTGCCAGCATAACTGTTATTTTAGTTGGT 
ATAATTTGGGTCTTTTGGCGTGCCAAGAAAAACATAGATAAAACAGCTAGAGAACGCCAATCTGTTCTTTATGATGTCCTTCTGATAGCTCTTATG 
ACAGCTCCAATACTTGCCTTTGCATTTGTAGCTATCATTTTAATGATAAAAGCT 

SEQ ID 10370 

MTIACWIEMFLEIAKVYLQGLGLASITVILVGIIWVFWRAKKNIDKTARERQSVLYDVLLIALMTAPILAFAFVAIILMIKA 

SEQ ID 10371 

ATGAAATATATGAGGAATGATCGTTTTTTCGGATATGAGAACGTTTTACGCTTGATTTTTCCATTTAATTTAGGTATTATTTACTTTGATATAAAG 
GATAGGACTTATATTAAAACGATT 

SEQ ID 10372 

MKYMRNDRFFGYENVLRLI FPFNLGI I YFDIKDRTYI KTI 

SEQ ID 10373 

TTGTCATATTTTGAAATGACAAAAATATCTAAAAAGTTTACTTCTGATTTTTTATACTATGATTATAGTAAAGGAGAACCAAATGGCAAAAGATAT 
AAT 

SEQ ID 10374 

MSYFEMTKISKKFTSDFLYYDYSKGEPNGKRYN 

SEQ ID 10375 

ATGGCATCTCGACTGGAAAAAAACTATCACAGCCAATCCTTTTCTCGTGCTATTTTAAGTGCCTCCAAACGATTATTAACTCCTAATTTATCAAAA 
ATATTTGACGTG 

SEQ ID 10376 

MASRLEKNYHSQSFSRAILSASKRLLTPNLSKIFDV 

SEQ ID 10377 

ATGGACTTGCGAAAACTTTCATTCTCAACCTCTTTCTTCTTTAAAAAATTTTATGTTAAAGATACAGCCTCAAAAGTTGGCGTTCTCTGT 

SEQ ID 10378 

MDLRKLSFSTSFFFKKFYVKDTASKVGVLC 

SEQ ID 10379 

ATGGGTAAAGATAAATGGACTCATAAACAAACGTCTCTGCAAAATCTCTTACAAAATATTTTACTATTAGTGGGTGGAGATGACAGAGATAAACTC 
CCAAGGTTGAAGGGGCTAATACAACAATTATTTTCTTTAAGAATCCCGAGGGCT 

SEQ ID 10380 

MGKDKWTHKQTSLQNLLQNILLLVGGDDRDKLPRLKGLIQQLPSLRIPRA 

SEQ ID 10381 

TTGTCATTCTCTCTATCTTTGATATACTTTATTAACTATTATAACAAAATAAGAAAGGGAAGGTCTATTCTTATGGATAATTGTACTTTAGAATTC 
CCTTATAGTTTTGAAAATAACTTTAAACCTATTTTGTCCGCTTTTACATCTAATGAAATGCCAAGCTACCCCATGCTCCCATTATGTTTACAAAAA 
GCACCTCCATCACTCATCGGACAAAAAAAGACACCTCAAAAAGGTGTCTTTTTAGTATCAATA 

SEQ ID 10382 

MSFSLSLIYFINYYNKIRKGRSILMDNCTLEFPYSFENNFKPILSAFTSNEMPSYPMLPLCLQKAPPSL1GQKKTPQKGVFLVSI 

SEQ ID 10383 

ATGTTTCACACAAAAAGCCTAATCCAGATGGCTATGATGGCTACTTTATTGGTGGTACTTGGTTTCATTCCTGCTCTACCACTTGGTTTCATTCCG 
GTCCCTATCGTCTTACAAAACCTAGGGGTTATGATGGCTGGTGTTATTTTGGGCGGAAGAAAAGGGAGTTTATCTATTTTGCTCTTCTTTCTTGTC 
GGTTTAGTTATTCCTGTATTCTCAGGTTTACGTTCGACTATACCTGTATTGACAGGACCAACAGCTGGTTATGTTATTGCTTGGTTGTTTGTTCCT 
TTGCTTATCTCATATGGTGTAAAATTAGTAAATAAAAAGAATTTTATAGCTATTTTCCTTATTGTATGGCTAGCAGGGGTCCTTTTTGTAGATGTA 
GCAGGAGCAGTTTGGCTGGCATCTTATACGAACATCCCATTAGATAAATCACTTCTTCAAAACTTAGTATTTATCCCAGGAGATACAATAAAAGCC 
ATTATAGCTGCTGTTGTTGCTGTTAAATATAAAGATAGTTTTTTCTTGACTGAAAAA 

SEQ ID 10384 

MFHTKSLIQMAMMATLLWLGFIPALPLGFIPVPIVLQNLGVMMAGVILGGRKGSLSILLFFLVGLVIPVFSGLRSTIPVLTGPTAGYVIAWLFVP 
LLISYGVKLWKKNFIAIFLIVWLAGVLFVDVAGAVWLASYTNIPLDKSLLQNLVFIPGDTIKAIIAAWAVKYKDSFFLTEK 

SEQ ID 10385 

ATGAAATTAACAACGTTAGGTTGTTGGGGTGGTTATCCTTATAAAGATGGAGGAACCACAAGTTTTCTATTAACTGGAGAAAATAATTTTCACTTA 
TTAATAGATGCGGGAAGTCGTTCAATCAATGAGCTAGAAAAAGAAATAAGCCCGTTGGATTTGGATGCAGTTATCATCAGTCATTATCATCCAGAT 
CATGTAGCAGATTTGGGTGTGTTGTATCATTATCGTTTGCTATACCCTAAAGATAAATGGGAACCCAAAGTATTGCCAGTTTATGGACATAATGAG 
GATGATTATGAGTTTTCTAAATTGACATTACCTAACGTTGCTCAAGGAATTGCTTATCATACCAATGGAGTTGAGCAAGTTGGTCCCTTCAATATT 
ACGTTTATCAAAACAGTCCACCCAGTCGTCTGCTATGCCATGAGGATTACAGAAAGAGAAACTGGTCAAGTATTAGTCTTTACAGGAGATTCTGGG 
TATTTTGCTGACCTTGTACCTTTTACAAAAGGCGCAGATTTATTTTTAGCAGACGTTTATCTTTACGAGGGAAATGAAAATCATATTGCACATTTG 
ACTAGTAAAGAAGCAGGTGAGATTGCTTATAACGCTAAAGTTAAGAAATTAGTTTTAACACATGTTCCGCAGTTTCCGGGAGAAGGAATAAACCCC 
GAAAATCATTTGGAAGAACTTCGACTACAGTCTGAAAAGTATGCAGGTGGCATCTCTGTTGATTTAGCTCAGCCACATAAATCTTGGGACTTAGGA 
AAACTA 

SEQ ID 10386 

MKLTTLGCWGGYPYKDGGTTSFLLTGENNFHLLIDAGSRSINELEKEISPLDLDAVIISHYHPDHVADLGVLYHYRLLYPKDKWEPKVLPVYGHNE 
DDYEFSKLTLPNVAQGIAYHTNGVEQVGPFNITFIKTVHPWCYAMRITERETGQVLVFTGDSGYFADLVPFTKGADLFLADVYLYEGNENHIAHL 
TSKEAGEIAYNAKVKKLVLTHVPQFPGEGINPENHLEELRLQSEKYAGGISVDLAQPHKSWDLGKL 

SEQ ID 10387 

ATGCAGAAATTTACCCAAGAAGAAAAAGAATGGTTTATGACAGAAGCTCTAAAGGAGGCAAAATCCTCCTTAGAGAAAGAAGAAATTCCTATAGGT 
TGTGTCATTGTAAAAGATGGTCATATTATTGGAAGAGGACATAATGCTCGTGAAGAGTTTAATAAAGCTATTTTACATGCTGAAATCATGGCTATT 
AACAATGCAAATGAGAAGGTAGGGAATTGGCGCTTATTAGATACTACTTTATTTGTTACTGTAGAACCTTGTGTAATGTGTAGTGGAGCTATTGGC 
TTAGCTAGAATTCCCCACGTTATATATGGCGCTAAGAATACGAAATTTGGAGCAGCGGGAAGTCTCTATGATATTTTAAGTGATAGCCGACTTAAT 
CATAGAGTTGAGGTTGAAACCGGCATTTTAGAAGATCAATGCGCTAAAATAATGCAGGATTTCTTTCGAAAAGGACGACAACGCAAGAAAGAAGCT 
AAACTAAGTGAAAAAACTAAGATT 

SEQ ID 10388 

MQKFTQEEKEWFMTEALKEAKSSLEKEEIPIGCVIVKDGHIIGRGHNAREEFNKAILHAEIMAINNANEKVGNWRLLDTTLFVTVEPCVMCSGAIG 
LARIPHVIYGAKNTKFGAAGSLYDILSDSRLNHRVEVETGILEDQCAKIMQDFFRKGRQRKKEAKLSEKTKI 
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SEQ ID 10389 

GTGGGTCAGGGGAGGAATCCAGCAGCCCTAAC3CGATGCTAAATGTGTGCTCTTTTTATTTTCAAAAGTCAAAGTGTTTTTGGAAATAATTATGAAA 
GTTTCA 

SEQID 10390 

MGQGRNPAALSDAKCVLFLFSKVKVFLEIIMKVS 

SEQ ID 10391 

ATGTGTGCTCTTTTTATTTTCAAAAGTCAAAGTGTTTTTGGAAATAATTATGAAAGTTTCATAAAAATTGGTAGCGTTTCAAAAAATATGAAAATA 
CAGTTAAAAAACCTTGAAAAAAAACTCACAAAAGAG 

SEQ ID 10392 

MCALFIFKSQSVFGNNYESFIKIGSVSKNMKIQLKNLEKKLTKE 

SEQID 10393 

ATGATAATAAATTCATTCGATAATAGTAGAAAAGCGATTATTAATCCTGAAGATATTAATTCACCAATAAAAGGTTTTCCAAAGACTGTTATTACC 
TGTTTCGCGCGGGAGACTTTCAATCGTATTTTAGAAGAATTGCCTCATCGTGAAATTGCTAGAACTAGTGTAGCAAACTTAGAAATTCCCATTTAT 
GAATTAGAATTTAAAGGACAAAAGATTGGCTTTTTCAATGCTTATGTTGGTGCTTCAGCTTGCGTAGCAATCTTGGAAGATATTATAGTATTTGGA 
ATGGAAAGTTTAATTGTTTTTGGAACATGTGGCGTCCTTGATTCGTCAATTGAGGAGACATCCATTATTATTCCAAGAAGTGCTATTAGGGATGAA 
GGGACATCATTTCATTATTCGGAAGCAAGTTCTGAAATTGCAGTAAACACAAATTCAATTTTTTTACTCTGCGGA 

SEQID 10394 

MIINSFDNSRKAIINPEDINSPIKGFPKTVITCFARETFNRILEELPHREIARTSVANLEIPIYELEFKGQKIGFFNAYVGASACVAILEDIIVFG 
MESLIVFGTCGVLDSSIEETSIIIPRSAIRDEGTSFHYSEASSEIAWTNSIFLLCG 

SEQ ID 10395 

ATGCATATCAAAGAAGTTAGTAAAAAGACTGGCATTACGTCAGATACCATCAGGTATTATGAGAGAATTAATCTTATTCCCCCTATTCATCGGAGT 
GAATCAGGAATTCGTGAGTTCACACAAAACGATATTGATATTTTAGAATTTGTCCGCTATTTTAGAGGCGCAGGTGTTTCCGTTGAAAGTCTCATT 
GATTATATTCATTTGGTTGAAAAAGGCGATTCCACTATCCCAGCTAGGCTAGAAATTTTAAAAGATGAACGCGACAATCTTGAAGATAGGCTTCAA 
GGCCTCCAAGAAGCACTTAATCGTCTAAATCACAAAATAGACAATTATCAAAATAAAGTTGTTCCTAGAGAACAAGAACTTTTTGATCCAACAACG 
AAA 

SEQ ID 10396 

MHIKEVSKKTGITSDTIRYYERINLIPPIHRSESGIREFTQNDIDILEFVRYFRGAGVSVESLIDYIHLVEKGDSTIPARLEILKDERDNLEDRLQ 
GLQEALNRLNHKIDNYQNKWPREQELFDPTTK 

SEQID 10397 

ATGAGTGATATTGAGGTATATTCTGTATTAGTTTCTCGTATTGAATATTCTGATGGTACAGGTTCAAAGGTTCGTCCTGCTGTAGTAGTCAAATTT 
AATGATGAAGTAATAAAAACTTTAAGATTTACTACTAAATATGAAAATAAGTCTGACAATATAAGAAGTCAGTATTTAGAAGTTATTGAT 

SEQ ID 10398 

MSDIEVYSVLVSRIEYSDGTGSKVRPAVWKFNDEVIKTLRFTTKYENKSDNIRSQYLEVID 

SEQ ID 10399 

TTGAAGAATATCTTCGATATGTATAAATACTATTTCTTTCAAAATCAATATCATCCCAAGTTACTCTATAAAATTGTTTACGAAAATAAACTATTC 
AAAGAAATAACCATTGATTTAGAAATTTCAAAGGAATGTTTAGAAATACGACTTTTCCATCTACTTAAAGATTATTCCAATTTGAACAATAAAGAA 
ATAAGTACGATCGTTAGTAACTTTCAAAGAAATAAAAATCAAACCATGAATTTAGCTCTTTATGATATCATAACA 

SEQID 10400 

MKNIFDMYKYYFFQNQYHPKLLYKIVYENKLFKEITIDLEISKECLEIRLFHLLKDYSNLNNKEISTIVSNFQRNKNQTMNLALYDIIT 

SEQID 10401 

ATGTTAACGATGCTTAACAATTCAGCTAAGGAGAAAGCCATAAAAGAGTACTTACGTGTCCTAAAACCTGGTGGACGTTTACTCACACATGATGTT 
TCTTATCAAGATGAAGACACTGCCAAGCTGATCGATCAACTTAGACATACTATGAATGTTAACGTTGCTCCTCTAAAAATAGATGATTGGCAAAAT 
TTATTCTTACAAAATGGTTTT 

SEQ ID 10402 

MLTMLNNSAKEKAIKEYLRVLKPGGRLLTHDVSYQDEDTAKLIDQLRHTMNVNVAPLKIDDWQNLFLQNGF 

SEQID 10403 

ATGGTGTCAGCGCTACTTAAGTTTGATTTTAGCGTTGTAAGGCATAATATGGCTATTAAAGTTAATAATAGTTTTTTAATCATTATGGGAACCTCG 
TTTCTCTTACTGCTAGCTTATCATATCAAAAAAGAAGGAAAAGAGATACTATCTTCTCTGTTTGTTATAAGCAATTTTTTGATAACTCTACCTTAT 
TTTTTGTTA 

SEQ ID 10404 

MVSALLKFDFSWRHNMAIKVNNSFLIIMGTSFLLLLAYHIKKEGKEILSSLFVISNFLITLPYFLL 

SEQID 10405 

ATGGATTACAAGTTAGTGATGATTATTCTCATCTTAGTCATATTGATTTATTTGTTGTTGCGCCTTCACTATTTAGAAGAGTTGCTAAAACATTAT 
AATTGGATAGCTAATGGTTTTGAGGCAATAGACATTGTTCGCCTGATTCCTGTGGTAGTCTTTTTATGGTTGTATTATTGTGGAGATGACGACGAA 

SEQ ID 10406 

MDYKLVMIILILVILIYLLLRLHYLEELLKHYHFKNDEGVCSLSRTKNPLYLLMAMITFLPNLINWIANGFEAIDIVRLIPWVFLWLYYCGDDDE 

SEQID 10407 

ATGCTAAAAAAATCAGACCACGAAGTGAAGCTCCTCCACAATAGTTTAGCATCAGCTGTAGTCCCAGAAGAAAGAACACCAAAATCAGCTAGT 

SEQID 10408 

MLKKSDHEVKLLHNSLASAWPEERTPKSAS 

SEQ ID 10409 

TTGAATAAACAGTTTGCTATTGGAAGTGACCGAAAAATAAGCATTCTGAATGCTAAAAAAATCAGACCACGAAGTGAAGCTCCTCCACAA 

SEQID 10410 

MNKQFAIGSDRKISILNAKKIRPRSEAPPQ 

SEQID 10411 

ATGTCTACCATCTATTTTATTTCTTTATGCATGAGTTTTATCTTAAGTTATTATGATATAAAATACCAAGAGTATCCTATTTTTCTATGGATATTA 
TTCACCATTTCAACGATAATTCTCACACCGATTACAAAAGTTTCTATTGTTTTGTGTTTATTTGGGATTTTAGCTGAAGTGGTTGATATTAATATC 
GGAAGTGGAGATTTCCTTTATTTAGCCACAATTGGCTTATCTTTACCTCTTCATCAAATGCTTTTTATTATTCAAATAGGTGCTTGGTTAGGAATT 
ATTTATTGTTTAGTTATGAGAAAAATGAAAAAAACGATAGCTTTTCTACCGTTTTTAAGTATCGCTTATATAATCGTCACCAGTTACTCTCTTTTA 
TTC 

SEQ ID 10412 
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MSTIYFISLCMSFILSYYDIKYQEYPIFLWILFTISTIILTPITKVSIVLCLFGILAEWDINIGSGDFLYLATIGLSLPLHQMLFIIQIC3AWLGI 
IYCLVMRKMKKTIAFLPFLSIAYIIVTSYSLLF 

SEQID 10413 

ATGTTTTACTTAATTGTTGCCCTTTTGATTGCCTTGTATTACTTTTTTATGGCACCAAAAACAGTACGTAATACTTTGAACGCTATTGGTTTAGTA 
GGTTTGGTAGCCTTATTACTTGTCTTGGCAGTTATGAGTTTTATTAAAATCCTTCAATTGCCAGGTGAATTGTATATTGGGCTTATAATGATTCCT 
CTAGGATATACAGCATTTAAAGAAACATTGAATTTGTCAGAAAAGAAGAAA 

SEQID 10414 

MFYL1VALLIALYYFFMAPKTVRNTLNAIGLVGLVALLLVLAVMSFIKILQLPGELYIGLIMIPLGYTAFKETLNLSEKKK 

SEQ ID 10415 

ATGATATTAGTACTATTAATATTATTAAAAACAATTAGGGTCTATTCTTATATCTTACTAGCCTATGCCTTGTTATCTTGGTTTCCAGGAGCATAC 
GATTCATGGATTGGTAGACTAGTGGTACAGATTGTTGATCCGATTATTCGCCCACTCAGAAGATTTAATCTACAATTTTTAGGTCTAGATTTTACA 
GTAATAGTAGCATTCTTTTTACTAAATATGTTGAGTAGATTTTTAATCTTGCTTTTTACA 

SEQID 10416 

MILVLLILLKTIRVYSYILLAYALLSWFPGAYDSWIGRIiWQIVDPIIRPLRRFNLQFLGLDFTVIVAFFLLNMLSRFLILLFT 

SEQ ID 10417 

ATGACTACTGAGAAAAATCGTTATTTGCGGATTTTAGACGATAAAATCGTTAAAAAGTTAGTAAAAATGTTGCTTTTCATGTTGCTTTGGTCACTT 
TTGTGT 

SEQ ID 10418 

MTTEKNRYLRILDDKIVKKLVKMLLFMLLWSLLC 

SEQ ID 10419 

ATGGAATCACATTTAGTGAGAATCATCAATCGCCTCGAATTAATGGCGACTGATGGTGGTAATTTAAAACGTAATTTTGAACGTGAAGGTGTTGTT 
GTAGCAGAAGTATCTTTTAGTAATGACCCTGAAAACGGTCCTGTTTTCACATTACGTGATGTAGAAGCGCGTGAATCATATTCATTTGACAGCATT 
GACCTTATCGCAATGGAAATTTACGATTTATTATAC 

SEQ ID 10420 

MESHLVRIINRLELMATDGGNLKRNFEREGWVAEVSFSNDPENGPVFTLRDVEARESYSFDSIDLIAMEIYDLLY 

SEQ ID 10421 

ATGTCAGAAAAAGCTATACTATTAATTATCCTTATTGCTTTTGTTATTATCGCTATTATAAAGATAGCTCTGTTAAAGTTATATATGAATACGATA 
AAACCTAAAGTAGATAATGAAGGAAACATCATAACAAAGCCTGTAAAGGATGATTTAACACCCGAGGAACGTGAAGAACGTGAATTTGATAAAGAT 
TGG 

SEQ ID 10422 

MSEKAILLIILIAFVIIAIIKIALLKLYMNTIKPKVDNEGNIITKPVKDDLTPEEREEREFDKDW 

SEQ ID 10423 

GTGACTGAAAATATGATTGAATTTAGAAAACTAAATTCATTTTTTCGTGTGATCTTGGTAACTGCCAAGATCTTTTTTATTGCCATGACTATTGTT 
AATAGTTTCATAAAAGCA 

SEQID 10424 

MTENM I EFRKLNS FFRVILVTAKIFF I AMT IVNSFIKA 

SEQ ID 10425 

TTGGGAAAAAGGGTAAAAACAACTGGCATTGCACAAATTGTGGAAGAACGTTTAAGACAAAATAAAAAAGCCCCACGCTCAAATTTTGTCCAAGGA 
GAGCGTGAGGCAAATTCTAGTATAGTAAAAACCTGCTTTTTGGGAGGGGTTTTTACCATACCTATTTTAACAGAAAATGAGGTA 

SEQ ID 10426 

MGKRVKTTGIAQIVEERLRQNKKAPRSNFVQGEREANSSIVKTCFLGGVFTIPILTENEV 

SEQ ID 10427 

TTGTTTTATACCTCATTTTCTGTTAAAATAGGTATGGTAAAAACCCCTCCCAAAAAGCAGGTTTTTACTATACTAGAATTTGCCTCACGCTCTCCT 
TGGACAAAATTTGAGCGTGGGGCTTTTTTATTTTGTCTTAAACGTTCTTCCACAATTTGTGCAATGCCAGTTGTTTTTACCCTTTTTCCCAACCAA 
ACC 

SEQID 10428 

MFYTSFSVKIGMVKTPPKKQVFTILEFASRSPWTKFERGAFLFCLKRSSTICAMPWFTLFPNQT 

SEQ ID 10429 

ATGAGACCAAAACAATATCCGTATAGCGGAAATAAAAAAGAATCTATTGCGGTAACAGTAGATTCCAAAACGCTAGCCGAGAAACTAGAGATTACT 
GACCAATCGAATATTTCCCAAGCGAAACACCGATTATTTGGTCTG 

SEQID 10430 

MRPKQYPYSGNKKESIAVTVDSKTLAEKLEITDQSNISQAKHRLFGL 

SEQ ID 10431 

TTGATTTCATCTTCACATCAAGAATTCAAAATGCCGTTTGTCTACTTGTTTACAGACCAAATAATCGGTGTTTCGCTTGGGAAATATTCGATTGGT 
CAG 

SEQ ID 10432 

MISSSHQEFKMPFVYLFTDQIIGVSLGKYSIGQ 

SEQID 10433 

ATGTTAATTAATAAAAATTTAGTAAGAGACATTAGACTTGCTATCAATGAATACGATGATAATTATGACGAAGATAACGCAGAAGTTTGTATAGAA 
GTCATTAGACGATTGATTGAACAGGAGGAATTC 

SEQID 10434 

MLINKNLVRD IRLAINEYDDNYDEDNAEVC I EVIRRL I EQEEF 

SEQ ID 10435 

ATGAATATTGAAGACATTGAACGTATTATTTCAGAATATCTAATTTTTAGGTCTGACATTGATGGTTGTGCAGTAATTGACATTGAAGATTTTTTA 
AAGCATATTCGTTTTTCGTATGAGCGACTAAAA 

SEQ ID 10436 

MNIEDIERIISEYLIFRSDIDGCAVIDIEDFLKHIRFSYERLK 

SEQID 10437 

ATGATTTATAGAGACAAAAACACAGGAGCAGTAGTCGTTACTGACTGTGCGCTGTTAGGCGACTGGGAGATTGTTCCTAACACAGTAGATAAGACA 
CCGACAAGTGATGAAAAATCTTGGACCGTTCAAACTCTGAAAGAACATTTGACAGGGCTAGGAATTGAGTATAACTCGTCTGCTACAAAATCTGAG 
TTATTAGAATTACTCCCTAAA 

SEQID 10438 

MIYRDKNTGAVWTDCALLGDWEIVPNTVDKTPTSDEKSWTVQTLKEHLTGLGIEYNSSATKSELLELLPK 
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SEQ ID 10439 

TTGATTGAAGTAATTATCAAAAAATATTTAGACGAGCATTTAG2VTGTGCCGTCTTTTTTTGAACATCAAAAAGATGAACCTGCACGATTCATCATT 
TTAGAAAAGACTAGCGGGGCTAAGCAAAATCATTTGCTAAGTTCCACGTTTGCTTTTCAAAGTTATGCCGAATCGTTGTATGAGGCGGCTTTACTT 
AATGACAAAGTAAAGCAAGTAATTGAGCAGCTTGATGTCTTGCCACAAGTTTCTGGTGTACATCTTAACGCTGACTACAATTTTACAGATACAGCA 
ACTAAGCGCTATCGCTATCAAGCTGTATTTGACATTAATCATTAT 

SEQ ID 10440 

MIEVIIKKYLDEHLDVPSFFEHQKDEPARFIILEKTSGAKQNHLLSSTFAFQSYAESLYEAALLNDKVKQVIEQLDVLPQVSGVHLNADYNFTDTA 
TKRYRYQAVFDINHY 

SEQ ID 10441 

TTGACAACATCTACTGCCTCTTCAACAGCATCTTTAGCATCATCTGCTAGTTCTTTACCTTTAGCAATTGTTTTTTCGACAAAACCTTTTGCCTCT 
AACTCTTTATCGCCAGTTAGCTTACCAGCTCCTTCTTTTAGGCTACCTGATGCTTGTTCAACTTTTGATTTTAGTTTTTCTTGTGACATAATGTGT 
CTCCTTATTATTTTTATTAATTATAACATCTATATCTTTCTT 

SEQ ID 10442 

MTTSTASSTASLASSASSLPLAIVFSTKPFASNSLSPVSLPAPSFRLPDACSTFDFSFSCDIMCLLIIFINYNIYIFL 

SEQ ID 10443 

GTGCCTATTCAGGCCTTATGCCAACTCTTGAAGGGGTCTCGTTCAGGCTATTACAAGTGGCTCAATCGTCAAAAAACAGATTTTGAGACAAAAAAT 
ACAAAGCTAATGGCTAAAATCAAGGAACTTCATAGACTCTACAATGGTATCTTAGGTTATCGCCGTATGACAACATTTATTAATCGTCAACTTGGG 
ACAACT 

SEQ ID 10444 

MPIQALCQLLKGSRSGYYKWLNRQKTDFETKNTKLMAKIKELHRLYNGILGYRRMTTFINRQLGTT 

SEQ ID 10445 

ATGTCCCGGATTGGCAAATGTATTGATAATGCACCAACTGAAAGTTTCTTTGGGTTTTTCAAGACTGAGTCTTACCACCTTAAGAAATACAACTCT 
TATGATGAGTTGGTCAATGATGTGGCACGTTATATCGAATTCTACAACACACAACGTTATCAATCAAAATTAAACAACCTGACTCCTCTAGAATTC 
AGGAATCAGGTTGCA 

SEQ ID 10446 

MSRIGKCIDNAPTESFFGFFKTESYHLKKYNSYDELVNDVARYIEFYNTQRYQSKLNNLTPLEFRNQVA 

SEQ ID 10447 

TTGGTAACCATTTTTATGAAATTTTTTAAAGTTAAAAATATAATTTATAATACTATCTTCTTCCATTTTCTGATTTTAGTTCTGAAAGTTCCAAAA 
GGTGCAACCGTATTTACA 

SEQ ID 10448 

MVTI FMKFFKVKNI I YNTI FFHFL I LVLKVPKGATVFT 

SEQ ID 10449 

TTGTTTTTTCCGAATATTGACAACATAATTAAAAACTATATCAAAGAGATGATTACACATTCCGATATACCAGACTTACAAAAACAACTGGAAACA 
GCATATCAAGTTCCATATTCTTTCGCTCTTGGTATTTATATCTCAACAATTGAAAGTATTATTTTAAATTGGATAGATCATGACTTTACTGAAGAG 
CCTGAAGAAATAGCAAGATATATTACATCTGTCGTGAGAATT 

SEQ ID 10450 

MFFPHIDNIIKNYIKEMITHSDIPDLQKQLETAYQVPYSFALGIYISTIESIILNWIDHDFTEEPEEIARYITSWRI 

SEQ ID 10451 

GTGAACTATTATTTGAATTTGTATTGTATAATCACATTCGATAAGATTTATAACTTTAAGATTTTATATAAAGGTGATAGTATATTGGTAAGTTCA 
GATAACACTAATTTAAAATTTTTAAAAGCTTTCTCAGAATTGTTAAAGATGAGGAGCTTTGAGCAAATTAAAGTTAGCGATTTAGCAAAAAAAGCT 
CGACTTAGTAGAAGATCTTTCTATAATCATTACAATTCAAAAGAAGACTTCCTTAGGGAGTCTATTTTAATAATCTTTGATGATATCACAAAAATT 
TTAAATAATGATTTATTATATGAAGAAGTGGTCTTAAAGGAGATGCTTAGCTATATGTATATAAATAAAGAAATTATTAAATCCTTTGTTTTTTCC 
GAATAT 

SEQ ID 10452 

MNYYDNLYCIITFDKIYNFKILYKGDSILVSSDNTNLKFLKAFSELLKMRSFEQIKVSDLAKKARLSRRSFYNHYNSKEDFLRESILIIFDDITKI 
LNNDLLYEEWLKEMLSYMYINKEIIKSFVFSEY 

SEQ ID 10453 

ATGCTTAGGAAGTATAAGCAAAGAAATTATAATGTCGCACATACGAAACAGCGTTTTTCGATTAAGAAATTCAAATTTGGTGTAGCATCGGTATTA 
ATTGGATTGACATTTCTAGGAATGAGTAGTCATTCTGTTTTGGCGGATGAGTCAAGCATTATGAGTACTGAGGTACCACAAACAGCTGGTGTAAAA 
CCGGAAGTTACTGTTACACAGCCTACTTCAGATGTAACAAGTCTTGCGACAGATACGTCAACTTCAGCAGTGTTATCAACAGATGCATCTCATTCT 
AATCCTACAGAATCAGCGGAGCATGCTGTAGGATTAGAA 

SEQ ID 10454 

MLRKYKQRNYNVAHTKQRFSIKKFKFGVASVLIGLTFLGMSSHSVLADESSIMSTEVPQTAGVKPEVTVTQPTSDVTSLATDTSTSAVLSTDASHS 
NPTESAEHAVGLE 

SEQ ID 10455 

GTGTTACAATCTGTTTTAAAAGACACAAAAACGAAAGGACAACCTATGTCAACATTTAAACGCTATGATGAAGAATTCAAACAATCTCTTGTTAAC 
CTTTATCAAACTGGAAAAACTCAGTCTGAACTCTGTAAAGACTATAGGGTATCCACTTCTGCGCTTGCAAAATGGATCAAACAGTACTCTCAATTC 
AAACTCGAAGATAATTCTGTACTTACTGCCAAGCAAATACAAGAGTTACAAAAACGTAATGCGCAGCTTGAAGAGGAGAACCTTATCCTAAAAAAA 
GCAAGTGCCATATTCATGCAAAACTTAAAG 

SEQ ID 10456 

MLQSVLKDTKTKGQPMSTFKRYDEEFKQSLVNLYQTGKTQSELCKDYRVSTSALAKWIKQYSQFKLEDNSVLTAKQIQELQKRNAQLEEENLILKK 
ASAIFMQNLK 

SEQ ID 10457 

ATGAGCGGATTGCTAAGAGCAATTGTCAAAATTTCTCAGTCTATGCTAGAAGAGTTCTTCTTAATCCCAATATGTCATTTGTCACGATTAACACGG 
ATTGGAAATAACATCAATCAAATTGCGCGTGCTATCAACCAAAGCCATCTAATTTCTCAGGCTCAGTATCACTTTCATCGAGAAGCACGT 

SEQ ID 10458 

MSGLLRAIVKISQSMLEEFFLIPICHLSRLTRIGNNINQIARAINQSHLISQAQYHFHREAR 

SEQ ID 10459 

ATGGGGAATGGTCATTTTGTGACCATCATCGACTATGGCACAGGTAATCCCTATACCTCAACAACGCCTCTTATTACTGGGAAAATTGGTGAGGAT 
TTTGCTTATTACTTAACCGAATCAGAGCAACCCCCCTGCTGTTGGGCT 

SEQ ID 10460 

MGNGHFVTIIDYGTGNPYTSTTPLITGKIGEDFAYYLTESEQPPCCWA 

SEQ ID 10461 
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TTGTTTTCATCATTTTATTTTGTAGTCTTTACAARCCTAAA.GAAAAATTCTAGAAATGATAATGAAGGCGGTCTATCAAATGGTTACATTCGATTT 

SEQID 10462 

MFSSFYFWFTNLKKNSRNDNEGGLSNGYIRF 

SEQ ID 10463 

TTGAAAATTCATATCGTCGACGAAAAACAATTAGAAGTTCTAGAACTATTAGCTATATTTGAATTTCAAAATGGAAAGCACTTAGGATACTCT 

SEQ ID 10464 

MKIHIVDBKQLEVLELLAIFEFQNGKHLGYS 

SEQID 10465 

ATGATATTTGAAGAGTCCAAAGATCTAATAGATAGTCCAGTTAGAGAAGCGTTGATTATAAGTGATAAGGATTTTCAAAAATTAAAACAAGAGCTA 
TTATTT 

SEQ ID 10466 

MIFEESKDLIDSPVREALIISDKDFQKLKQELLF 

SEQID 10467 

GTGTCACTCCAATCTTTTAAACTGTTTTTAGGACATTTTTTAAAGACAGAGATAAGGTTATCAATGTCCTTGAATCGCCTTATTCAAACACCAAAC 
TTGAGCAACCAA 

SEQID 10468 

MSLQSFKLFLGHFLKTEIRLSMSLNRLIQTPNLSNQ 

SEQ ID 10469 

ATGGGACGTTCTAATATTTTGAGTAGGTGTGAACAATGTTCTGATAATCAATGTGGCTTGTATAAAACGCGGCTTAAAGACAAGTTACTATTAGTA 
GTCCAACTGGTTGGAAATATTAGGTATTCTGAGTTTCTTACGGAAGGTGGTGTATATCATAAGGGAGAAACCTTGTTGGAAGTTATAACCTTAGGA 
ATTTCTTATGAATATAAAAGTTATGGGGATATCAAAGTAATCAAGAAGTACTGTGCTGATGGCAGTGTCGTTGATTATAACATGCCAATACTATTA 
ATGGAAAGGATTGAA 

SEQ ID 10470 

MGRSNILSRCEQCSDNQCGLYKTRLKDKLLLWQLVGNIRYSEFLTEGGVYHKGETLLEVITLGISYEYKSYGDIKVIKKYCADGSWDYNMPILL 
MERIE 

SEQ ID 10471 

ATGACCAAGCTAAGTAGTGAAGAAATTATAAAAATGTTACCTCATCGCTATCCGTTTCTAATGGTGGATAGAGTGCAGAGTTATAAAAAAGGTATC 
ATTGAATGTCGTAAGAATATTACTATCAACGAACCTTACTTTCAAGGACATTTTCCACAACGTCCTATAGTTCCGGGTGTTTTGATGATTGAGATG 
GCAGCTCAATCTGCAGCTTTACTTTATATTTTAGATGCACTTGATGGTAGCCTCCCCTCTCTTGATGAATTAACAGCAGAGAAAATAGCAGAAAAA 
GTAGGTTATTTAGCCAGTGTGAAGAATTTCAAATTCAAGAAAATTGTTACTCCAGGAGACCAGCTAAACATTACATGTAAATCTCAATCAAAATTG 
GGGCATCTTTTAGAAATTCAAGTCGTTATTAGAGATGAGAATAAAAAAGAGGTTGCCTCAGGAAGGATGTTGGTATCAGAAAATGGAAAT 

SEQ ID 10472 

MTKLSSEBIIKMLPHRYPFLMVDRVQSYKKGIIECRKNITINEPYFQGHFPQRPIVPGVLMIEMAAQSAALLYIIiDALDGSLPSIjDELTAEKIAEK 
VGYLASVKNFKFKKIVTPGDQLNITCKSQSKLGHLLEIQWIRDENKKEVASGRMIiVSENGN 

SEQID 10473 

ATGAGTGAATTCCTTTCAGCCAAACCTATTGGTCATAATGATTCATCTAATACTATTTTAAGAATTATAGAGAATACGAAATATATTCATCACTAT 

gatggaaaagttgttgtcgaaattcctcctcaaaaagagcctatcaaagtcttttttatggattcacgtcttcattatttagaattttcagacata 
tgtcggtatgtaactgttgttttgaaaaatagtaccgttgataatataaccaatttagggccagataatcatattgtttatgacaatggtgatgat 
atggttgatccgttgccgagtattcagcatggattatttcttaatgatgat 
SEQID 10474 

MSEFLSAKPIGHNDSSNTILRIIENTKYIHHYDGKVWEIPPQKEPIKVFFMDSRLHYLEFSDICRYVTWLKNSTVDNITNLGPDNHIVYDHGDD 
MVDPLPS I QHGLFLNDD 

SEQID 10475 

GTGTTTGATGCAGCACACGCCGTACAAAGTAGTAGGCTTAAAGCAACAGTTGATAGCTTTGTTATATTCTTCATGCATTCTCCTTATTGTCTGGAA 
AACATAGCTTTACCAAAGTGTCAAACGTTTTTCTGGTTT 

SEQID 10476 

MFDAAHAVQSSRLKATVDSFVIFFMHSPYCLENIALPKCQTFFWF 

SEQID 10477 

TTGCTAACAAGTTATGCAAAAAGTATAGATGTCTTGAATCAATTAATTACTTCTCTACAAGGCGGCATGTTAGTAGTATCTATTATCCTAGTGATG 
ATGGCTCTGCTATTCTGGATTGGTGGTAGAACCCATGAGACAGGTATTTTATTAGCTATTGGTAAGTCTAAAGCAATTATCATTGTCAGTACGCAG 

SEQ ID 10478 

MLTSYAKSIDVLNQLITSLQGGMLWSIILVMMALLFWIGGRTHETGILLAIGKSKAIIIVSTQ 

SEQ ID 10479 

ATGATATCGGCTCCAGAAATGATTGCTACGGTAGAGGTATTCTTGATTAGATTAACAACTTGGTTGGTCATTGGTGGTAAAATTGTTCTGACAGCT 

SEQID 10480 

MISAPEMIATVEVFLIRLTTWLVIGGKIVLTA 

SEQID 10481 

TTGGACTTAGTCTTATCAAGCCAGACGGACTTGACTAATTATGTTAAGAAGGTGTCTATAGAAGATTTTGGATGTCAGTTTTTACATACTGCACAT 
TGGAATAATCGCTTAAGAACAACTGGAGGACGCTTCTTTCCAAACGATAGACACCTTGACTTTAATCCCAAAATTTATCGTGAGTTTGGTATTGAT 
ATTTTTCGTAAGATTGTAAGACATGAGCTTTGCCATTATCATCTCTATATACAAGGTAAAGGATATCAACATAGGGATAAAGCTTTTAAAGAGTTA 
CTAGAAAAAGTCGATGGCTTACGATATACCCCTAGAGTTACGGCTGTTAAAGTGAATTATCATCATTACTCTTGCCAATCTTGCGGTCAAGTATAC 
CGACGTAGGAGACGTGTTAATTTACGCAAGTTTGCTTGTGGTTATTGTCATGGTCGCTTGATAGAGAGTTTT 

SEQ ID 10482 

MDLVLSSQTDLTKYVKKVSIEDFGCQFLHTAHWNNRLRTTGGRFFPNDRHLDFNPKIYREFGIDIFRKIVRHELCHYHLYIQGKGYQHRDKAFKEL 
LEKVDGLRYTPRVTAVKVNYHHYSCQSCGQVYRRRRRVNLRKFACGYCHGRLIESF 

SEQ ID 10483 

ATGAATGAAGAGACTGCAGATGTAACTGCTAGACTTGCCAGCATCGCTAGTAAGAAACTCCAGACAGGTGTTAAACTTAGTGCTAGTAATAAGAAA 
GAGATTAGCACAGTGGTTATACTGAAGAGAGCGATACGAGCAAAAAAGACTAGCTCACGCAACTTAGCACTG 

SEQ ID 10484 

MNEETADVTARLASIASKKLQTGVKLSASNKKEISTWILKRAIRAKKTSSRNLAL 

SEQ ID 10485 
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ATGTCATCACCACTTAAGCAAGAGCAAACTCACGAAAGCAAAACAGAGCAAGCTCAACCAAAATTTCAAGTATTTCAAGAATTTGATCACAGTC3CT 
AAGTTGCGTGAGCTAGTCTTTTTTGCTCGTATCGCTCTCTTCAGTATAACCACTGTGCTAATCTCTTTCTTATTACTAGCACTAAGTTTAACACCT 
GTCTGGAGTTTCTTACTAGCGATGCTGGCAAGTCTAGCAGTTACATCTGCAGTCTCTTCATTCATTTGGTCACTCAGACAA 

SEQID 10486 

MSSPLKQEQTHESKTEQAQPKFQVFQEFDHSAKLRELVFFARIALFSITTVLISFLLLALSLTPVWSFLLAMLASLAVTSAVSSFIWSLRQ 

SEQ ID 10487 

ATGGACTGGGCAACTGTTTCCAAGGCCACTTATTTTTGGAAAGCCCAGCCTTTTTCTTTTAATAGTCATGATTATAATTTTGGGATTACTTTA 

SEQ ID 10488 

MDWAT VS KAT YFWKAQ P FS FNSHD YNFG I TL 

SEQ ID 10489 

ATGATAATGAGTAATCGAAGTATTTTAGACGAGCGATTATGTTTTACGGTTAGTGAAACACATCGACTTTTCAATAAATTTTACCAAAAAGCTTTG 
GATGAATTTCAATTGACTTATCTCCAATACGTTATCTTGTTAGTCCTTTGGGAAGAGGATCATCGGCATATGAAGGAACTTAGTTATGCACTATCT 
CTTAATTCGAATACCCTAACTCCAGTTTTAAAGCGTATGGAAAATCGTGGGTGGATTGTACGAGAAAAACCAAGAGATGATAAAAGGCAACTCATT 
ATTCATCTAAGTAACAAAGGTATTGAGTCACAAGATGCCGTTGTCAATGCGGTGCAATCGTGCGGGTATTTTTTCTCAGAAATTAGTCCTGAATCT 
TATCAAAAAACTGTTTCTGCCCTTTCTTCACTTAACCAAGTTATAAAATCACATTTA 

SEQ ID 10490 

MIMSNRSILDERLCFTVSETHRLFNKFYQKALDEFQLTYLQYVILLVLWEEDHRHMKELSYALSLNSNTLTPVLKRMENRGWIVREKPRDDKRQLI 
IHLSNKGIESQDAWNAVQSCGYFFSEISPESYQKTVSAIiSSLNQVIKSHL 

SEQ ID 10491 

ATGAAAGTTTTGAATTCAATGGTTTTCTCCTTTAAAATAATCACTTATAAGTATATGAAGAATACTAAGCAAGGTCAAGTGAGTCGTTTCACTAAT 
CTAAATACCTTTTTAAGA 

SEQ ID 10492 

MKVLNSMVFSFKIITYKYMKNTKQGQVSRFTNLNTFLR 

SEQID 10493 

GTGGCAACTGACATAAGTGTCAAAAAGCCTGCTGCAAGTTTTGATCTTGTTTTCATGATTTATAACTCCTTTTTGTCATTAACTCCATTATTATAT 
CATAATTTCTTAAAAATGCCT 

SEQID 10494 

MATDISVKKPAASFDLVFMIYNSFLSLTPLLYHNFLKMP 

SEQ ID 10495 

TTGAACAATCAAATTAATCATTGTTTCAAAAGCATAATGGTTTTAGGAGTTACTCAAATGAAAAAGGAATTTATTATTACAGGTCGGATGGTTGCA 
AGAGTTATGGAAACCCTAGTTTGCTTATGTATGGTAAGTAATCTTGTTCTTGATATGCTTGATATAATAGAAATAAATGAAATTGTATTTTGTGTG 
TTGGTAGCATCAATTGCAGGGCTTGAGTTTTGTTTGCAAAAAGAAAGGGAG 

SEQ ID 10496 

MNNQINHCFKSIMVLGVTQMKKEFIITGRMVARVMETLVCLCMVSNLVLDMLDIIEINEIVFCVLVASIAGLEFCLQKERE 

SEQ ID 10497 

ATGGGATTAATTTTAAAAAATAGACTCAAAGAATTGCGTGCACGAGATGGTATCAATCAAACAGAACTCGCTAAATTAACAGGAGTCTCAAGACAA 
ACAATTAGCCTAATTGAACGCGGAGAATATACGCCATCTGTTATTATTGCTATGAAGATTTCTCAAGTATTTAAAGAATCCCTAGAGAATGTTTTT 
AGTTTAGTGTCAATGGAGGAA 

SEQID 10498 

MGLILKNRLKELRARDGINQTELAKLTGVSRQTISLIERGEYTPSVIIAMKISQVFKESLENVFSLVSMEE 

SEQ ID 10499 

TTGGGGTGCGTAACAGCTGAGATTATACCCATTGAACTTGATGCAGTTAGTACTGTCGAAGGGAAATGTGTGCCATTACAAGTTTTTTGTGGTGGA 
AAAGGGCGTAGTGTCTTCTTAGTAGACAGC 

SEQ ID 10500 

MGCVTAEIIPIELDAVSTVEGKCVPLQVFCGGKGRSVFLVDS 

SEQ ID 10501 

ATGCTTCGTAAAGGTTTCTTTAAAAACTTGGGCGAAGGTCAATCTGATATCATTTGTGATGGGACTCTCTTTATTTCTAGGGACGTATTTTTGGGG 
AAAATTACCCCATCAATTCGTCTTAGC 

SEQID 10502 

MLRKGFFKNLGEGQSDIICDGTLFISRDVFLGKITPSIRLS 

SEQ ID 10503 

ATGAAGATTGATAAATATACTGCGATTTTAGGAAATACTGTTAGTTACCCAGATATGCACAGTTTGACGGATAATCGTCCGCTTGCTTCTCTACCT 
TTTGATGGTAAGTATCGTTTAATTGATTTTCAATTATCCTCTTTAGCTAATGCAGGCGTTAGAAGTATTTATGGTATTTTTCGTGGGAATAATGTT 
CGCTCTGTTTTTGACCATATTAGAAGTGGTCGTGAGTGGGGCTTAGGTACACTGTTGAGTCACTATTCTTTAGGATTCTATGATACAGACGATGAT 
ACTCGTACAGTCAATGGGGATTATTACGATCAAATTTTAACTTACTTGAGGCGTTCGGGTAGCGACCAGACGATATATATGAGTTGTGATATGCTT 
TGTAATATTGACTTAAGTCAAGTAATCCACTTGCATAATGCAAATGGTGCGCAAGCCACCGTGGTT 

SEQ ID 10504 

MKIDKYTAILGNTVSYPDMHSLTDNRPLASLPFDGKYRLIDFQLSSIiANAGVRSIYGIFRGNNVRSVFDHIRSGREWGLGTLLSHYSLGFYDTDDD 
TRTVNGDYYDQILTYLRRSGSDQTIYMSCDMLCNIDLSQVIHLHNANGAQATW 

SEQ ID 10505 

ATGATATTAAATATAGTAACTATAGTTAGTAATTTTATTTTTATTGCCCTTTTTTATCAACTTTTTGTAGATTTATTTGACTGGTCTAAAATGATT 
AAAATGTCCCCTCAAAACATCTCAAAATTAAAAGTTTTTATTTTGTTGATAAGTATAGTTGGTGGCTATGTGGTTAGTCATTTTTTATTGGAAGTG 
ATTCAGTTGTGTCAATCAATCTTTTGGGCTCTCCAA 

SEQ ID 10506 

MILNIVTIVSNFIFIALFYQLFVDLFDWSKMIKMSPQNISKLKVFILLISIVGGYWSHFLLEVIQLCQSIFMALQ 

SEQID 10507 

GTGAGGCGTAATATGGCATCTAGTGGTTGGAAATATGTATTAAAACAAATCGGTCTAATAGTATTAGTCATACTATTAGCCTTGCTGTTTTTAGCG 
GTTGGATTGATGTTGGGTTATAGTGTTTTTGGTGACGGAGAGCATGCTTACTCTATTTTATCGCTGGATAAATGGCAAAATATTATTGGAAAATTT 
TTAGGAAAA 

SEQID 10508 

MRRNMASSGWKYVLKQIGLIVLVILLALLFLAVGLMLGYSVFGDGEHAYSILSLDKWQNIIGKFLGK 

SEQ ID 10509 
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ATGAAAGGCTATAATTCCAACCTTATGGTTAAAGGGCTAGGTTGTTCTACGCTTTACTTAATTATTAGTTTGACAGCGTTGC3TTCTTTTAGTGATT 
GCTGGTGTTTTCTTTGTCATTAATACTTGCAAGCTTACAAGGAAAGCAGTGGAGAACCTATCCATAATCAAC 

SEQ ID 10510 

MKGYNSNLMVKGLGCSTLYLIISLTALVLLVIAGVFFVINTCKLTRKAVENLSIIN 

SEQ ID 10511 

GTGTTGAATAAGTTATGGAATAGTGGCACGTATACTAAGACTAAAAATGCTAAAATCTCCATTATTATACCAAAATTAATTAATTTATTACCAAAA 
ATAGATAGTGCTTTAATAGAT 

SEQ ID 10512 

MLNKIiWNSGTYTKTRNAKI S 1 1 1 PKLINLLPKIDS AL ID 

SEQ ID 10513 

ATGAAAACACAATATCCTATGATTCCCTTTCCTCTCATTGTAAAGGCAACAGATGGCGATACCGAAGCGATTAACCAGATTCTACATCATTACAGA 
GGGTACATAACGAAGCGTTCCCTACGACTTATGAAAGATGAATATGGCAATCAAAGTATGGTCGTTGATGAAGTCTTACGTGGAAGAATGGAAACC 
AGACTGATTACAAAGATTTTGTCATTTGAAATTAAG 

SEQ ID 10514 

MKTQYPMIPFPLIVKATDGDTEAINQILHHYRGYITKRSLRLMKDEYGNQSMWDEVLRGRMETRLITKILSFEIK 

SEQ ID 10515 

GTGAGAAACATGAAACCATCTTCTTTTCAGACCACAATAGAAAATCAGTTTGACTATATCTGTAAACGTGCTATGGAAGACGAGCGAAAGAATTAT 
ATGCTTTATCTTTCAAGGATTGCAAAGCGTGAGGTGTCCTTTTCGGATGTTGGCGATTATCTTGTTAGCCAGTTTGCGACAACAGATAACTATTCA 
ACTGACTTTCAGATTTTTACACTCAATGGGTTATCAGTAGGCGTTGAAAATGATTTGTTGAGTGAAGCATTACGTGAGTTGCCAGACAAGAAACGT 
GAAATTCTACTGCTGTTTTACTTTATGGACATGAGCGATTCAGAAATTGCAGACCTGTTGAAATTGAACCGTTCTACTGTCTATCGGCATAGAACC 
AGTGGACTAGCCTTAATTAAAAAGTTTATGGAGGAATTTGAAGAA 

SEQ ID 10516 

MRNMKPSSFQTTIENQFDYICKRAMEDERKNYMLYLSRIAKREVSFSDVGDYLVSQFATTDNYSTDFQIFTLNGLSVGVENDLLSEALRELPDKKR 
EILLLFYFMDMSDSEIADLLKLNRSTVYRHRTSGLALIKKFMEEFEE 

SEQ ID 10517 

ATGTTTTTGTTTGTCAATAAAAAAATTGGTATAGTCTTTTTGATTTTCTGTGATAACGAGATAAACGCTATCAAAAATTCTATCTATCTTAAAAAA 
ATATATTTCTTAGCCATTTTATTACATAAAAAGAATGGTATCAAA 

SEQ ID 10518 

MFLFVNKKIGIVFLIFCDNEINAIKNSIYLKKIYFLAILLHKKNGIK 

SEQ ID 10519 

GTGGAATCTGAGTGTTTAGCTCAGATTTTTAAAAAAATTATTATTTTACATAACTTAATTTATGTATTTATTTTTATGGGAGAATTAATAAAAAAG 
TGCTATAATATAGGTGTATTCATAGTG 

SEQ ID 10520 

MESECLAQIFKKIIILHNLIYVFIFMGELIKKCYNIGVFIV 

SEQ ID 10521 

ATGAAAACAAATAAGACAGCTAATATTGGCAAAATTGAACGTTTTCTCATGTACTATCCTCTCTCTTTTGCTCTGTTATGGACAAATCTATTA 

SEQ ID 10522 

MKTNKTANIGKIERFLMYYPLSFALLWTNLL 

SEQ ID 10523 

TTGATTATCTGGCAGGATTTTTCCAGAGAGCTCAATTTAGAACAAGTATATTATTTCAATGAGGAAGATATTGATGAAGTAATTTTTGGAGGTACC 
ATGACGAAGAGCAAGAAAGAG 

SEQ ID 10524 

MIIWQDFSRELNLEQVYYFNEEDIDEVIFGGTMTKSKKE 

SEQ ID 10525 

ATGCATACAGAAAATATGAATTTTATAAAACCTAAAGGATCACCAAAATTACTTGCATATAACCCTATGCAAGATATAAATAGTCCAATCCATGGA 
AAAATTTTAATATATGAATATTCTATTTCAAACTCAATTAACGGTCCA 

SEQ ID 10526 

MHTENMNFIKPKGSPKLLAYNPMQDINSPIHGKILIYEYSISNSINGP 

SEQ ID 10527 

GTGATTCCACTGGCTCCTGATTGTATTGCAGTTGCACAGGTGGATGCGACGGAGGCATCACTTTGTATTTTTGCCATTTGGTCTCCTTTCTTAGTC 
TATGGTGAGTTT 

SEQ ID 10528 

MIPLAPDCIAVAQVDATEASLCIFAIWSPFLVYGEF 

SEQ ID 10529 

ATGTTAGTTATTTGTTATTATCAATCACTCCGCTACGAATTTAATATTGAAGAGGAGAAATCCTTTCTAATATCATCAAACGGCAAGTCGCCAATA 
CCAGTATCAGATTTAGAAAATGACATCACGCTAAAAAATATACAAGGTCAATTGGTATATATTATTGAC 

SEQ ID 10530 

MLVICYYQSLRYEFNIEEEKSFLISSNGKSPIPVSDLENDITLKNIQGQLVYIID 

SEQ ID 10531 

ATGAATACACATATTAACATTACTCTAGATATGGGGGAAA.CCTCAAAAGATTTACGTATCCCTTTGAAAATTAGCGTTAAGCAATTAGTAATGGAA 
TTAGATAGTATTTTTAGCCGTACTGAAAGGCGTACCAAATATCAACTAAGAGTTATAAATAAAGGTATTTTATTGGGAGAGAACGATATATTAGCT 
CACCATCCAGTAACAACTGGTGATCGTATAAGGATAGAGGAGTTTTAT 

SEQ ID 10532 

MNTHINITLDMGETSKDLRIPLKISVKQLVMELDSIFSRTERRTKYQLRVINKGILLGENDILAHHPVTTGDRIRIEEFY 

SEQ ID 10533 

ATGTTAAAAACACGAACACATATTAATGAATTAGAAACAAAAATCGCCCTTGATTTAGTACACAGATATCTAGGTATTCAACAACTTGTTTTTTCA 
AAGTGGAGGCATTCTTTAGAAACTGGTTCATGGTCTTCTATTATAACAATAAATGGCGTTAATATTATCAATTACATTGTTGATGATATTAGTGAC 
AGTAATAGTATTTCAGGTATTATTTGTCATCCTAAAAGTTTTCATCTCAGACCTAGAGAAAAAAAGGAACCTATTCAGTCTATTGATGAGTTAGAT 
ATCACCTGGTCTTTGAATAGAGAGGAAAATGAA 

SEQ ID 10534 

MLKTRTHINELETKIALDLVHRYLGIQQLVFSKWRHSLETGSWSSIITINGVNIINYIVDDISDSNSISGIICHPKSFHLRPREKKEPIQSIDELD 
ITWSLNREENE 

SEQ ID 10535 
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ATGCAAATCATCAAACGTGATGGACAGATTGTTGAATTTGATCCTGAAAAAATCTACCAAGCTATCTTGAAAGCTGCTCAAACAGTTTATGTGCTT 
GATGAGTCACTTCGTCAAGACCTTGCTCAAGTGACTAAAAAAGTAATCTTAGATTTAGAGGATGCTCAGGTTGAACGACCAACGATCAATATGATT 
CAGTCTTTGGTTGAAAATCGTTTATTGGATGCAGGATACATTCATACTGCTGAACACTATATTTCATACCGTTTGCAACGTGATTTAGAGCGAAAT 
GGCTATGATGATCAAATCACTGTTCATTTACACTTTGAAAAAATTAAG 

SEQ ID 10536 

MQIIKRDGQIVEFDPEKIYQAILKAAQTVYVLDESLRQDLAQVTKKVILDLEDAQVERPTINMIQSLVENRLLDAGYIHTAEHYISYRLQRDLERN 
GYDDQITVHLHFEKIK 

SEQ ID 10537 

ATGTTAACTAATAATTCTAGAACAATTTCAGTGATAAATAAATTACCTAAAACAGGTGATGATCAAAATGTCATTTTTAAACTTGTAGGTTTTGGT 
TTAATTTTGTTAACAAGTCGCTGCGGTTTGAGACGCAATGAAAAT 

SEQ ID 10538 

MLTNNSRTISVINKLPKTGDDQNVIFKLVGFGLILLTSRCGLRRNEN 

SEQ ID 10539 

ATGCAAAAAAGAAAGAACCAAACTGGTTCTTTCTTTTTTGCTTTTCAGCTACTTACCACAATTTGTAAGAAATTACAAGTAGTAGTAAGC 

SEQ ID 10540 

MQKRKNQTGS FFFAFQLLTTI CKKLQVWS 

SEQ ID 10541 

ATGAAAAAAAGGCTTCAACTATTATTACTGATATTTATTTCTGCAGTTTCATGGTTTATCAGTAACCAACTAGCAACTAAGAATACGGTATTATCT 
GTTTTAATAGGTTTAGTTGCAGTTATTGGGATAACGTGGTTAATTGTAAGTCTGCTCTATTATTTGATCGTGAAGTTAATTGCAGTTATATTTCAT 
GAT 

SEQ ID 10542 

MKKRLQLLLLIFISAVSWFISNQLATKNTVLSVLIGLVAVIGITWLIVSLLYYLIVKLIAVIFHD 

SEQ ID 10543 

ATGGCATTTGAAAAAGAAATAAATCTTCCAGACTGCAATTACATTTACACTATCAGCCCGAACATTAAAAAATATACCTTACGCGATACTACATTC 
ACTCAAAATCGCTTAGGTAATTATGAATTAGAGCGTCTCCTAGAAACAGTGCCTAATTCTGGCGATGGCTTTCCTCTAAAGATTACAATCAATAAA 
GAACTTTCTGGTTTTAAGCTCTTAATTACTGATAAATCTGGCCTTAGAATAGTAAATATCTTTAAATCTACCGATCATAAAATTCTTCAAGACAAA 
TTTTATTTCTTAATGGACAGCCTCGTTGAGCGTGATATCTTTACGAAAACCACAAAA 

SEQ ID 10544 

MAFEKEINLPDCNYIYTISPNIKKYTLRDTTFTQNRLGNYELERLLETVPNSGDGFPLKITINKELSGFKLLITDKSGLRIVNIFKSTDHKILQDK 
FYFLMDSLVERDIFTKTTK 

SEQ ID 10545 

ATGTCTAGGAAAACATTTAAACGTATACTATCGATTGGAGTTTGCACGCTCGTACTATCGATGAGTCTTTATTACACTGAAAAAGCCCACGCTATT 
GCTGGTCCTAGTGACCGCCAATACGTAGAAAACCCAAATCCTCACATTATTGTAAATGTTACAGGTACTGATCAAAACGGAAATAGCATTTTACCG 
CATTATATCGAAGTCAATGTAAAGATGGGACAAACTTTAAGTAAAAAAGAAATTCTAGATTATATTGCTCGAAATTTAAACTCTAGTGTGGAGGAG 
AAAGTAAAAACGTTCAATACAGCAACATCGAGTTTAAGGAAAGTGCTTATC 

SEQ ID 10546 

MSRKTFKRILSIGVCTLVLSMSLYYTEKAHAIAGPSDRQYVENPNPHIIVNVTGTDQNGNSILPHYIEVNVKMGQTLSKKEILDYIARNLNSSVEE 
KVKTFNTATSSLRKVLI 

SEQ ID 10547 

ATGACACTCTTCTTAGATTCTTTACTAAAGGAGCTAATAATCGTGAATCGTCTTAGAGAATACAGAATTAAAGCTAGCATATCTCAATTAGCTTTA 
GCAAAATCAGTTGGTGTCGCCAGACAAACAATAAACCTTATTGAAAATAATAAATACAATCCTTCGCTAGATCTTTGTATAAGACTAGCGGAATGC 
CTACAAACAGACCTCAATACTCTTTTTTGGGATAGTAGACATCTA 

• SEQ ID 10548 

MTLFLDSLLKELIIVNRLREYRIKASISQLALAKSVGVARQTINLIENNKYNPSLDLCIRLAECLQTDLNTLFWDSRHL 

SEQ ID 10549 

ATGAAATTATACGTTCAATTAATGGTTATTTTAACCTTTTCATTCGCTGGTGAGGTTCTATCTACTATATTCAACTTACCTGTACCAGGCAGTATT 
ATTGGATTAATATTACTATTCCTAGCGTTAAAATACAAAATCATCAGGCTCAGGCATATTGATGCCGTGGGGAATTTTCTATTAGCAAATATGACC 
ATTTTATTTTTACCACCAGCAGTTGGACTGATGGAGCACTTTCAAGACATAAAGCCCTATCTTTTTGGGATAGCTATCATTATCTTAGGAGCGCTA 
TTTCTCAATATTCTAACTATTGGACTGGTATCCCAATGGATCAAAAAGAGATATGAAGGAGATTATCCAGAAATTGGAGGTAAAAATGGCAACTTT 
AACGAA 

SEQ ID 10550 

MKLYVQLMVILTFSFAGEVLSTIFNLPVPGSIIGLILLFLALKYKIIRLRHIDAVGNFLLANMTILFLPPAVGLMEHFQDIKPYLFGIAIIILGAL 
FLNILTIGLVSQWIKKRYEGDYPEIGGKNGNFNE 

SEQ ID 10551 

TTGCTGACAGCTTCTATATTGGTTATTTTAGAATCTTTTGGTACAACTACACTCATCTCAATTTCAGAGTATGAAGCAGTTTTATTTAGATTATTT 
GTCAAATCAATGGTTGACTTAAATCCATATAAAGTAGTAGCAACGAAAATAGAAGCTAATACTAAAATTATAGTTGTAAAAATTCTAGCTTTATTC 
TTAATACAAAGAAATAAACTTACTAAAATGATTAAAACAATTACAACTCCA 

SEQ ID 10552 

MLTASILVILESFGTTTLISISEYEAVLFRLFVKSMVDLNPYKWATKIEANTKIIWKILALFLIQRNKLTKMIKTITTP 

SEQ ID 10553 

ATGGAAAAAATTAGGATTTACCATAACCCAAATTGTGGGACATCAAGGAACGTACTTGCCATTATTCGTCATTGTGGTATTGAACCAGAAATTATT 
TATTATCTGAAAACACCACCTAGCAGGATGGAACTGGTTGAACTGTTGTTAGAAATGAAACTTTCTGCGAGGGAACTTCTAAGAACAGATGTTCCT 
GCTTATGAGAAATTCAATTTGGAATCTTCTAGCGTTACAGATGAAGAAATGATTGATGCGATGATACAAGATCCTATTCTTATCAATCGTCCCATA 
GTTGTTACGAGTAAAGGTGCAAAACTCTGCCGACCCTGTGAAGCAATTTTAACCATTTTACCTGTAAAGATGGAAAAAGATTTTGTTAAAGAAGAT 
GGACAGATTATCCAAAGTTTA 

SEQ ID 10554 

MEKIRIYHNPNCGTSRNVLAIIRHCGIEPEIIYYLKTPPSRMELVELLLEMKLSARELLRTDVPAYEKFNLESSSVTDEEMIDAMIQDPILINRPI 
WTSKGAKLCRPCEAILTILPVKMEKDFVKEDGQIIQSL 

SEQ ID 10555 

GTGCTAGGAGTGGCTGTTGCAGTTGCGGTTGAAGCTGTGGAGTTAGACAAATCTTGTTGTGTCGTTGTGGTGCTAGTCTCTTTGACAGTGGTACTT 
TCAGTCTGGGGAGCTTCAACATTATTAGTT 

SEQ ID 10556 

MLGVAVAVAVEAVELDKS C CWW1VS LT WLS VWGAS TLL V 

SEQ ID 10557 
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TTGCCTAC3CTTTTTTATCAAAAATTTCCTCATATCAAATGATTTTCATCAATTTGATAGTCCTTTAGCAGACCTTGAAGTCTATCAAATTCATAAC 
AAAAATGTTCAGGAATATGACCGTCAGAGCCTA 

SEQ ID 10558 

MPSFFIKNFLISNDFHQFDSPLADLEVYQIHNKNVQEYDRQSL 

SEQ ID 10559 

ATGGTAATGAAAGCAATTGAAATTTATATGAATATTAATGGTCGTGGGGCCGAAGCTATTACATTTTATGAAGAGGCTTTTAATACAAAAGCAGAA 
CACGTCACAACTTTTGCACAGGGTTGGCCAGATTGTCCGCCAGAACTTGAACATTTAATTATGAACGCTCAATTTAATATTGATGGTATTCGAATG 
CAACTTTCTGACAATAATCCTATTTTTGATTTTCAAATTGGACAAAATATGACAGCAGCTTTAATTGTGGAATCTGTAGAAGAAGCGCAAGAGTTA 
TTCAATAAGCTTTCTCGAGATGCAATGAACATTAAAATGCCTCTACAAGCAGTTCCGTGGAGTCCAGCTTATGGAAATGTGACTGACAAATATGGT 
ATGACATGGCAAATCAATACTGAGCTTAGC 

SEQ ID 10560 

MVMKAIEIYMNINGRGAEAITFYEEAFNTKAEHVTTFAQGWPDCPPELEHLIMNAQFNIDGIRMQLSDNNPIFDFQIGQNMTAALIVESVEEAQEL 
FNKLSRDAMNIKMPLQAVPWSPAYGNVTDKYGMTWQINTELS 

SEQ ID 10561 

ATGATTATCGACTTTAAAACCGTTTCAACTAAAGGTTTGGAGACTTCTCCAGTGGCAGAAGCCTTGGCTGGTTTGCGTGCAAATGAAGCTCGCTAT 
TTCTGGAATAAATTCAAAGTAGCCTACGAAACATTTCCAGTATCAGACTATCCAGAATTGATGGCAGATATTAATCACCTTCTAAAAAATGAACGT 
AACCTTGTTTTTGCTGCAAAGCCTTTAGAGATTTCACAGCTTTTTTTAGAGAATCGTATTTTATGGACACATGTTTTCTATGAGGATGGTTTAGCC 
ATTAATATTTTATATGAATTAGATAATCCTAAAAAGAGAGCTGTAGGTTTAAAATTATCAGATGGAATGGATATTCCTATTGAATTAGCGGACAAG 
TTTAAGTTTGCTCGTCAAAAGTCAAAACTCGCAGGTATAATACGTGGTTCTTATTTTACCCTAAAAGGGGAAAATGAAACTCTGATGCAGCGTTGG 
TTGGATAATATGAAG 

SEQ ID 10562 

MIIDFKTVSTKGLETSPVAEALAGLRANEARYFWNKFKVAYETFPVSDYPELMADINHLLKNERNLVFAAKPLEISQLFLENRILWTHVFYEDGLA 
INILYELDNPKKRAVGLKLSDGMDIPIELADKFKFARQKSKLAGIIRGSYFTLKGENETLMQRWLDNMK 

SEQ ID 10563 

ATGGAGAATCACTTTATTTATGGCTATCGTACCATTACACGATTGCTCAAAAAAATCCACGGATTGACTGTTAATACAAAGAAAGTCTATCGTATC 
ATGAAAAATAATGGCTGGCTTTGTCGGACACGTACCAAGAAAGTTCCCAATTTGGGTAAAGCTTATTATTTAACAGATAATAAATTGAGTCGGGAT 
TTCCATGCCGATAAGCCTAAGGAAAAGCTCGTAACAGATATTACCTACCTATATTTCGGTAACTGTAAATTGTATCTCTCATCAATTATGGATCTC 
TATAACCGAGAAATTATAGCTTACACTATCTCAGATTGTCAGGACACGGATTTTGTACTAGACACCCTTAATCAGTTAAAATTGCCTAAA 

SEQ ID 10564 

MENHFIYGYRTITRLLKKIHGLTVNTKKVYRIMKNNGWLCRTRTKKVPNLGKAYYLTDNKLSRDFHADKPKEKLVTDITYLYFGNCKLYLSSIMDL 
YNREIIAYTISDCQDTDFVLDTLNQLKLPK 

SEQ ID 10565 

TTGTGCTACCTCATCAAAAAGAAGTTAGGACAAATAGCTGTCAACAATTSCCTTTTGCTTATCCCTTCAGTTGATGTGATAAAAGATGGTAGTTGT 
CAT 

SEQ ID 10566 

MCYLIKKKLGQIAVNNCLLLIPSVDVIKDGSCH 

SEQ ID 10567 

TTGATAAATGAGATACATTTAATCATTATGGCAAAAGCAAGAAAAATAGCTGTGTCATATGCAAATAACCCCTGTTTGCTCTTTAAAAAAGACGTT 
ATCCTTATTTCTCTACACACAGACGGA 

SEQ ID 10568 

MINEIHLIIMAKARKIAVSYANNPCLLFKKDVILISLHTDG 

SEQ ID 10569 

GTGTTACAATCTGTTTTAAAAGACACAAAAACGAAAGGACAACCTATGTCAACATTTAAACGCTATGATGAAGAATTCAAACAATCTCTTGTTAAC 
CTTTATCAAACTGGAAAAACTCAGTCTGAACTCTGTAAAGACTATGGGGTATCCACTTCTACGCTTGCAAAATGGATCAAACAGTATTCCCAAGTC 
AAACTCGAAGATAATTCTGTACTTACTGCCAAGCAAATACAAGAGTTACAAAAACGTAATGCGCAGCTTGAAGAGGAGAACCTTATCCTAAAAAAA 
GCAAGTGCCATATTCATGCAAAACTTAAAG 

SEQ ID 10570 

MLQSVLKDTKTKGQPMSTFKRYDEEFKQSLWLYQTGKTQSELCKDYGVSTSTLAKWIKQYSQVKLEDNSVLTAKQIQELQKRNAQLEEENLILKK 
ASAIFMQNLK 

SEQ ID 10571 

TTGAAAAAATCCATATATCCTGACTTTAAATCCGAAGCTCTATCAAATCCGAAGCTCTATCAAATCCATTTCCTAAAATTATTAATTGGTTTACCA 
TTTCTTAAGTCTCCTAAA 

SEQ ID 10572 

MKKSIYPDFKSEALSNPKLYQIHFLKLLIGLPFLKSPK 

SEQ ID 10573 

ATGGAAAATCGTTATCGAACCAATTTGAAAAAGGTGTATTTGAGTGATCAAGAATTAATTATCCTCAATAAAAATCTTGCTCAGAGTCAGTGTCCA 
AACTTTTCGCATTATGCCAGAAAAACCTTACTCAATCCTCGTATGAATTTTATCACAATCGATACAAGAGGTTTTCAAGACCTGATTTTTGAAATT 
CGTAGGATTGGAAATAATATAAACCAGATTGCACGTTCGGTAAATCAAAGCCACCTACTTAGTCTTCAACAAGTCAAAGAATTGCAGCTCGGTATA 
GCAGAGTTAGAAACACAGTTACAACAAGATTTTGACATAAAGTGTCAGCGATTGAGAGAATTTTATGGTCATCAC 

SEQ ID 10574 

MENRYRTNLKKVYLSDQELIILNKNLAQSQCPNFSHYARKTLLNPRMNFITIDTRGFQDLIFEIRRIGNNINQIARSVNQSHLLSLQQVKELQLGI 
AELETQLQQDFDIKCQRLREFYGHH 

SEQ ID 10575 

TTGCCAGAACAAGTATTTCATGTACATCCCGGTAAATCTGTTCTACTTTTTGGTGCTGTAAATATTTTATCCATTCTTCAAGCTGCTGAGATGGTT 
GGTGGTCTATTTTCAATAATTTACCTC 

SEQ ID 10576 

MPEQVFHVHPGKSVLLFGAVNILSILQAAEMVGGLFSIIYL 

SEQ ID 10577 

TTGGGGGCGGAGCCATCAAGTTATCTTATCGTTGGCTGTCAAAACTGGAAGGTTTTGGTCAGCTGGCGATATGATTTTTGGGATATTGTGGACACA 
ATATCTGAGCTCGCAAAGACC 

SEQ ID 10578 

MGAEPSSYLIVGCQNWKVLVSWRYDFWDIVDTISELAKT 

SEQ ID 10579 
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ATGCTTGAGAAGGTCTTCCCTGAGGAAACTTACCCAAATACCATTCTCCATAGTGACCAAGGTTGGCAATACCAACATGAAGTCTATCACCGCTTT 
CTTGCAAGTAAAGGCATACATCCTTCCATGTCTCGCAAAGGGACCAGCACGGATAATGGTATGATGGAATCCTTCTTTGGTGTCTTGAAGAAAGAG 
ATGTTTTATGGCTTTGAGAAGACTTTCAAGTCTCTGGATCAACTGGAGCAAGCTATCACCGAGTATATTTTTTACTACAACAATAAATGCATTAAA 
GAAAAACTAAAAGGACTTAGTCCTGTTCAGTATAGAATTAAATCCTTTCAA 

SEQ ID 10580 

MLEKVFPEETYPNTILHSDQGWQYQHEVYHRFLASKGIHPSMSRKGTSTDNGMMESFFGVLKKEMFYGFEKTFKSLDQLEQAITBYIFYYNNKCIK 
EKLKGLS PVQYRI KSFQ 

SEQ ID 10581 

TTGCAAGTTCAAATACTCCATGAGATTAATAACTTTATTATTTTAGCCAACTTTACTAATCGTATAAACATTCTCCAAATTTCTCAACATCAATTG 
AGAAATTTGGCTTTTTCCGTTGCTCAGTTAAAGCGTCCTTTAGTTGTATATTTCCTGTTAATATCCCTTTTGAAGCATAACATTGTTTTCAATGAT 
CGCATCCGATTGTTGACACCCATTTTAGAACCTATTCTT 

SEQ ID 10582 

MQVQILHEINNFIILANFTNRINILQISQHQLRNLAFSVAQLKRPLWYFLLISLLKHNIVFNDRIRLLTPILEPIL 

SEQ ID 10583 

ATGATTAAAAA&AATACTTGTGAAATTTATTGTTATGACGAAGAAAAGGTCAATCGAATACAAGGTAATTTACAGACAGTAGATATTTCTAGTGTT 
GCCCAAATGTTAAAAGCTATTGCAGATAAAAATAGAGCAAAAATTACCTATGCATTGTGTCAAGATGACGAACTGTGTGTGTGTGATATTGCAAAT 
ATTATAGGTGTTACGGTTGCAAATACCTCTCATCACCTGCGAACGCTCCATAAGCAAGGGATTGTTAAGTTTCGAAAAGAGGGAAAACTTGCATTT 
TATTCCTTAGATGATGAGCATATCAGACAAATTATGATGATTGCATTGGCACATAAGAAAGAGGTGAAGATCAATGTC 

SEQ ID 10584 

MIKKNTCEIYCYDEEKVNRIQGNLQTVDISSVAQMLKAIADKNRAKITYALCQDDELCVCDIANIIGVTVANTSHHLRTLHKQGIVKFRKEGKLAF 
YS LDDEH I RQIMM I ALAHKKE VKI NV 

SEQ ID 10585 

ATGAATCAGCTTGAGTTTCAGCGTAATCACCTGCAAATGGACTATTACAGCGAGAGCTACCAAGATTTTGAACGTGACTTCTACCGCTACTCCAAC 
ATGAATATTCCATTGATCTTCCTGACCGATGATATCCTCAAAACAATGGCGACTTCACGTAAGAATTACTTTGTCCTGAATAAGGAAAAGTCCAAA 
GATAACCGCGATCACTTCTTCATATTTGAAGTAAGAACCTTAGAAGAGAATCCACTAATCTATCATTATACATATAAGAAAACAACTACATACTTA 
ACACAAAAA 

SEQ ID 10586 

MNQLEFQRNHLQMDYYSESYQDFERDFYRYSNMNIPLIFLTDDILKTMATSRKNYFVLNKEKSKDNRDHFFIFEVRTLEENPLIYHYTYKKTTTYL 
TQK 

SEQ ID 10587 

TTGATTAAAAAGGTTATGGTTCATAAGAAAAACAGGGCTCTCCATCGAAAGCATGGGAGCCCTGTTTTTATCGAAAATTTATCGATCTATGATTTT 
CCTTATACAGCATAC 

SEQ ID 10588 

MIKKVMVHKKNRALHRKHGSPVFIENLSIYDFPYTAY 

SEQ ID 10589 

GTGAACCACTTACTTAACCTCAGTAAAGAAAATATAGCTAAAATAGATTTTGACTTTCTTAATGAGGCACTTAATGCAAATATTCGTTTGAAAGAA 
TTAGTAGATGAACTAAAAATTTCAAAAGAACTGGACAGTAAAGGTTGGTCCAAAAAAGACTCTCGAACGATAAAAATCTTGTACGATGGCCTTATC 
AATAAACATATAGTTTCCCTAGATCGTGCAGATTATAACATTATCCAAGTCATTCCATTTGCTAATGTACATGTACTACTGTTTTTAATACCAGAA 
AGGGAGAATTCTAAAAATTATAGAATATACAACTACAGTGATTATGAAATGGAGTTAATCAATGAGGATAGGCAACAATTTTCAAAATATGAAACA 
GTTGATTTAGACCAATTGATACTTGTTGATATTTTTAATATTGATGACTACATTTCATCATATTTAACAATA 

SEQ ID 10590 

MNHLLNLSKENIAKIDFDFLNEALNANIRLKELVDELKISKELDSKGWSKKDSRTIKILYDGLINKHIVSLDRADYNIIQVIPFANVHVLLFLIPE 
RENSKNYRIYNYSDYEMELINEDRQQFSKYETVDLDQLILVDIFNIDDYISSYLTI 

SEQ ID 10591 

TTGATAAACTATGCTGATAATAAAAGCGATAGACATATTTTACAAACCTGTTTAGAATTTGCTCAAAAAATTGTAGAATCAGATAAATCTGAATAT 
AGTATTCTCATTTTACTACAAATAAAAAAACGATTAAACATATTAACACAAATGGATAGCAACTATCTTCATTCTCTAATGAATCAAAGTTCGGTA 
GAAATTAGGTTTGCTGCAGCCTGTATTCTAGGTAACAAAGAACAAGCCAGATATTTTTTCGATAAAGAATTCGCTGATGAACAAAAAGAACGATTT 
CTGGAATATCCGATTTATTACCTCCTTAGCCTAGAC 

SEQ ID 10592 

MINYADNKSDRHILQTCLEFAQKIVESDKSEYSILILLQIKKRLNILTQMDSNYLHSLMNQSSVEIRFAAACILGNKEQARYFFDKEFADEQKERF 
LEYPIYYLLSLD 

SEQ ID 10593 

ATGAATCAGCTTGAGTTTAATAAAAATCTATTACAAATGGATTATTTTAGTGATAGCTACCGAAAATTTGAAGAGGATTTCTATCGCTACTCAGCC 
CTAGATACTCCACTTACTTTTTTAACAGATGATATTATGCTTGCCATGGCAAAATCTCAAAAGCCTTATTTTAAGCTAAATAAGGAAAATTCGAAA 
GACCATCGTGACCATTATTTTATGTTCAATGTGGAACCTTCACGAGATAATAATCTAGTTAGGCTATATTGTTACGATTCAACGAAGACACATATT 
TCAAAAAACAGGCCAAAA 

SEQ ID 10594 

MNQLEFNKNLLQMDYFSDSYRKFEEDFYRYSALDTPLTFLTDDIMLAMAKSQKPYFKLNKENSKDHRDHYFMFNVEPSRDNNLVRLYCYDSTKTHI 
SKNRPK 

SEQ ID 10595 

ATGTTGGAGCAAATTCTACAAAGTCTTTTGATTTTCGCAGCAATAGGACTGATGTTGTTTGTCCTTTATCGGATTGTGAAAGTTTCAGGTGCTTTG 
TTTCTTATCGGACTCATCAGTGGATTAGTCTTTATTGAAATCTATGGAATTTACCTCTTCTTTACTGAGAGATACCTCTATTCAGAAGATTTAGCA 
ACTAATGGAGTTTGGAGTTTTACAGGATTTTTTATTGCTTTGAATCTATTTCTTGTTTTTAGCATTATTATGAAGTGGTGGAGAAATAGAATAGTT 

SEQ ID 10596 

MLEQILQSLLIFAAIGLMLFVLYRIVKVSGALFLIGLISGLVFIEIYGIYLFFTERYLYSEDLATNGVWSFTGFFIABNLFLVFSIIMKWWRNRIV 

SEQ ID 10597 

ATGAACACACGTGTCTTTAAGGACATCTCAAAGGTTCAACACAGGGCATGGCTGGGATTTACAACTAGACAGGTTATTTTTGTATTTCCAGCTGTC 
GCCCTAACCATTTTGGTTTTGGGCTTGAACCTATTTTATTGGCAATTTGGGGATTGGTTTGTCTATGGTTTTGTTTTTAGCTTTACCATTCCACTC 
ATGTTATTTGGGGTCTATCGCCCCAACGATTTACCATTTGAAATATACCTCAAGTACCGTTTTCATTATGAACTAACGGTGCCAGACCGCACATTT 
ACTGGAAGAAAAGGAGACCAACGTGAAAAAATTAAAACACTCAATGAAATCAAAGACCTCTTC 

SEQ ID 10598 

MNTRVFKDISKVQHRAWLGFTTRQVIFVFPAVALTILVLGLNLFYWQFGDWFVYGFVFSFTIPLMLFGVYRPNDLPFEIYLKYRFHYELTVPDRTF 
TGRKGDQREKI KTLNE I KDLF 

SEQ ID 10599 
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ATGGAACAGTTTTATGACGGGCAATCTCTAAGCAAGTCACACTTAATAGGACCAATTGTAGCAAGACTATACCCTCTATTGTCAGATACTCTTTCA 
GGAATAAACTCACCAGAAGACCGT 

SEQ ID 10600 

MEQFYDGQSLSKSHLIGPIVARLYPLLSDTLSGINSPEDR 

SEQ ID 10601 

GTGATTCTGACAGACAATGAGAGGCAGACGAAGGTTTTGGTCTGGCTTTTGGAGAATGAGCTGAATCATCTCATTCAAACTTATCGAATATTGACT 
TTTAAAGCGAAGAAATCGTGGCGACAGCAACTCAAAACAATCCGTGGTTTTGGCAAAGAG 

SEQ ID 10602 

MILTDNERQTKVLVWLLENELNHLIQTYRILTFKAKKSWRQQLKTIRGFGKE 

SEQ ID 10603 

ATGCTTGAGGTATATCTAGGAAATAATACCAATACAAATCAAGATTTACTAACCATTTTGACGACCTATGGAGTGGCTTATCGTTGTACAAAAGCA 
TGTGAGGTAAACCGTGAAATCATACTGTCACTCTTTGCCAAAACCACGGATTGTTTTGAGTTGCTGTCGCCACGATTTCTTCGCTTTAAAAGTCAA 
TATTCGATAAGTTTGAATGAGATGATTCAGCTCATTCTCCAAAAGCCAGACCAAAACCTTCGTCTGCCTCTCATTGTCTGTCAGAATCACGTCTAT 
CCAGCTATTGGGCTAGACGAAGTACGTACTTTTCTTCCCAGACAGGTAAAAGAAGAGTTGTTTCAGGCCAGTCTGATGAAACAAGTGACAGGG 

SEQ ID 10604 

MLEVYLGNNTNTNQDLLTILTTYGVAYRCTKACEVNREIILSLFAKTTDCFELLSPRFLRFKSQYSISLNEMIQLILQKPDQNLRLPLIVCQNHVY 
PAIGLDEVRTFLPRQVKEELFQASLMKQVTG 

SEQ ID 10605 

TTGAAGAAGGTTAGGGTAAGTTTGATTTCCTTTTTCAATCCACTAGAAAACCCGCTTGGATTCTTCCAAACGGGTTTTGTTTTTATCTTTCAGAAA 

SEQ ID 10606 

MKKVRVSLISFFNPLENPLGFFQTGFVFIFQK 

SEQ ID 10607 

ATGTCATATTTTAGAAATTACTGGTATCGTTTTGGAGCAATTTTATTTATTATTTTAGCAGTAATATTGCTTGTTTTTAGACCTGACTGGTCAATG 
CTTCACTATCTATTGTATTTTTACTTTATGGCACTTCTAGCGCATCAATTTGAAGAATATCAGTTTCCCGGTGGGGCATCACCTATCATTAACTAT 
GTTGTTTATGATGAAGAAGAGCTGATGGATTGTTTTCCAGGCAATACTCAGTCTATTATGTTGGTTAATACTATTGCTTGGTTGCTTTACATTGCT 
AGTATTGCTTTTCCTCAAGCTTATTGGCTTGGATTAGGAGTCATGTTCTTTAGTCTAACGCAGCTCTTGGGTCATGGTTTTCAGATGAATATTAAA 
CTTAAAACTTGGTATAATCCTGGTCTAGCAACGACAGTATTTCTCCTAGTACCAATAGCTTGCGTATACATCTATCAAGCTAGTGCAGAAGGAATG 
CTCACTTGGGGAGATTGGCTAGGTGGTTTTATCATGTTGATTGTCTGTGTACTAACTAGCATTATTGCACCTGTACAGCTATTGAAGGATAAGGAG 
ACCAATTATATTATTAGTCCTTGGCAAATGGACCGTTTTCATAAGGTCGTTAATTTTGTAAGGATAAAAAAA 

SEQ ID 10608 

MSYFRNYWYRFGAILFIILAVILLVFRPDWSMLHYLLYFYFMALLAHQFEEYQFPGGASPIINYWYDEEELMDCFPGNTQSIMLVNTIAWLLYIA 
SIAFPQAYWLGLGVMFFSLTQLLGHGFQMNIKLKTWYNPGLATTVFLLVPIACVYIYQASAEGMLTWGDWLGGFIMLIVCVLTSIIAPVQLLKDKE 
TNYIISPWQMDRFHKWHFVRIKK 

SEQ ID 10609 

ATGAAAGCATTGATAACAAAATGGTACCTCTTTTGTCCCTATCTTGCTTCTCTTTTTGCCTTAGCATTATTTTTTGGAAATTGGGATTTACGAGTG 
CAGTCACTACTTATTTCGGGACTTTTTATTCAATTACACTTTTTCGAAGAATTTGGTTTCCCTGGAGGTTTTCCGCTTATCACTATGCTAGTTGAA 
CTTAAATCGGTTGAAACTGATACTAGTAAGTGGGACTTAAACCATCTATCAGCCTTTTTCGGGAATCAGTGGTTTGCAGTGATTGTTTATCTTTTG 
CCGATTTTTTGTCCCAATATACCATTTTTAACACTTGCAGTCATGATTTTTGCATTTGCAGAACTTGCCATGCATCTTTTCTTTTTTAATCTTTCC 
TTGAAGAAGTGGTATAATCCAGGACTTCTTACGACCTTAGTAGGTCTTGTCCCTGTTTCTGTCTATTATTTAGCTCATGATTGGAAGTTGTATTCT 
GGACTTGATTGGTTTTTAGGC 

SEQ ID 10610 

MKALITKWYLFCPYLASLFALALFFGNWDLRVQSLLISGLFIQLHFFEEFGFPGGFPLITMLVELKSVETDTSKWDLNHLSAFFGNQWFAVIVYLL 
PIFCPNIPFLTLAVMIFAFAELAMHLFFFNLSLKKWYNPGLLTTLVGLVPVSVYYLAHDWKLYSGLDWFLG 

SEQ ID 10611 

GTGCATAAAACCTCCAAAGGTATTGATATTATAGGTTCACTTGATTATACTATATGGTATCAAATGTCACAAATCTTGGAGGTCATCTTA 

SEQ ID 10612 

MHKTSKGIDIIGSLDYTIWYQMSQILEVIL 

SEQ ID 10613 

ATGCAACGTAGCCTTTTTGGGGTCTTTACCGCATTTTTAGCTGTGATTTGTGTTTTATGTGCAATTCCTGCTATAAAGAAAAAAAGATATGGATTA 
GGAACAGTTTTTTTGATGAATGCTTTCACTAACCTTGTCAACACAATCCATGCCTTTTATGGAACATTATTT 

SEQ ID 10614 

MQRSLFGVFTAFLAVI CVLCAI PAI KKKRYGLGTVFLMNAFTNLVNTIHAFYGTLF 

SEQ ID 10615 

ATGATTAAACTGTATTATAAAGATGCTTACGACACTGAACGATGCCAAGTTTTTGAAAATCCAAATGATTTTATTCGAGTTTTAATGGGATGTGTT 
ACTGTTCCTGACAATTATCCTATTACGAAAATGACTTATAAAGATAAAGATATTGCTTACAGTGGTACTTATGGAGATCTCTTCAAGACTTTTATT 
GAATTTGATTGGTCCACTTTGGAC 

SEQ ID 10616 

MIKLYYKDAYDTERCQVFENPNDFIRVLMGCVTVPDNYPITKMTYKDKDIAYSGTYGDLFKTFIEFDWSTLD 

SEQ ID 10617 

GTGCTAGTTGCACTCCTATTAGTGGAAGTAGGAGTTGAATTGTTAGAAGTGACCAAGTTTGCATCTGTGGCCGTTACACCTGTTGGAGTTGTTGCA 
GATGTAACACTAGTTGTCTCATCTGCAAGTACC 

SEQ ID 10618 

MLVALLLVEVGVELLEVTKFASVAVTPVGWADVTLWSSAST 

SEQ ID 10619 

ATGATTAAATGGAATGAAAAAGAAACAAAACTAGTTGATACAAGTTTTTCAATTATGTTGTATCTAAAAACGCTATTTGCAGTCGGACAAGTAGTA 
GCTGGCGTTTTATTATATTATTTTAAACCTACACAAATAAAACATCTCCTATTTCTTTTAACTGAAGGTGAAGTTCACGGTGGGATTCATGGTTTT 
ATTTCTGCTCATTTCTTGAAAATAAGCAGTTATATTAATGATTCGGCTAGTCATTTAGCCGCTATCTATCTATTAATTCATGGCGGTATCAAATTA 
GTAGCACTTATTTTATTACATAAAGAGAAATTATTTGCTTACCCTTTATCAATTTTAGTTTTCGTTGGGTTTATCATTTTCCAACTAAGGGAATAT 
TTTTCTAGTCATAGCATTTTAATGATTTTTCTATGTGTATTTGATGTTATCATGATAATTTTAACATGGTTAGAATATCAGAAAATGAAATTGAAT 
TTTTCAAAAAGG 

SEQ ID 10620 

MIKWNEKETKLVDTSFSIMLYLKTLFAVGQWAGVLLYYFKPTQIKHLLFLLTEGEVHGGIHGFISAHFLKISSYINDSASHLAAIYLLIHGGIKL 
VALILLHKEKLFAYPLSILVFVGFIIFQLREYFSSHSILMIFLCVFDVIMIILTWLEYQKMKLNFSKR 

SEQ ID 10621 
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TTGATTCCAAAAGACATTGCTTTCTTAACCAAAGCTCGTCCTGTCTTAGAGAATGAAGATAGTAACGTTTCAGAAGTGACACCTTCTAAATTTTTA 
ACA 

SEQ ID 10622 

MIPKDIAFLTKARPVLENEDSNVSEVTPSKFLT 

SEQ ID 10623 

TTGAATAATGACTCTGCCACGCTAAAAACTCTTGAAATAGCTCATGATTTTTATCTAAGCAAAGGGGGTAAATCAAACTATCTTCATGTGTATTTA 
TATACCCCACAAGCGTCTCAAGATTTTCAAATTGTGCATCATAATGGTGAATCACATGGTTTAGCTCCTTCGAGA 

SEQ ID 10624 

MNNDSATLKTLEIAHDFYLSKGGKSNYLHVYLYTPQASQDFQIVHHNGESHGLAPSR 

SEQ ID 10625 

TTGGCAGCAGAATTTGAACTGCTACTCGGAGTACTACTAGCAGAGGAATTTTCTAGTGTTTGGCTGGATGATGCCCTTGTCTCATCTTTTTCAGTA 
GAAACTTGGTTACTAGAATTTTGTCCACTTTCTCTTATAATGACGGTTTTTGAAGTAGAAGAATCAGTCTTACTAGAGTCTTTG 

SEQ ID 10626 

MAAEFELLLGVLLAEEFSSVWLDDALVSSFSVETWLLEFCPLSLIMTVFEVEESVLLESL 

SEQ ID 10627 

ATGCCAAAACAAAAAACACACCGCGCATCAGCTAAACGCTTTAAACGCACAGGTTCAGGTGGATTGAAACGCTTCCGCGCGTTTACTTCACACCGT 
TTCCACGGTAAAACTAAAAAACAACGTCGTCATCTTCGTAAAGCTACTATGGTTTCATCAGGAGATTTCAAACGTATTAAAGCAATGCTTACTCGC 
CTTAAA 

SEQ ID 10628 

MPKQKTHRASAKRFKRTGSGGLKRFRAFTSHRFHGKTKKQRRHLRKATMVSSGDFKRIKAMLTRLK 

SEQ ID 10629 

ATGAACTCAATTAATATTGCTATTGATGGACCAGCATCAAGTGGAAAAAGTACTGTCGCTAAGATTATTGCTAAAAATTTGAATTACACTTACCTT 
GATACAGGTGCTATGTATCGTTGTGCTACTTATCTGGCTTTACAGCATGGATATGAAGCACAAGATGTTTCGAAAATTCTAGGACTCCTAGCTGAA 
AGACCAATTTCTTTTGGTAAAGCAGAAGATGGCAGCCAGACAGTCTTTCTTGGCACAGAAGAAGTTACTTTAGCTATCCGTCAAAACGATGTTACT 
AACAATGTCTCGTGGGTTTCTGCTATCCCAGAGATTCGAGAAGAGTTAGTAAACCAGCAGCGTCGTATAGCCAAAGATGGTGCTATTATAATGGAT 
GGTCGTGACATAGGAACAGTTGTTTTGCCAGATGCAGAATTGAAGATTTTTTTAGTGGCTTCTGTTGATGAAAGAGCTGAGCGTCGCTTTAAAGAA 
AATCAAGAAAAAGGCATTGAGAGTGATTTTGAAACACTGAAATCAGAAATTGCTGCTCGTGATTATAAAGATAGCCATCGAGAAGTTTCACCATTA 
AAGGCAGCAGAAGATGCTATTGAATTTGATACTACAGGAGTATCAATTGAAGGTGTTGTAACTTTTATTCAAGAAAAAGCAGAAAAAATAATTGAC 
ATGAAGAAT 

SEQ ID 10630 

MNSINIAIDGPASSGKSTVAKIIAKNLNYTYLDTGAMYRCATYLALQHGYEAQDVSKILGLLAERPISFGKAEDGSQTVFLGTEEVTLAIRQNDVT 
NNVSWVSAIPEIREELVNQQRRIAKDGAIIMDGRDIGTWLPDAELKIFLVASVDERAERRFKENQEKGIESDFETLKSEIAARDYKDSHREVSPL 
KAAEDAIEFDTTGVSIEGWTFIQEKAEKIIDMKN 

SEQ ID 10631 

ATGGTTCAGGGTTCAATTAATATTGAAAAATATAAAGATTTGGCGCTCCAAAAACAAGGCGAGCATCGTAAATTTTTAGCAAGTTTAAAAAAGAAA 
GCTCCTAAAAACTTAGATAAAATAGTCCAACAGATACATCAAGAGGTTTTTCAAGAAATTGATTGTACAGCATGTGCTAATTGTTGTAAAACTTTG 
GGTCCTCTATTTACAGAAGCTGATATTTCTAGGATTTCTAAACATTTCCGGATGAAGTTATCGGCTTTTGAAGATTTATTTTTAGAAGTAGATGAA 
GATGGAGATAAAGTATTTAAAGCGATGCCTTGTCCGTTTTTAGGCGATGATAACTTATGTAGTATATACGATGTCAGACCTAAAGCTTGTCGTGAA 
TTTCCACATACTGATCGTAAGAAAATCTATCAAATTAATAACTTAACGATAAAAAATACTCTTACTTGTCCAGCGGCATACCTTTTTGTGGAAAAA 
TTGAAATCACGTATAGGGAAA 

SEQ ID 10632 

MVQGSINIEKYKDLALQKQGEHRKFLASLKKKAPKNLDKIVQQIHQEVFQEIDCTACANCCKTLGPLFTEADISRISKHFRMKLSAFEDLFLEVDE 
DGDKVFKAMPCPFLGDDNLCSIYDVRPKACREFPHTDRKKIYQINNLTIKNTLTCPAAYLFVEKLKSRIGK 

SEQ ID 10633 

ATGTCAAAAAAAATAATATTAGGAATTTTATCTCTTTTATCTGTCGTTACTTTGGTGGCGTGTGGTTCATCAGACAAACAGCTACAAGATAAAGTT 
GAGAAAAAAGGGAAGTTAGTTTTAGCGGTGAGTCCAGATTATGCTCCCTTTGAGTTTAAAGCGCTTGTTAATGGGAAAGATAAAGTTGTCGGCGCA 
GATATTGAGTTAGCTCAAGCTATTGCTGATGAGCTTCATGTCAAACTAGAGGTATCTCCTATGAGTTTTGACAATGTTTTATCAAGTTTACAAACA 
GGTAAGGCTGATATGGCTATTTCTGGATTATCATATACTAAAGAGCGTGCTAAAGTCTATGATTTTTCAAAACCTTATTACACTACAGAAAATGCG 
GTTCTTGTTAGGAAGTCTGATTTAGGAAAATATACTTCAATCGAAAGCCTTAAAGGTAAAAAAATAGCAGTACAAAAAGGAAGTATCGAAGAGGGA 
GTTTCTAAGAAATCATTCAAAAATTCTCACGTCGTGTCACTGACAGCGATGGGAGAAGCGATTAGTGAGTTAAAATCAGGCAAGGTAGAAGCTGTT 
GATTTAGAAAAAACCGTAGCTGAAGGTTACTTGGCCCAGAATCCAGACCTTGTTCTTGCTAAGTTTGCCCTTAAAACAGGAGAAGGGGATGCTAAG 
GCTGTAGCTTTACCTAAAGACAGTGGAAAAATGTTGAAGACTGTTAACAAAGTGATAAAGAGACTTGAAAAAGAAGATAAATATAAAGTTTATATT 
TCAGATGCGGCTAAATTAACTGGCAATCAAGTTGAA 

SEQ ID 10634 

MSKKIILGILSLLSWTLVACGSSDKQLQDKVEKKGKLVLAVSPDYAPFEFKALVNGKDKWGADIELAQAIADELHVKLEVSPMSFDNVLSSLQT 
GKADMAISGLSYTKERAKVYDFSKPYYTTENAVLVRKSDLGKYTSIESLKGKKIAVQKGSIEEGVSKKSFKNSHWSLTAMGEAISELKSGKVEAV 
DLEKTVAEGYLAQNPDLVLAKFALKTGEGDAKAVALPKDSGKMLKTVNKVIKRLEKEDKYKVYISDAAKLTGNQVE 

SEQ ID 10635 

ATGAAGCATTGGTACACAGATGAAGGCATCCGCTATTTGGTATTCCTTTATAAAACATATGATTTTTCAGGTGAATTACAATCGTCAGATGAAGGT 
GATGTTGTATGGATTGAACGTTCACAACTTGATAAGATTGAACTAGCATATGATATGCTTAACTTTTTGAGAGTATTTGACGAAGATGACATCTCA 
GAGATGTTTTATAGTAAGCGACTTGAAGATGGTTTTATAAGAAAATTTTAT 

SEQ ID 10636 

MKHWYTDEGIRYLVFLYKTYDFSGELQSSDEGDWWIERSQLDKIELAYDMLNFLRVFDEDDISEMFYSKRLEDGFIRKFY 

SEQ ID 10637 

TTGAAAAAAAAGAATTTACTTCAGGAGAGTATTAATAAACGTCTATCTGAAGAGCGATATCAAATTCCTAAAGAAAAAAGAGAGAAAAAACGATTT 
GACATGCAGCTTATTCTGATTATTTCTATTTTAATAGGGTTAATCATGTCTATTATCGGAATTATTCGATTTTTCTTAACCTACAGTAGT 

SEQ ID 10638 

MKKKNLLQESINKRLSEERYQIPKEKREKKRFDMQLILIISILIGLIMSIIGIIRFFLTYSS 

SEQ ID 10639 

GTGAAAGTAAAGAAGTGTTTTTCAAATGTTGGCTCAGGTAACAGATACGTTTCAAAATTAAACACCTCATTCCAATCTAGTTGCTCATATTGCCAC 
CATGTCTCCCTAAACCTTGAAGAAGAAAAAGTATTCCATGGTTTATCA 

SEQ ID 10640 

MKVKKCFSNVGSGNRYVSKLNTSFQSSCSYCHHVSLNLEEEKVFHGIiS 

SEQ ID 10641 
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TTGGCAGTATCTAAAAACATACTCATTTCTAAAATTCCTATTCTTTATTCTATTCAGTATAAAAAAACGCTTTACAGCGTTTCTCATTACATGATT 
GCACTAATAGCACCAAATACCAAACCACCAACTGTTACTAGTACCATCAAAATAACAACAAAAAGAGTTAGTTTTTCAAACCCAGTTTTTTTTCGT 
TGTCCGTTATCTCCAAAAGCCACTCATGTCACCTCATTTACTGAATATATAGTTAAGTCTATATTAACACGAAACGTCTTATTTCGCAAACTACAA 
ACCGTTAGCTTAAATATATCTTTATTAAATCAATATATCTTTATTAAATCGCTTCCATATTTCCTTGTGCTTTATAAGAGTTTA 

SEQ ID 10642 

MAVSKNILISKIPILYSIQYKKTLYSVSHYMIALIAPNTKPPTVTSTIKITTKRVSFSNPVFFRCPLSPKATHVTSFTEYIVKSILTRNVLFRKLQ 
TVSLNISLLNQYIFIKSLPYFLVLYKSL 

SEQ ID 10643 

TTGAATCTTAATAAGTTTTATGTTAGAATGTACTTTGACCATAGTGGAGGAATTAACATGTATAACCTATTACTCACCATTCTACTTGTTTTATCA 
GTATTATTGATTATCTCAATTTTCATGCAACCACAAAAGAATCCAAGTAGTAATGTTTTTGATAGTAGCGGTTCTGAAGCCCTTTTTGAACGTAGT 
AAAGCTCGAGGATTTGAAGCTTTTATGCAACGTTTTACAGGTGTTTTAGTCTTTTTCTGGCTACTAATCGGCTTAGTATTATCTATTTTATCAAGT 
CAT 

SEQ ID 10644 

MNLNKFYVRMYFDHSGGINMYNLLLTILLVLSVLLIISIFMQPQKNPSSNVFDSSGSEALFERSKARGFEAFMQRFTGVLVFFWLLIGLVLSILSS 
H 

SEQ ID 10645 

ATGTCTAAAAAGACTGATTCAAATTATCTACATTCCAATTGTTCTGACAAGAAAATTTGGAGCGATGAGGCGCCTCTGCAACAGGAGACTATCCCT 
AAAGACAGAGATTGTGTTATCAAACCTGTCATTACTATGACAGTTGAACATGTGGAAATCCCATTAGATGACCAATCT 

SEQ ID 10646 

MSKKTDSNYLHSNCSDKKIWSDEAPLQQETIPKDRDCVIKPVITMTVEHVEIPLDDQS 

SEQ ID 10647 

ATGATCATGCTGTTCCTAATGATTAAACCAGATTATATAAGGTATTTCAAAGTCATTGACGATATGCATGATACCATGTACCAACAGACTGTTTTT 
CATGTTCAACTGCAAGCTTGGAAATACACCATGAAATCGATTGATCAATTAGTTGTAGATGATTTGAATGATATCAGTAATGAGAAAACCACTTTG 
GTTAAA 

SEQ ID 10648 

MIMLFLMIKPDYIRYFKVIDDMHDTMYQQTVFHVQLQAWKYTMKSIDQLWDDLNHISNEKTTLVK 

SEQ ID 10649 

ATGAGTGGTCAAAGAGCTACCAGCACCATCCAGAGCGATATAAATATCTTTCATCATATAGAAGCTATTTGTATAAGTAAATCTAACAGTATTGGG 
CTCCCCGCAATACAAAATCACTTGGGACAGCTGATCCAAAGAGAACGTCTGGGTCTTTTCTTCTCGATAACCTATTCCAAAGCTCCCACT 

SEQ ID 10650 

MSGQRATSTIQSDINIFHHIEAICISKSNSIGLPAIQNHLGQLIQRERLGLFFSITYSKAPT 

SEQ ID 10651 

ATGTTAAAAGATGTTAATGTTGGAATGAGTCATTTATTAGTTAGAGGTGCTATTATTCTAGTAGTAGGGATTGTTTTTCTGTTGCAACAGATTCAG 

SEQ ID 10652 

MLKDVNVGMSHLLVRGAIILWGIVFLLQQIQ 

SEQ ID 10653 

GTGATTAGTCTCTCAATCTTATTACTTAGAGTAAATCAAGCAAAAATGTTAGAAAATAAAAAATATATGACAAACTATTCCAAACAATATGCTCGC 
CAATCGAATAATGAATGGATTTTGTATAGTGGTGCAAAC 

SEQ ID 10654 

MISLSILLLRVNQAKMLENKKYMTNYSKQYARQSNNEWILYSGAN 

SEQ ID 10655 

TTGTTTGTCATGAGAACATTTGGGAACTCCCTGAGTGGTCCCTTGGTTGTGATCTTATCTTCTATACTATTTAGCTGGTCTCACTTACATGGTCTA 
TCTGTCGTCGACTTTGTTGTCTATTTTGGTATGGGTTTGATTTTCGCTAGTTTGCACCACTATACAAAATCCATTCATTATTCGATTGGCGAGCAT 
ATTGTTTGGAATAGTTTGTCATATATTTTTTATTTTCTAACATTTTTGCTTGATTTACTC 

SEQ ID 10656 

MFVMRTFGNSLSGPLWILSSILFSWSHLHGLSWDFWYFGMGLIFASLHHYTKSIHYSIGEHIVWNSLSYIFYFLTFLLDLL 

SEQ ID 10657 

TTGCTTGGGCATTGGGTGATTAGTTTACTATCAATAGGGTTAGAGTGGAGTTGGAGTATATGGATTGGCATTAATCTTATAATGATGATTCTGTTG 
AGTTATGTGCTAACAAAAACTGAGCCAATCAGTAACTACCAAGAGTCATCATCTAACCTCAAAAAATGGCTATTTGCAATAGGTGCTTTTAGCGTT 
TTATTTTGCTGGGCACTACTAGTAAAAACATTTTTCCCAATAAGGCAAAACCAGGAGGGATTAATAGCTGATATGAATCAGGTCAATCACTACTTT 
CGAGTTGTCTTATTATTGACTATCTGTCTTATTGCCCCAATT 

SEQ ID 10658 

MLGHWVISLLSIGLEWSWSIWIGINLIMMILLSYVLTKTEPISNYQESSSNLKKWLFAIGAFSVLFCWALLVKTFFPIRQNQEGLIADMNQVNHYF 
RWLLLTICLIAPI 

SEQ ID 10659 

ATGGGAAATACTAGGTGTGACTTTAAAGAACTTCTAACTTTTATTGATATGTTGTTAGGCATTCTTGTAGAAACAAATGTTAAGAAAATAAGGAGT 
TCTCATTTGTATATTTTA 

SEQ ID 10660 

MGNTRCDFKELLTFIDMLLGILVETNVKKIRSSHLYIL 

SEQ ID 10661 

ATGTTTGTAATGGGTGTCCAAAGAGGAGGATCAACTGTGGTTACAAGAAGACCTTCTATCTTGCTAAGCAAGCTCAAAGAAACTATGAAAAACTTT 

SEQ ID 10662 

MFVMGVQRGGSTVVTRRPSILLSKLKETMKNF 

SEQ ID 10663 

TTGCAATGGTATTCAAAAGAGCTGAAATTAAAAATTTTAAGGAAATTGGAAGTATCTTACTTCTTTATTCCAATAGCTAAATCGGAGATTATAAAA 
GGTTGCCAAATTTTTCTTTGGCAACCTTTTTATATTATTACTTATAAATCATGGAAACTAGCA 

SEQ ID 10664 

MQWYSKELKLKILRKLEVSYFFIPIAKSEIIKGCQIFLWQPFYIITYKSWKLA 

SEQ ID 10665 

TTGAATAAACAAGAGCGTTTAGGAATGAGCGTTTATCTTTACTATAATCGTGACGCTCGTAAATTATATAAATACGGAGATGTTCATTATCATTCT 
CGTAGATTAAGATATCTAGTCATTTATGTTAATAAAGAGGATATTGTTAGCGTTAGTAAAGAGATAAAACATTTAAAATTTGTTAAGGATGTTCGG 
TTATCAGCAATTGATGATATTGATCAGGATTTTGTTGGAAACTTATATCGT 

SEQ ID 10666 



WO 02/34771 



PCT/GB01/04789 



-1025- 



MNKQERLGMSVYLYYNRDARKLYKYGDVHYHSRRLRYLVIYVNKEDIVSVSKEIKHLKFVKDVRLSAIDDIDQDFVGNLyR 

SEQ ID 10667 

ATGATCTGGAAAATGGACCAAATTTCTAACAGTTTATTCTCAATAGGTGTTCCCGATAATGCAAAACAGTTTTTGACCTCAAAAGATCTCAAGCTA 
TGGGCTATTTTAGTT 

SEQ ID 10668 

MIWKMDQISNSLFSIGVPDNAKQFLTSKDLKLWAILV 

SEQ ID 10669 

ATGATTATTGAAAACCCTAACAAAGCGGACAAACAAGAAAATCTGTCCATTCCAGAAAAGGCTTACAAATTTTATAATAAAAGAGAATTAAACATA 
AAAGGAGTTTCCAAA 

SEQ ID 10670 

MIIENPNKADKQENLSIPEKAYKFYNKRELNIKGVSK 

SEQ ID 10671 

GTGCTTCAGTCTTATTTACGCCCTCTTGGTGATTTTATTTATTTATCAAGAAATCAGACACATACCAAATCAATAAACTATTTGAGAAAGCAGGTT 
ATTTGTGATAAAATGAGT 

SEQ ID 10672 

MLQSYLRPLGDFIYLSRNQTHTKSINYLRKQVICDKMS 

SEQ ID 10673 

ATGGGGAATGGCATTGTGGGACGAAAACTTTTCAAACTTATTTTTATTTGGATTTATTTTTTCAAACAGTTTATTTTTTATAAAGTTCAT 

SEQ ID 10674 

MGNGIVGRKLFKLIFIWIYFFKQFIFYKVH 

SEQ ID 10675 

ATGGGAATAAAAAGTTATAGACGGGTTGAGCTTGTAGCAAAACTTAATTTTAGATATTATCTAGTTAGTATTAGTGGACGTTATTACATTATTGAT 
TATGCCAATCCTAGTGATATAAAAGATTATTTTATAGGTATTTTTCCAGAAAGAGTAGAAAAATATCAAATTTATGATGTGACTGCGGATTATAAG 
AATTTTTTAGTAAACAAAAAAAGTCGCCTTTATCTT 

SEQ ID 10676 

MGIKSYRRVELVAKLNFRYYLVSISGRYYIIDYANPSDIKDYFIGIFPERVEKYQIYDVTADYKNFLWKKSRLYL 

SEQ ID 10677 

TTGAAAACGGAAATAGAAACAAATAATCTTATTAATTTAGGATGGTTTCATGATAATGCTGTTTATTATGATATGAAAACGAAAAAATTATATAAA 
TCTAATCTAAAAAAAATAGCACAGGTA 

SEQ ID 10678 

MKTE I ETNNL INLGWFHDNAVYYDMKTKKL YKSNLKKI AQV 

SEQ ID 10679 

ATGGCTCAACAACGTCGTGGCGGATTCAAACGCCGTAAAAAAGTTGATTATATCGCAGCTAACAAGATTGAATATGTTGATTACAAAGATACAGAG 
CTTCTTAGCCGTTTCGTTTCAGAACGTGGAAAAATTTTACCACGTCGTGTAACAGGAACTTCAGCTAAAAACCAACGTAAAGTAACAACAGCAATC 
AAACGTGCTCGTGTTATGGCTCTTATGCCTTACGTAAATGAAGAT 

SEQ ID 10680 

MAQQRRGGFKRRKKVDYIAANKIEYVDYKDTELLSRFVSERGKILPRRVTGTSAKNQRKVTTAIKRARVMALMPYVNED 

SEQ ID 10681 ' 

ATGATTAATAATGTAGTACTTGTAGGTCGCATGACCCGTGATGCAGAACTTCGTTATACACCAAGTAATCAAGCGGTAGCCACTTTTTCACTTGCA 
GTTAATCGTAATTTTAAAAATCAATCTGGCGAACGTGAGGCTGATTTTATTAACTGTGTTATTTGGCGCCAACAAGCTGAAAACTTGGCTAACTGG 
GCAAAAAAAGGTGCTTTGGTTGGAATTACAGGTCGTATCCAAACGCGTAATTATGAAAACCAACAAGGTCAACGTGTCTATGTAACAGAAGTTGTT 
GCGGAAAGTTTCCAATTATTGGAAAGTCGTGCTACACGAGAAGGTGGTTCACCTAACTCTTATAATAACGGTGGCTATAACAATGCTCCGTCAAAT 
AATAGTTATTCAGCTTCTTCTCAACAAACACCTAATTTTAGTCGTGATGAGAGTCCGTTTGGTAACTCAAATCCAATGGATATTTCAGATGATGAT 
CTACCATTC 

SEQ ID 10682 

MINNWLVGRMTRDAELRYTPSNQAVATFSLAVNRNFKNQSGEREADFINCVIWRQQAENLANWAKKGALVGITGRIQTRNYENQQGQRVYVTEW 
AESFQLLESRATREGGSPNSYNNGGYNNAPSNNSYSASSQQTPNFSRDESPFGNSNPMDISDDDLPF 

SEQ ID 10683 

ATGAAACTTCTCACTAAAGAACGGTTTGATGATTCTCAACACTTTTGGTACCAGATCAATTTATTACAAGAGAGTAACTTCGGAGCAGTTTTTGAC • 
CATGATAATAAAAACATTCCACAGGTTGTTGCAACTATTGTTGATGATTTACAAGGTTCCGGAAGTTCGAATTATTTCTGGTATTTTGGCAATACT 
ACTGATACTTCCATCCTTATGATTGCTCATTTAAATCGAAAATTCTATATTCAGGTTAATTTAAAGGACTTTGACTTTGCACTCAATTTAATAGCT 
ATAAATAATTGGAAGAGTCTCCTCCAAACTCAACTCGAAGCTCTAAACGATACCCTAGCAATATTTCAA 

SEQ ID 10684 

MKLLTKERFDDSQHFWYQINLLQESNFGAVFDHDNKNIPQWATIVDDLQGSGSSNYFWYFGNTTDTSILMIAHLNRKFYIQVNLKDFDFALNLIA 
INNWKSLLQTQLEALNDTLAI FQ 

SEQ ID 10685 

ATGACATTAATCAGTCTCCCTCGCGTTGCTTTGTCACTCCATTCTACCTTATTTATTGAAATATTGCTAGGGTATCGTTTAGAGCTTCGAGTTGAG 
TTTGGAGGAGACTCTTCCAATTATTTA 

SEQ ID 10686 

MTLISLPRVALSLHSTLFIEILLGYRLELRVEFGGDSSNYL 

SEQ ID 10687 

TTGTTGTTATACTTAGTTCATAAAATAAATAACCCAAAAGAAAGAGGTAATTCTTATGAACAAACTTATTACAGAAAAAAAAGTCAACAACGTCTC 
AACTGC 

SEQ ID 10688 

MLLYLVHKINNPKERGNSYEQTYYRKKSQQRLNC 

SEQ ID 10689 

ATGCTTGTTTTATTAAGTGTTTATACTAAAGATAATGGTATGGGATATCAAGAAGAATTATGTATGCATAAAAGGTTAAAATGGTTAGTGGCAGCT 
ATGTGTTTA 

SEQ ID 10690 

MLVLLSVYTKDNGMGYQEELCMHKRLKWLVAAMCL 

SEQ ID 10691 

ATGGTAGTTAAAGTTGGTATTAACGGTTTCGGTCGTATCGGTCGTCTTGCATTCCGTCGCATCCAAAACGTAGAAGGTGTTGAAGTTACTCGTATC 
AACGACCTTACAGATCCAAACATGCTTGCACACTTGTTGAAATATGACACAACTCAAGGTCGTTTCGACGGTACTGTTGAAGTTAAAGAAGGTGGA 
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TTCGAAGTTAACGC3TCAATTTGTTAAAC3TTTCTGCTGAACGCGAACCAGCAAACATTGACTGGGCTACTGATGGCGTAGAAATCGTTCTTGAAGCA 
ACTGGTTTCTTTGCATCAAAAGAAAAAGCTGAACAACACATCCATGAAAATGGTGCTAAAAAAGTTGTTATCACAGCTCCTGGTGGAAACGACGTT 
AAAACAGTTGTTTTCAACACTAACCACGATATCCTTGATGGAACTGAAACAGTTATCTCAGGTGCTTCATGTACTACAAACTGTCTTGCTCCAATG 
GCTAAAGCTTTACAAGACAACTTTGGTGTTAAACAAGGTTTGATGACTACTATCCACGCATACACTGGTGACCAAATGATCCTTGACGGACCACAC 
CGTGGTGGTGACCTTCGTCGTGCTCGTGCAGGTGCTGCAAACATCGTTCCTAACTCAACTGGTGCTGCAAAAGCTATCGGACTTGTTATCCCAGAA 
TTGAACGGTAAACTTGATGGTGCTGCACAACGTGTTCCTGTTCCAACTGGATCAGTAACTGAATTGGTTGCAACTCTTGAAAAAGACGTAACTGTC 
GAAGAAGTAAATGCAGCTATGAAAGCAGCAGCTAACGATTCATACGGTTATACTGAAGATCCAATCGTATCATCTGATATCGTTGGTATTTCATAC 
GGTTCATTGTTTGATGCTACTCAAACTAAAGTTCAAACTGTTGACGGTAACCAATTGGTTAAAGTTGTTTCATGGTACGATAACGAAATGTCATAC 
ACTTCACAACTTGTTCGTACACTTGAATACTTTGCAAAAATTGCAAAA 

SEQ ID 10692 

MWKVGlNGFGRIGRLAFRRIQNVEGVEVTRINDLTDPNMLAHLLKyDTTQGRFDGTVEVKEGGFEWGQFVKVSAEREPANIDWATDGVEIVLEA 
TGFFASKEKAEQHIHENGAKKWITAPGGNDVKTWFNTNHDILDGTETVISGASCTTNCLAPMAKALQDNFGVKQGIiMTTIHAYTGDQMILDGPH 
RGGDLRRARAGAANIVPNSTGAAKAIGLVIPELNGKLDGAAQRVPVPTGSVTELVATLEKDVTVEEVNAAMKAAANDSYGYTEDPIVSSDIVGISY 
GSLFDATQTKVQTVDGNQLVKWSWYDNEMSYTSQLVRTLEYFAKIAK 

SEQ ID 10693 

ATGGCTCGCGAATTTTCACTTGAAAAAACTCGTAATATCGGTATCATGGCTCACGTCGATGCTGGTAAAACAACAACAACTGAGCGTATTCTTTAC 
TATACTGGTAAAATCCACAAAATCGGTGAAACACACGAAGGTGCTTCACAAATGGACTGGATGGAACAAGAACAAGAACGTGGTATCACAATTACA 
TCAGCTGCAACAACAGCACAATGGGATGGTCACCGTGTTAACATCATCGATACACCAGGACACGTGGACTTCACAATTGAAGTTCAACGTTCACTT 
CGCGTACTTGATGGTGCGGTAACAGTTCTTGATGCTCAATCAGGTGTAGAACCTCAAACTGAAACAGTTTGGCGTCAAGCAACAGAATACGGAGTT 
CCACGTATCGTTTTTGCTAATAAAATGGATAAAATCGGTGCTGACTTCCTCTATTCAGTACAATCACTTCATGACCGTCTTCAAGCGAATGCACAC 
CCAATTCAATTGCCAATTGGTTCAGAAGACGATTTCCGTGGTATTATTGACTTAATCAAAATGAAAGCTGAAATCTATACTAATGACCTTGGTACA 
GATATCCTTGAAGAAGATATTCCAGCAGAGTATGTTGATCAAGCAAATGAATATCGTGAAAAATTAGTAGAAGCAGTTGCTGATACTGATGAAGAT 
TTGATGATGAAATACCTTGAAGGTGAAGAAATCACTAACGAAGAGTTGATGGCTGCTATTCGTAAAGCAACTATCAATGTTGAATTCTACCCTGTA 
TTGTGTGGTTCAGCCTTCAAGAATAAAGGTGTTCAATTGATGCTTGATGCTGTTATTGATTACCTTCCAAGCCCACTTGATATTCCTGCAATCAAA 
GGTATTAACCCTGATACTGACGAAGAAGAAACACGTCCTGCTTCAGATGAAGAGCCATTTGCAGCGCTTGCCTTCAAGATCATGACAGATCCTTTC 
GTGGGTCGCTTAACATTCTTCCGTGTGTACTCAGGTGTTCTTAATTCAGGTTCATACGTGTTGAATACATCTAAAGGTAAACGTGAACGTATCGGA 
CGTATCTTACAAATGCACGCAAATAGTCGTCAAGAAATTGAAACTGTTTATGCTGGGGATATCGCAGCGGCTGTTGGTTTGAAAGATACAACTACA 
GGTGATTCATTGACTGATGAAAAATCAAAAGTTATTCTTGAATCAATTGAAGTTCCAGAACCAGTTATCCAATTGATGGTTGAGCCAAAATCTAAA 
GCTGACCAAGATAAAATGGGTATCGCCCTTCAAAAACTTGCTGAAGAAGATCCAACGTTCCGCGTTGAAACTAACGTTGAAACTGGTGAAACAGTT 
ATCTCAGGAATGGGTGAACTTCACCTTGATGTCCTTGTTGACCGTATGAAACGTGAATTCAAAGTTGAAGCAAACGTTGGTGCACCTCAAGTATCA 
TACCGCGAAACATTCCGCGCTTCTACACAAGCACGTGGATTCTTCAAACGCCAATCTGGTGGTAAAGGTCAATTTGGTGATGTTTGGATTGAATTT 
ACACCAAACGAAGAAGGTAAAGGATTCGAATTCGAAAATGCTATCGTCGGTGGTGTGGTTCCTCGTGAATTTATTCCAGCCGTTGAAAAAGGACTT 
GTAGAATCTATGGCAAACGGTGTTCTTGCTGGATATCCAATGGTTGACGTAAAAGCTAAACTTTACGATGGTTCATACCATGATGTTGACTCATCT 
GAGACAGCCTTCAAGATTGCTGCATCACTTGCACTTAAAGAAGCTGCTAAATCAGCGCAACCAGCTATCCTTGAGCCAATGATGCTTGTTACAATT 
ACAGCTCCAGAAGACAATCTTGGTGACGTTATGGGTCACGTGACTGCACGTCGCGGTCGTGTTGATGGTATGGAAGCACGTGGTAATACACAAGTT 
GTTCGTGCCTTTGTTCCACTTGCTGAAATGTTTGGTTATGCAACAGTTCTTCGTTCTGCAACACAAGGACGTGGCACATTCATGATGGTATTTGAC 
CACTACGAAGATGTTCCTAAGTCAGTTCAAGAAGAAATCATCAAGAAAAACTCTGGTGAA 

SEQ ID 10694 

MAREFSLEKTRNIGIMAHVDAGKTTTTERILYYTGKIHKIGETHEGASQMDWMEQEQERGITITSAATTAQWDGHRVNIIDTPGHVDFTIEVQRSL 
RVLDGAVTVLDAQSGVEPQTETVWRQATEYGVPRIVFANKMDKIGADFLYSVQSLHDRLQANAHPIQLPIGSEDDFRGIIDLIKMKAEIYTNDLQT 
DILEEDIPAEYVDQANEYREKLVEAVADTDEDLMMKYLEGEEITNEELMAAIRKATINVEFYPVLCGSAFKNKGVQLMLDAVIDYLPSPLDIPAIK 
GINPDTDEEETRPASDEEPFAALAFKIMTDPFVGRLTFFRVYSGVLNSGSYVLNTSKGKRERIGRILQMHANSRQEIETVYAGDIAAAVGLKDTTT 
GDSLTDEKSKVILESIEVPEPVIQLMVEPKSKADQDKMGIALQKLAEEDPTFRVETNVETGETVISGMGELHLDVLVDRMKREFKVEANVGAPQVS 
YRETFRASTQARGFFKRQSGGKGQFGDVWIEFTPNEEGKGFEFENAIVGGWPREFIPAVEKGLVESMANGVLAGYPMVDVKAKLYDGSYHDVDSS 
ETAFKIAASLALKEAAKSAQPAILEPMMLVTITAPEDNLGDVMGHVTARRGRVDGMEARGNTQWRAFVPLAEMFGYATVLRSATQGRGTFMMVFD 
HYEDVPKS VQEE I I KKNSGE 

SEQ ID 10695 

ATGAGTCGTAAAAATCAAGCGCCTAAACGCGAAGTATTGCCAGATCCATTGTATAACTCAAAAATCGTTACACGTCTTATCAACCGTGTAATGCTT 
GATGGTAAACGTGGTACTGCTGCAACTATCGTATATGATGCTTTTGAAGCAATTAAAGAAGCTACTGGAACAGATGCTCTTGAAGTGTTCGAAACA 
GCTATGGAAAACATCATGCCTGTCCTTGAGGTACGTGCACGCCGTGTTGGTGGATCAAACTACCAAGTTCCTGTCGAAGTTCGTCCAGAACGTCGT 
ACAACTTTAGGACTTCGTTGGTTGGTTAACGCATCACGTGCTCGTGGTGAACACACTATGAAAGATCGTCTTGCAAAAGAAATCATGGATGCTGCA 
AACAACACAGGAGCATCAGTTAAGAAACGTGAAGATACTCACAAAATGGCTGAAGCTAACCGTGCCTTTGCACACTTCCGTTGG 

SEQ ID 10696 

MSRKNQAPKREVLPDPLYNSKIVTRLINRVMLDGKRGTAATIVYDAFEAIKEATGTDALEVFETAMENIMPVLEVRARRVGGSNYQVPVEVRPERR 
TTLGLRWLWASRARGEHTMKDRLAKEIMDAANNTGASVKKREDTHKMAEANRAFAHFRW 

SEQ ID 10697 

ATGGTATGTTTAGTAACTGATCAAAATAGCCGGCTAAACGAATACGAAAATCTATCAGGAGGTATTCAACGTGAAACGTACTTATCAACCAAG 

SEQ ID 10698 

MVCLVTDQNSRLNEYENLSGGIQRETYLSTK 

SEQ ID 10699 

ATGTATGGTCTCTTTATGTCAACACCTTTGCTTAGAGATATTTTAATTAGCCCACACCATTATTGTTATGGCATTATTGAATTATTTAAAGACTTA 
TTAGTATTAATATTACAACTT 

SEQ ID 10700 

MYGLFMSTPLLRDILISPHHYCYGIIELFKDLLVLILQ.il 

SEQ ID 10701 

GTGGGAGGAAATGAAATATTAATTAATAAACGGTTAAGAACAATCTCCTTACTACATTATCTGTTAGCGCTACTACTTCTTATAGACATTATCTTT 
ACGATTGATTTTATAATTCACACGTCAACAATTTCCAAAAATAGTCTATCATATATAAGTTATGGTCAAGGATTTGGTTGGTCTATGATTCTTATT 
AATTTGATAGCTCTACCTATTTGTTTCCTAGTAGAATTGTCAGCTGGTCTACTATTAAAATTAGAAATGCATAAGCAACATGGCTACTATCCTCTG 
GAACGCTTATTGATGACTGGTAATATTCTAACAGTTGTATCGCTAGTATTATTACATACTTTGATTCACAATATCAATTCACTTCTTTTTTTATCA 
ATTACAGTAGTTTTATTGATTTCTGGGAAGTCCTTAAGTCTTATTAGTATCTATCTATTAAAAAGAAAAAGTAAACATCAAAAAGTC 

SEQ ID 10702 

MGGNEILINKRLRTISLLHYLLALLLLIDIIFTIDFIIHTSTISKNSLSYISYGQGFGWSMILINLIALPICFLVELSAGLLLKLEMHKQHGYYPL 
ERLLMTGNILTWSLVLLHTLIHNINSLLFLSITWLLISGKSLSLISIYLLKRKSKHQKV 

SEQ ID 10703 
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ATGATTATAAGACCTGTCCTACCCTCAGATGCTAAAGAATTACTTGCTATCTATGCTCCCTACGTTGCTGACACTACAATAACGTTTGAATACGAT 
ATTCCTAGTATATCGGAATTCACTAATCGTATCAAAAATATCAGCAAATCTTTCCCATATTTAGTTGCTGAAGAAAATGGGAAAATATTAGGTTAT 
GCATATGCTTCAACTTACTACGCTAGAGCTGCCTATGACTGGACTTGCGAGCTTTCTATTTACCTTGATAAAGATGCACGTAGCAAAAAAATTGGT 
AGCCAACTATATGATACATTGGAGAAAGAATTAGTTAACCAAGGGTATGTTAATCTACTCGCTTGTATCAGTTTACCAAATGATATAAGCATTGCA 
TTCCACAAAAAAAGAGGATTTAATCAAGTCGCACATTTCCCAAAAATCGGATTTAAATTTGAACAATGGCATGACATTGTGTGGTTACAAAAGCGA 
TTGAAATCT 

SEQID 10704 

MIIRPVLPSDAKELLAIYAPYVADTTITFEYDIPSISEFTNRIKNISKSFPYLVAEENGKILGYAYASTYYARAAYDWTCELSIYLDKDARSKKIG 
SQLYDTLEKELVNQGYVNLLACISLPNDISIAFHKKRGFNQVAHFPKIGFKFEQWHDIVWLQKRLKS 

SEQ ID 10705 

ATGACAGAGCGAGAGCTTAAGAAAATTGCTAAGAAGCAAGGTTTTAGTAAAACTAACTTTGGCAAAGGGTCACACGAAGTTTGGAAACATCCAGAC 
GGACGGACAGTGACGATACCTAAGCCAAAGGAAAAAGATTACAGACCAGGCACACTGAACAACATTCTCAAAGTCTTGTATGGGGAG 

SEQID 10706 

MTERELKKIAKKQGFSKTNFGKGSHEVWKHPDGRTVTIPKPKEKDYRPGTLNNILKVLYGE 

SEQID 10707 

GTGTTTACCGTCCATAAGGACAGAGTAGAGCGTTTCCGTTTCAGTCGTGTTAAAGGTTCGGCTGTCCATAATATCGCTGGTAAAGGAGAAATCACC 

SEQID 10708 

MFTVHKDRVERFRFSRVKGSAVHNIAGKGEIT 

SEQ ID 10709 

ATGACATTTGGTCTAGTTTCAACCAATACATCACACTTAAAAGATGATGTTTTCACACCGTCAATGGTAAGTTCATTGATTTTTGTCATGCCATTC 
CTCCTCTCAAAT 

SEQ ID 10710 

MTFGLVSTNTSHLKDDVFTPSMVSSLIFVMPFLLSN 

SEQID 10711 

TTGACCCCGTTGGACACTGCATTTTTCGCCCCATCTATTGCATTGGAAATAGTGGATTTTATGGAATTCCAAATATTGCTTGCTGTTGAAAGTATC 
CCATTAAAAATTCCTGAAATCGTGCTACTCAAATTATTAAACAAATTTGACCCAGTTGAGACCAGTCCAGACCACAAATTGGAAAGAGTGGAAGTG 
AAACTTGACCACAGAGAC 

SEQ ID 10712 

MTPLDTAFFAPSIALEIVDFMEFQILLAVESIPLKIPEIVLLKLLNKFDPVETSPDHKLERVEVKLDHRD 

SEQ ID 10713 

ATGGCCAAGAAATTTTTCACTAGACAAGATATTCAATCTATCCTTGAAACAAACCCTTTGAAGGCTAAGGTCTTCTACATGGAACGTGAGGAGAAA 
TCTTCTCCTGACAATGTCATCTTGTATTATCGGTTAACACCAGGCAGTAGCATTACTGCTGATGATAGAGTGCACATGAGAAAAGTGACTTTGCAA 
GTTAGTCACTACCACAAGAAGAAACTAGACAACATTGAAAATTTGATGCTGTCTAATTTTATGTGTGAGCCAAATCAATTGAATCTAAAACAACCT 
GACACTGACTATCTACTGACAACTTACAGACTTGAGGTGTTTACAAATGGGCGGTGG 

SEQ ID 10714 

MAKKFFTRQDIQSILETNPLKAKVFYMBREEKSSPDNVILYYRLTPGSSITADDRVHMRKVTLQVSHYHKKKLDNIENLMLSNFMCEPNQLNLKQP 
DTDYLLTTYRLEVFTNGRW 

SEQ ID 10715 

TTGCTAGGATTTTCCGTCCAAACAATCGGAAATCTACAAGAACCTATCTTCAAAGAAGTATCTCCTACTGGCGTAGGAACTCCATCTATTTGGATA 
ACATCTACAATAAGATTTCAACTGACACAGCTCAGT 

SEQ ID 10716 

MLGFSVQTIGNLQEPIFKEVSPTGVGTPSIWITSTIRFQLTQLS 

SEQ ID 10717 

TTGGCGTCTGCTTTCTTTAGGTCAAACCTTACTTTTAGTAGGTCTTTTCTCTATGCTCTTATTCTAAAACTAGATTTAAAAAAAGTCAAGAGATTA 
GCTAACTTTTTAGTTAATAATTTAAAAAGGAGGGTAGATGAATGGGAATCGGTTCAA 

SEQID 10718 

MAS AFFRSNLTFSRSFLYALILKLDLKKVKRLANFLVNNLKRRVD EWES VQ 

SEQ ID 10719 

ATGGAAAGTGATTTTTATGCTGTAACTCATGTAGGGCGACTTGTTTTTGTTCTTGCTCAGACAGATTCACATCAACCCCTAAGACCTTGGTTATTG 
GATTGTAAAATCCCGAACTATGCCAGTCGCTGGCATCGAACAGGCACAATTCCACTCCAAACTCTTTACAGAGTTGGTCTAGTTTCA 

SEQ ID 10720 

MESDFYAVTHVGRLVFVLAQTDSHQPLRPWLLDCKIPNYASRWHRTGTIPLQTLYRVGLVS 

SEQ ID 10721 

ATGTCATATATTTCTAGTTTAATATTGATTATACTTTATTTATCTAAAAAAAGACATCAGAAAGAGGTATTGTCACTTGAAAATCTTTATGGAGAA 
GCTAAGTTTACTCTCTTTATCACTTATCTTGCTATCAACTTTTTCGACATCACCAGCCCTACCACAAATGATATCTTATTA 

SEQ ID 10722 

MSYISSLILTILYLSKKRHQKEVLSLENLYGEAKFTLFITYLAINFFDITSPTTNDILL 

SEQ ID 10723 

TTGATTTTTTATAATGATGTCTTTTTTATCTTTAAGAATTATAACCTAGATAAATCTTTGTTATATATGTTGCCAAGTTTTATAGAAGAAGAACTC 
TATAGT 

SEQ ID 10724 

MIFYNDVFFIFKNYNLDKSLLYMLPSFIEEELYS 

SEQ ID 10725 

ATGAAAGATGTTCCTAGAGTACCTCCTGGGAATATTTTAATTATTTCGCAACCGGCTTCAAGTGCTGTTGTTACCTCTGATAAGGTCATGCAACCT 
GGTAAA 

SEQID 10726 

MKDVPRVPPGNILIISQPASSAWTSDKVMQPGK 

SEQ ID 10727 

TTGGTTACTATTCCTACTATTAATGATGAAGAAAAAATCCTGAACCCTACACTCCTCTTCTGGATTAATCATATGTTTGAAAGTAATTGGCTGACT 
ATTTTTGACATAAAAGATTCTATCTAC 

SEQ ID 10728 

MVTIPTINDEEKILNPTLLFWINHMFESNWLTIFDIKDSIY 

SEQ ID 10729 
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ATGCCTAAATTAACCCTAGTCTATATCAGTCTTAGCGGCAATACTCAAAGCTTTGTCAAACGTCTTAGTGAACAACTGTCAACTTGGCATAACTGT 
CAGGTTTCGACTATTAATATCAAGGAACAAAATCATCAAACCTTTCCTGTTGACCAACCTTTCGTAGCACTATTACCCACTTACCTTGAGGGAGGA 
AATGGCATTGACAATGGCGATCAAGAAATTCTTACCATTCCACTTGGTGATTTTATAGCTGCACACAATAATGTCAAAAATTGTATCGGAATTGTT 
GGCTCTGGAAATAGAAATTTTAACAATCAGTACTGTTTAACTGCAAAACAATACTCTGAACGGTTTGGATTTCCTATGTTAGGAGACTTTGAATTG 
CGAGGAACTTCTAGCGACGTTGAACGTATCGCAAATATTATCGTTGAAACATTATCGAACTTTAAAGCC 

SEQ ID 10730 

MPKLTLVYISLSGNTQSFVKRLSEQLSTWHNCQVSTINIKEQNHQTFPVDQPFVALLPTYLEGGNGIDNGDQEILTIPLGDFIAAHNNVKNCIGIV 
GSGNRNFNNQYCLTAKQYSERFGFPMLGDFELRGTSSDVERIANIIVETLSNFKA 

SEQ ID 10731 

ATGATAGATTATAGCCACCATATTGAAGTTTCTTTAGAGACAGATGAACCTAAGATAGCCATGTCTTATTTTACATTAAACCATAAGCAAATTTTT 
ATCATAGAAAATTCGATAGTCGAGGAAAGAATAGATGCTTCACGTTTGTTTGGTTATGGAGCAAGTAGCAAGGGAGAAGATAGAGGGTTAGGCCTT 
TATAATGTCATGAAAGTTATTGACCGTTATCCCAATGCATCTATTAGTACAAATAGTGAACAACATACTTTCCGTCAGGGCTTAGAAATAATCTTT 

SEQ ID 10732 

MIDYSHHIEVSLETDEPKIAMSYFTLNHKQIFIIENSIVEERIDASRLFGYGASSKGEDRGLGLYNVMKVIDRYPNASISTNSEQHTFRQGLEIIF 

SEQ ID 10733 

TTGATGGATTTGCTAAAATGTGGATATACATTGGATGATATAGAAACAGCCAGACCAGAGGATATGGAACGTTATTATGCCCCTGAACAAATCAGA 
AAATATGGAGCTTTAGGAATAGAATTGAGGTTATTGCATGGATATTTT 

SEQ ID 10734 

MMDLLKCGYTLDDIETARPEDMERYYAPEQIRKYGALGIELRLLHGYF 

SEQ ID 10735 

ATGTTATCTGGATACAAATTTAAAAAAGTCAGGAGAAGAGTTTCTAAGCGTAGCACACAAGTTTTCTTTGATTTTACAGAAGTAGAAGTTACTAAA 
TTTATTGTCTTATCTCATTTAGTGGATAAGACAAAGAATTTAGATGACTCTATTAAAGAAGTCTGGGGCGACTCAAAAGCTCAGTCCGAACGAGAT 
ATAAAAAATGAATTGAAAATGCTATCAGAGGATTTCTATAAATTCTTATTTGAAGCAGAAGATAGTATGTTTCAGTTAAAAAAAAATAATCAGTCT 
TTACAGAAACAGGTTAAGGAGCTGACAGAGCGATTAAACATTTTAGAAAATGAGAAGGATTCAGGTATATTTAACAAACTTAAGCGAGGTTTC 

SEQ ID 10736 

MLSGYKFKKVRRRVSKRSTQVFFDFTEVEVTKFIVLSHLVDKTKNLDDSIKEVWGDSKAQSERDIKNELKMLSEDFYKFLFEAEDSMFQLKKNNQS 
LQKQVKELTERLNILENEKDSGIFNKLKRGF 

SEQ ID 10737 

ATGAGCTTTGCAAAAGTTCTAACTAAGAAAAATAAATTAGACAATGTAAACGATTTATGGTATTTTGTAAGAAATTCAAAAAATAGATGGGTTGCT 
GGTTCAGCCCAT 

SEQ ID 10738 

MS FAKVLTKKNKLDNVNDLWYFVRNS KNRWVAGS AH 

SEQ ID 10739 

ATGAATACAGAAATACCAAATCAATTATTACCATTCCTAGTTCCGTTGATTATGTTGCAAGGAGCTTTAATTATCATTTCTCTAGTCAAACTAAGT 
AAACTTAAGATGACTAAACACCTTTCAAAGCCAGTTTGGTTTTTGGTCATTATATTTCTTAATATAATTGGGCCAATTGCATTTCTTATTTTGGAA 
GGGAATAATGAA 

SEQ ID 10740 

MNTEIPNQLLPFLVPLIMLQGALIIISLVKLSKLKMTKHLSKPVWFLVIIFLNIIGPIAFLILEGNNE 

SEQ ID 10741 

ATGAATTATAAAAGAGCCTTTCTTAAGGGCTCTTTTATAATTCATTATTTTTCAATGACAAATATTAGTGAAGTTAATTTTTATTTAACCATTGTT 
ATTATTAATGCTGTTTTGCCACTTATTAATCAACGAAAAAGTTTCTTC 

SEQ ID 10742 

MNYKRAFLKGSFIIHYFSMTNISEVNFYLTIVIINAVLPLINQRKSFF 

SEQ ID 10743 

ATGACTAAAAAGATAACTGTTGTAGCATTAGAAACATTGATTGCCCAGCATAATAATATCCATTTGATAGACGTTCGTGAAGAGCATGAGTATCGT 
GGGGGGCATATTTCAGGTGCGATAAATCTTCCTTTGAGTCAACTCAGTCATAAGTTTGAACAGTTAGATAAAAATAAGGAATATTATCTTGTTTGT 
CAACGAGGGGGAAGATCTATTAGAGCATGCCAATTTCTTGAGTTGAAAGGCTACAAAGTAATCAATGTAGATGGCGGCACAGAAGCGTGGAGAGGA 
AATCTAGAAGTG 

SEQ ID 10744 

MTKKITWALETLIAQHNNIHLIDVREEHEYRGGHISGAINLPLSQLSHKFEQLDKNKEYYLVCQRGGRSIRACQFLELKGYKVINVDGGTEAWRG 
NLEV 

SEQ ID 10745 

ATGAACGTTAAACATATGATGTATCTATCTGGAACTCTAGTGGCTGGTGCATTGTTATTTTCACCAGCTGTATTAGAAGTACATGCTGATCAAGTG 
ACAACTCCACAAGTGGTAAATCATGTAAACAGTAATAATCAAGCCCAGCAAATGGCTCAAAAGCTTGATCAAGATAGCATTCAGTTGAGAAATATC 
AAAGATAATGTTCAGGGAACAGATTATGAAAAAACGGTTAATGAGGCTATTACTAGTGTTGAAAAATTAAAGACTTCATTGCGTGCCAACCCTGAG 
ACAGTTTATGATTTGAATTCTATTGGTAGTCGTGTAGAAGCCTTAACAGATGTGATTGAAGCAATCACTTTTTCAACTCAACATTTAGCAAATAAG 
GTTAGTCAAGCAAATATTGATATGGGATTTGGGATAACTAAGCTGGTTATTCGCATTTTAGATCCATTTGCTTCAGTTGATTCAATTAAAGCTCAA 
GTTAACGATGTAAAGGCATTAGAACAAAAGGTTTTAACTTATCCTGATTTAAAACCAACTGATAGAGCTACAATCTATACAAAATCAAAACTTGAT 
AAGGAAATCTGGAATACACGCTTTACTAGAGATAAAAAAGTACTTAACGTCAAAGAATTTAAAGTTTACAATACTTTAAATAAAGCAATCACACAT 
GCTGTTGGAGTTCAGTTGAATCCAAATGTTACGGTACAACAAGTTGATCAAGAGATTGTAACATTACAAGCAGCACTTCAAACAGCATTAAAA 

SEQ ID 10746 

MOTKHMMYLSGTLVAGALLFSPAVLEVHADQVTTPQVVNHWSNNQAQQMAQKLDQDSIQLRNIKDNVQGTDYEKTVNEAITSVEKLKTSLRANPE 
TVYDLNSIGSRVEALTDVIEAITFSTQHLANKVSQANIDMGFGITKLVIRILDPFASVDSIKAQVNDVKALEQKVLTYPDLKPTDRATIYTKSKLD 
KEIWNTRFTRDKKVLNVKEFKVYNTLNKAITHAVGVQLNPNVTVQQVDQEIVTLQAALQTALK 

SEQ ID 10747 

ATGGTTTTTGGGCATAATGGAACGATTTTATCTAAAATAGTACGCTTCTTATTAAATTTATTTTTTAAGAAAAACATTAGGCTAATCTATTTGATA 
AAAATAGTGATAAGTAGAAATTTTCTAAAATATTTAGATTTATATAAGGTGGTAAATTATCGTTATGGTTTTTTACATGAAAATATAAAT 

SEQ ID 10748 

MVFGHNGTILSKIVRFLLNLFFKKNIRLIYLIKIVISRNFLKYLDLYKWNYRYGFLHENIN 

SEQ ID 10749 

ATGATAAATAGTACCGTTTTTCTTGCTATTCTTTTAGGTTTTGTTGTTTCTTGGGTGCCAAGAGTCGCTCCATTCATATTTGTAAAATACAAAGGG 
CTACCAAATAGTCTTGTGAAATTTTTAAAATTTCTTCCTCTTTCTATTTTATTTGCCCTAACATTCTCTAGCTTTTTTTCAGTTAAATTAGGACAA 
TTGCCAACACTAAAATGGTTAGATTTATTGGCTGGCATACCAACTCTAGTTGTCACTATTCGATATCGAAATTTATTTTACACTGTTCTTACTGGT 
ATCGTTACTATGGCTTTATTGAGATTACTATTT 
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SEQID 10750 

MINSTVFLAILLGFWSWVPRVAPFIFVKYKGLPNSLVKFLKFLPLSILFALTFSSPFSVKLGQLPTLKWLDLLAGIPTLWTIRyRNLFYTVLTG 
IVTMALLRLLF 

SEQ ID 10751 

ATGCTAAAAAAACAGTACGAGCTGACTGATTTAGCTAAAAATAGAAAAATCCCAAAAGTTAAACTTTTGGGATTTTATACGCGTAAATATCACTAT 
TTC 

SEQ ID 10752 

MLKKQYELTDLAKNRKIPKVKLLGFYTRKYHYF 

SEQ ID 10753 

GTGGGGAGAGAACCTGCTGTTGAGGGTATTTTCACCTTTTTTATTGCTATTTTTCGTGTTATAATAAGAAGACTATACTTTTTTGACATGGAGAAG 
TGCGATGACATTCTA 

SEQ ID 10754 

MGREPAVEGIFTFFIAIFRVIIRRLYFFDMEKCDDIL 

SEQ ID 10755 

ATGTCAGATACTCAGCTAACACTAGAAGAACAAGAATTTCTCAAACAATATATGTCTAGAAAATACCACTACTTTAGGGATATTATTCGTTACGGT 
CAAGTGTTGGCTAAATTGACTAAA 

SEQ ID 10756 

MSDTQLTLEEQEFLKQYMSRKYHYFRDIIRYGQVLAKLTK 

SEQ ID 10757 

GTGAGGGCTGAAATTATCGCTGTAGGAACAGAAATTTTAACAGGACAGATCGTTAATACAAACGCACAATTTTTGTCGGAGAAAATGGCAGAATTG 
GGAATTGATATTTATTTCCAGACAGCTGTAGGAGACAATGAGGAACGTTTATTATCGCTTTTAGATATAGCTAGTCAGCGCAGTCAATTGGTTATC 
CTATGTGGTGGACTTGGCCGTACAGAGGATGACTTAACGAAGCAAACTTTTGCTAAATTTTTAGGTAAATCATTAACAGTAGATTTATTAGCTAGT 
CGAAAATTGGATCGTTTTTTTTGCAAGTCGTCCTCAGTTTGC 

SEQ ID 10758 

MRAEIIAVGTEILTGQIVNTNAQFLSEKMAELGIDIYFQTAVGDNEERLLSLLDIASQRSQLVILCGGLGPTEDDLTKQTFAKFLGKSLTVDLLAS 
RKLDRFFCKSSSVC 

SEQ ID 10759 

ATGGCAACATTAAAAACAGAACATGATTTTGACTTAACCCGTAACTGGTACCGCAAATCCGTCTTTCTAGATGAGCTCTGGCATGGCATGACCGTT 
GCAACACTTAATAGTTACATTCGTCAGATGAAAGACAGCCCTTACGCTTTCGGTATCAAAGGAACACACGGCAATGTCTTTATCCACTCAGAAGTC 
TTTGTGGCGTGGTTTGACTACAAAATTGCCAATCAGTATGTCGCAAAGATGGCG 

SEQ ID 10760 

MATLKTEHDFDLTRNWYRKSVFLDELWHGMTVATLNSYIRQMKDSPYAFGIKGTHGNVFIHSEVFVAWFDYKIANQYVAKMA 

SEQ ID 10761 

TTGGTTTCTTCAAACGATGAAGACGGTTCGCCACCCCACCGCTGGGCGAGTGGTCAATACGGTAGCCCAGAGCAGGTGGGGAAGGTGGCAAACGGC 

SEQ ID 10762 

MVSSNDEDGSPPHRWASGQYGSPEQVGKVANG 

SEQ ID 10763 

ATGAATCAAACAAGTATTGAACTACAAATGGTGGAGTGGGTTGCCTACTCGCCAGAGACACAAGAGAAAGTTTTCATCAAACCAGAGGACTGCAAA 
GATTTAGATGACAGAGAACTCTATCACCTTATCAAGAGTACGGGATTTGAACGATTGATTGAATCTAGAGCCTTGCAGATTGTGACCGACTTTCTC 
AATCAGAAAACACAGGTAAGC 

SEQ ID 10764 

MNQTSIELQMVEWVAYSPETQEKVFIKPEDCKDLDDRELYHLIKSTGFERLIESRALQIVTDFLNQKTQVS 

SEQ ID 10765 

ATGAAGGTTATCTTTCAACAGATAATGCTCAAAGGAATAGAACCTACTATTGTCCTCAACTTCTTTCAATCGTTCAATAAGGTATCTCTTAATGAA 
GTAATGTTCACCTCTGCTTCACTTATTTCTTTTTTAGTGAAGCAAAAGTCATCTTTACTTCTCTTATCTATTTCT 

SEQ ID 10766 

MKVIFQQIMLKGIEPTIVLNFFQSFNKVSLNEVMFTSASLISFLVKQKSSLLLLSIS 

SEQ ID 10767 

TTGGATAAGAGTGTGGTCGCTTTATTAGTGATTCACCCAAACTGGCATAACTTACTTGGATTAGTTATCCACGGAAGTGAATCGGGAGAAATTTCT 
TTAGGGGCAGAATATATCTCTACTCTTTCAATACTAACTGTTAGTGAATTTTCTTCATCTGACCTGTCTGCT 

SEQ ID 10768 

MDKSWALLVIHPNWHNLLGLVIHGSESGEISLGAEYISTLSILTVSEFSSSDLSA 

SEQ ID 10769 

ATGAATAAAAAAGAAACAAGACACCAATTAATTCGTTCCTTAGTCTCTGAGACTAAGGTGCGTACACAACATGAGTTAAGGGAATTACTAGAAAAA 
AATGGCGTTTCAGTGACGCAAGCAACATTATCTCGAGATATGAAGGAACTTAATTTAATTAAGGTTAACGAAAGCAGTGATAATGCTACAGAAACT 
TATTATGAGATTCATAGTATATCTCAGAAGCGTTGGGAAGAACGGTTACGTTTTTACATGGAAGATGCCCTAGTCATGCTGTTTCCAGTTCAAAAC 
CAAATCGTTTTGAAGACACTACCTGGCTTAGCTCAATCTTTTGGCTCCATATTAGATTCGATTTTATTACCTGAGATCTTAGCAACTGTCTGTGGT 
GATGATACTTGTTTGATTATTTGTAATAATAGTGAAGAAGCTCAAAAGTGTTTTGAGAAATTAAGTCAGTATACGCCGCCTTTCTTCTTCTCAAAA 
AAA 

SEQ ID 10770 

MNKKETRHQLIRSLVSETKVRTQHELRELLEKNGVSVTQATLSRDMKELNLIKVNESSDNATETYYEIHSISQKRWEERLRFYMEDALVMLFPVQN 
QIVLKTLPGLAQSFGSILDSILLPEILATVCGDDTCLIICNNSEEAQKCFEKLSQYTPPFFFSKK 

SEQ ID 10771 

ATGCGCAGAGATGATATTATAATGCCACAAGATGGAAGAAAAATGGCTGTATTATTGGGTTTTATTGGTGGTTTTATTGACGTTTATAGTCACATG 
CAGTTTCACTCCCTTGTTGCAACACAGACAGGTAATATTATCTTGATGGTGGCAAATCTCGGACAAAATGATTTTCACTTTTTTATCACTAAATTA 

CTTTTACTTTCTACGATGTTTATTCCTTTTGTTGAAAATGTAAACCACAATATCTGGGTAGCTTTATTAGCCTTTAGCACAGGTATTTTAATGTTG 
ACATTTTCAGGAAGTCGCATTGAATCGGAACCATATACTATCTTAATGACTTCTGGTAATTATCGGAAAATGCTACAATTTTGGTATGAGTATATT 
GTTAATCGTCAGAGAACGGCTATGCAAAAAAGACGAGCTATCAATTATTCACTGGTAGTTCTAGCATTTATTATTGGAGCATTGGTAGCTGCAATA 
GTTTACGATATTTTTGCATATAGAGCTATTTTAGGTGTGACGATAACGCTTTTAATTATTATGATTCATTATACGATTGAAATTATTAAGAACGAT 
TTAACGTTACATAATGTT 

SEQ ID 10772 
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MRRDDIIMPQDGRKMAVLLGFIGGFIDVYSHMQFHSLVATQTGNIILMVANLGQNDFHFFITKLFSIFFFSIGFLVGIVIKERAVTAPWRLYALCP 
LLLSTMFIPFVENVNHNIWVALLAFSTGILMLTFSGSRIESEPYTILMTSGNYRKMLQFWYEYIVNRQRTAMQKRRAINYSLWLAFIIGALVAAI 
VYD I FAYRAI LGVT ITLLIIMIHYTIEII KNDLTLHNV 

SEQ ID 10773 

GTGACTTACCCAGATGGTTCAAAAGATACTGTAGATGTGACTGTTAAGGTTGTCGATCCACGTACAGATGCCGATAAGAATGATCCAGCAGGTAAA 
GATCAGCAAGTCAATGTAGGTGAGACACCGAAGGCAGAAGATTCTATTGGTAACTTACCAGATCTTCCGAAAGGTACAACAGTAGCCTTTGAAACT 
CCAGTTGATACGGCAACACCGGGAGACAAACCAGCAAAAGTTGTTGTGACTTACCCAGATGGTTCAAAAGATACTGTAGATGTGACTGTTAAGGTT 
GTCGATCCACGTACAGATGCCGATAAGAATGATCCAGCAGGTAAAGATCAGCAAGTCAATGTAGGTGAGACACCGAAGGCAGAAGATTCTATTGGT 
AACTTACCAGATCTTCCGAAAGGTACAACAGTAGCCTTTGAAACTCCAGTTGATACGGCAACACCGGGAGACAAACCAGCAAAAGTTGTTGTGACT 
TACCCAGATGGTTCAAAAGATACTGTAGATGTGACTGTTAAGGTTGTCGATCCACGTACAGATGCCGATAAGAATGATCCAGCAGGTAAAGATCAG 
CAAGTCAATGGTAAAGGAAATAAACTACCAGCAACAGGTGAGAATGCAACTCCATTCTTTAATGTTGTAGCTTTGACAATTATGTCATCAGTTGGT 
TTATTATCTGTTTCTAAGAAAAAAGAGGAT 

SEQ ID 10774 

MTYPDGSKDTVDVTVKWDPRTDADKNDPAGKDQQVNVGETPKAEDSIGNLPDLPKGTTVAFETPVDTATPGDKPAKVWTYPDGSKDTVDVTVKV 
VDPRTDADKNDPAGKDQQVNVGETPKAEDSIGNLPDLPKGTTVAFETPVDTATPGDKPAKWVTYPDGSKDTVDVTVKWDPRTDADKNDPAGKDQ 
QVNGKGNKLPATGENATPFFNWALTIMSSVGLLSVSKKKED 

SEQ ID 10775 

ATGAATATTGAAGATTTGAAGAAACGTCAAGAAAAGATTAGAAACTTTTCGATTATCGCTCATATTGACCATGGAAAATCAACCTTAGCAGACCGT 
ATTTTAGAGAAAACAGAAACGGTTTCTAGTCGTGAAATGCAGGCGCAACTGTTGGACTCTATGGATCTAGAACGTGAGCGTGGAATTACTATAAAG 
TTAAATGCTATTGAGCTTAATTATACTGCTAAAGATGGTGAAACTTACATTTTTCACTTGATTGACACGCCAGGGCATGTTGACTTCACATATGAA 
GTATCACGTTCATTGGCAGCTTGTGAGGGTGCTATACTGGTTGTTGATGCAGCCCAAGGAATTGAAGCTCAAACTCTGGCAAATGTTTATTTGGCT 
CTAGACAATGATTTAGAGATACTACCAGTTATTAATAAAATTGATTTACCAGCAGCAGATCCAGAACGTGTACGTGCAGAAGTAGAGGATGTTATT 
GGTCTAGATGCTTCAGAAGCTGTGCTTGCCTCAGCTAAGGCAGGGATTGGTATTGAAGAAATTTTAGAGCAGATCGTTGAAAAAGTTCCTGCACCG 
ACTGGGGAAGTAGATGCTCCTCTTCAAGCTCTAATTTTTGATTCTGTTTATGATGCTTATCGTGGAGTAATTCTTCAAGTAAGGATTGTAAATGGT 
ATGGTTAAGCCAGGAGATAAGATTCAAATGATGTCTAATGGTAAAACCTTCGACGTTACTGAGGTTGGTATTTTCACTCCCAAAGCAGTTGGACGT 
GATTTTTTAGCAACTGGAGATGTAGGGTATATTGCTGCCTCAATTAAAACGGTTGCTGATACACGTGTTGGTGATACCATTACCCTTGCTAATAAC 
CCAGCAATAGAACCCTTGCATGGCTATAAGCAAATGAACCCAATGGTTTTTGCCGGTCTTTATCCAATTGAATCAAATAAGTATAACGATCTGCGT 
GAAGCCCTTGAAAAATTACAATTGAATGATGCTAGTCTACAGTTTGAACCGGAAACATCACAAGCATTAGGGTTTGGTTTCCGTTGTGGTTTCTTA 
GGACTTTTACATATGGACGTTATCCAAGAGCGCTTGGAACGAGAGTTCAATATTGATCTTATTATGACTGCACCATCAGTAGTTTATCATGTTAAT 
ACAACTGACGGTGAAATGCTTGAAGTTTCGAATCCATCTGAATTTCCTGATCCTACTCGTGTTGACAGCATTGAAGAACCATATGTTAAGGCGCAA 
ATTATGGTTCCTCAAGAATTTGTCGGTGCTGTAATGGAGTTAGCACAACGTAAACGTGGTGACTTTGTAACAATGGATTATATTGATGATAATCGT 
GTTAATGTTATTTACCAAATTCCTTTAGCTGAAATTGTGTTTGACTTCTTTGATAAGCTTAAATCATCAACACGTGGCTATGCTAGTTTTGATTAT 
GAAATTTCCGAATATCGTCGCTCACAATTAGTTAAAATGGATATTCTTTTAAATGGTGATAAAGTGGATGCTTTAAGCTTTATTGTTCACAAAGAA 
TTTGCCTATGAACGTGGTAAATTGATCGTTGATAAGTTGAAAAAAATCATTCCTCGTCAGCAGTTTGAAGTTCCTATCCAAGCAGCTATTGGACAA 
AAAATTGTGGCCCGTTCTGATATAAAAGCACTACGTAAAAATGTCTTAGCAAAATGTTATGGTGGTGACGTTTCACGTAAACGTAAGTTGCTTGAA 
AAACAAAAAGCTGGTAAAAAGCGCATGAAAGCAATTGGTTCCGTCGAAGTTCCTCAGGAAGCTTTCTTAAGTGTTTTATCAATGGACGATGATGAC 
AAAAAA 

SEQ ID 10776 

MNIEDLKKRQKKIRNFSIIAHIDHGKSTLADRILEKTETVSSREMQAQLLDSMDLERERGITIKLNAIELNYTAKDGETYIFHLIDTPGHVDFTYE 
VSRSLAACEGAILWDAAQGIEAQTLANVYLALDNDLEILPVINKIDLPAADPERVRAEVEDVIGLDASEAVLASAKAGIGIEEILEQIVEKVPAP 
TGE VDAPLQAL I FDS VYDAYRGVILQVRI VNGMVKPGDKI QMMSNGKTFDVTEVGI FTPKAVGRDFLATGDVGYIAAS I KTVADTRVGDTI TLANN 
PAIEPLHGYKQMNPMVFAGLYPIESNKYNDLREALEKLQLNDASLQFEPETSQALGFGFRCGFLGLLHMDVIQERLEREFNIDLIMTAPSWYHVN 
TTDGEMLEVSNPSEFPDPTRVDSIEEPYVKAQIMVPQEFVGAVMELAQRKRGDFVTMDYIDDNRVNVIYQIPLAEIVFDFFDKLKSSTRGYASFDY 
EISEYRRSQLVKMDILLNGDKVDALSFIVHKEFAYERGKLIVDKLKKIIPRQQFEVPIQAAIGQKIVARSDIKALRKNVLAKCYGGDVSRKRKLLE 
KQKAGKKRMKAIGSVEVPQEAFLSVLSMDDDDKK 

SEQ ID 10777 

TTGGACGCTAAATTTGATTTCGCTAAACAATTAGTGTATAAAGCTGGTCAATTCATTAAATCTGAGATGCAAAATACTTTTGATGTTGAGGAAAAG 
TCTCGATTTGATGATTTAGTGACAAGTCTTGATAAAAAAACACAAAAATTATTAATTCAAGAAATTATTCAACATTACCCAGATGATAATATACTT 
GCCGAAGAAGATGATGTGCGCTCACCCATTGCACAAGGTAATGTTTGGGTTTTAGACCCTATTGATGGAACTGTTAATTTTATTGTTCAAAAAGAT 
AACTTTGCTGTTATGTTAGCTTATTACGAAGAAGGCGTTGGACAATTTGGTATCATCTACGACGTTATGGCTGATATTCTTTACAGCGGGGGAGGA 
CATTTTGATGTCTATGCTAACGATAAAAAAATTGTTCCTTTTCAAGAGTGTCCTTTAGAACGTTGCTTACTTGGAGTAAATTCTGCTATGTATGCA 
GAAAATGATTGCGGTATTGCCCATTTAGCTTCTGAAACCTTAGGTGTTCGTATCTATGGTGGTGCTGGAATTAGCATGGCAAAAGTCATGCAGGGC 
AAATTATTAGCTTATTTTTCGTATATTCAACCTTGGGATTATGCTGCAGCAAAAATCATGGGGGAGACATTAGGATTTACCTTATTAACGCTTGAC 
GGGGAAGAACCCAACTATTCAACAAGACAAAAAGTAATGTTCCTACCAAAGTCGAAATTAAATCTTATCCAATCCTACCTTACCAAAAAA 

SEQ ID 10778 

MDAKFDFAKQLVYKAGQFIKSEMQNTFDVEEKSRFDDLVTSLDKKTQKLLIQEIIQHYPDDNILAEEDDVRSPIAQGNVWVLDPIDGTVNFIVQKD 
NFAVMLAYYEEGVGQFGIIYDVMADILYSGGGHFDVYANDKKIVPFQECPLERCLLGVNSAMYAENDCGIAHLASETLGVRIYGGAGISMAKVMQG 
KLLAYFSYIQPWDYAAAKIMGETLGFTLLTLDGEEPNYSTRQKVMFLPKSKLNLIQSYLTKK 

SEQ ID 10779 

TTGGGAATACTGATTGTATTTCCTTTTTTATTGGTTTTATTGTTGACTGCTTCGTCAAGTTCTCAACAAGATTGTCAAATTACACCAGATGTATCT 
TCACAAGTTGAAACCTCAAGTGAGAATGCTTCCAATAGTGATTGGACAAAAAAGGGAACAGTTGCAAATCAAACAGCAGAGAAGGTATTCAATGCT 
TGGGTAAGTAAAGGCTTATCTGGTGCGAGTGCATCAGGGATTGTTGGTTGGGTTAATTCAGAAGGTGGATTTGCTATGATAGGTCGAGCAGAAGGG 
CATTATGGTAATGATTTAAAAACAAATTCAATTGCCTTTAATGTGAGACCTACTGGGTTATCTTACTATACGACTGAAGCTGGAGGTGGTATTTAT 
CAAATCACACCTTTCACAAAGTATGCCCCATTAGGCGATCCCAAATGGGAAGATGCAGATGCCATGAATGCCTTTGTTATGAAATCCATTAAATCA 
GGAGACTGGAATAAAGCAATGGATTTATCAGGTGGAAATCATTCTTTTGAAGAGATGGCACAGATGACTGATCCCAAGCAGGCCACTTTAGTTTGG 
AATGCTTACGAACGAGGAAATACTGCATATATTAATAAAGCTCAlUiAGACTGCGGATGGGCAAAAAGCCTATGAAATATTTAATGGTTCAAAATAT 
AAATTTGATGCAGAAAAATTTTCTAAAAGTTTTGGTGGTGGTTCAAAAACGTCCTCGTCTGGTAAGAGCGATATAATTTCTGATTCTACAGTTTTA 
TCTCTTTGTGATTCAGCTAGTAATGCGGTACAGGGCTTATTTGGTAAAGATAAGTCAGGGAAAGTTAAATACACTTCTTATAATGCATGGAAACCA 
GATCAATTACCAAGTGATTTGAAAAAGTATGCAATAGATCCTAAGTCAGTTGGTTTATTTTATCGAACGTCTAGTGGATGGAATGCGATAGCTTCT 
ACTGGTGGTCAATGTACAGATCTTTCAGCAAGTTTGATGTATGGTTTATGGCTTAAAGGCGGAATGCATCCAACGCAAAGAATGGGAAATGGTAAT 
ATGGTTGTTTCTAATTGGGTATCTGCATTCGGTGGACGCTCTGAAAATACTCCATCTTCTGGAGCTGTTTTTTCAAGTTCAGGTACTTCTAGTGCT 
GGGCATACTGGAGTGGTTAGTCATGTATTTGAAAATGGCGATATGTTAATAGTAGAGCAAAATTATTCAACTTATTCTGGAGATAATAGAGGATTT 
GGACCATATTCATGGAATTATCGTTATGTTTCTACTTTAGAATTAAAAAAAGAGCATTATAGTTTTTATAATCCCTCTAAAGCTGGTTATAAATTG 
TCTGATAAAGTGAAAACGGTAGGTAGT 

SEQ ID 10780 



WO 02/34771 



PCT/GB01/04789 



-1031- 



MGILIVFPFLLVLLLTASSSSQQDCQITPDVSSQVETSSENASNSDWTKKGTVANQTAEKVFNAWVSKGLSGASASGIVGWVNSEGGFAMIGRAEG 
HYGNDLKTNSIAFNVRPTGLSYYTTEAGGGIYQITPFTKYAPLGDPKWEDADAMNAFVMKSIKSGDWNKAMDLSGGNHSFEEMAQMTDPKQATLVW 
NAYERGNTAYINKAQKTADGQKAYEIFNGSKYKFDAEKFSKSFGGGSKTSSSGKSDI1SDSTVLSLCDSASNAVQGLFGKDKSGKVKYTSYNAWKP 
DQLPSDLKKYAIDPKSVGLFYRTSSGWNAIASTGGQCTDLSASLMYGLWLKGGMHPTQRMGNGNMWSNWVSAFGGRSENTPSSGAVFSSSGTSSA 
GHTGWSHVFENGDMLIVEQNYSTYSGDNRGFGPYSWNYRYVSTLELKKEHYSFYNPSKAGYKLSDKVKTVGS 

SEQ ID 10781 

ATGAAAACAAGATCAAAACTTGCAGCAGGCTTTTTGACACTTATGTCAGTTGCCACATTAGCTGCCTGCTCAGGTAAAACATCAAATGGAACAAAT 
GTTGTTACAATGAAGGGCGACACTATTACAGTCTCTGATTTTTATGATCAAGTAAAAACATCAAAAGCTGCACAACAATCAATGCTTACATTGATC 
CTCTCACGTGTTTTTGATACACAGTATGGTGATAAAGTTTCAGATAAAAAAGTATCAGAAGCTTATAATAAGACAGCTAAAGGCTATGGTAATTCA 
TTTTCAAGCGCACTTTCACAAGCAGGTTTGACTCCGGAAGGTTACAAACAACAAATTCGCACAACTATGCTTGTGGAATATGCTGTAAAAGAAGCA 
GCTAAGAAAGAATTAACAGAAGCAAACTATAAAGAAGCATATAAAAACTATACTCCTGAAACTTCTGTACAAGTAATCAAATTGGATGCAGAAGAT 
AAAGCTAAATCTGTCCTTAAAGATGTAAAGGCTGATGGAGCTGATTTTGCAAAGATTGCAAAAGAAAAAACAACAGCTACTGATAAGAAAGTTGAG 
TATAAATTTGATTCTGCAGGGACAACCCTCCCTAAAGAAGTTATGTCAGCAGCCTTTAAGCTAGATAAAAATGGTGTTTCAGATGTGGTTTCAACG 
GTTGATTCAACAACTTATAAAACAAGTTACTACATCATTAAAGTAACTGATAAGACAGAGAAAAAATCTGATTGGAAATCTTACAAAAATCGCTTA 
AAAGAAGTTATTCTTAAGGATAAAACAAGCGATAGAGCCTTCCAAAATAAAGTGATTTCAAAAGCCTTAGAAAAAGCTAATGTTAAGATTAAAGAT 
AAAGCATTTGCAGGCATCTTATCACAATATGCTACAACAAGTGGTTCATCATCACTTAAAAAA 

SEQ ID 10782 

MKTRSKLAAGFLTLMSVATLAACSGKTSNGTNVVTMKGDTITVSDFYDQVKTSKAAQQSMLTLILSRVFDTQYGDKVSDKKVSEAYNKTAKGYGNS 
FSSALSQAGLTPEGYKQQIRTTMLVEYAVKEAAKKELTEANYKEAYKNYTPETSVQVIKLDAEDKAKSVLKDVKADGADFAKIAKEKTTATDKKVE 
YKFDSAGTTLPKEVMSAAFKLDKNGVSDWSTVDSTTYKTSYYIIKVTDKTEKKSDWKSYKNRLKEVILKDKTSDRAFQNKVISKALEKANVKIKD 
KAFAGILSQYATTSGSSSLKK 

SEQ ID 10783 

TTGAAGAAAAAACTTAAAACATTTAGCTTAATATTGCTGACAGGCTCTTTATTGGTTGCTTGCGGACGAGGAGAAGTATCTAGTCATTCAGCCACA 
TTATGGGAGCAAATAGTTTATGCATTTGCTAAATCAATACAATGGCTCTCCTTTAACCATTCAATTGGTTTGGGAATAATCTTATTCACTCTAATA 
ATCAGAGCGATTATGATGCCGCTTTATAATATGCAAATGAAATCCAGCCAAAAGATGCAGGAAATTCAGCCAAGGCTCAAGGAATTACAAAAAAAA 
TATCCAGGGAAAGATCCTGATAACCGTTTAAAGCTAAATGATGAAATGCAATCTATGTATAAAGCTGAGGGAGTTAACCCATATGCAAGTGTATTA 
CCTCTTCTAATTCAGTTACCTGTCCTATGGGCTCTTTTCCAAGCTTTGACTAGGGTTTCTTTCTTAAAAGTAGGAACATTTTTGAGCCTAGAATTA 
TCACAGCCGGACCCATATTATATTTTACCTGTACTGGCGGCCTTATTTACCTTTTTATCAACTTGGTTAACTAACAAAGCAGCTGTTGAAAAAAAT 
ATTGCTTTAACTCTTATGACTTATGTTATGCCGTTTATCATATTGGTAACAAGCTTTAACTTTGCTAGTGGTGTTGTTTTATACTGGACGGTGTCT 
AATGCTTTTCAAGTATTTCAAATTCTATTATTGAACAACCCATACAAGATTATAAAGGTTCGAGAAGAAGCAGTAAGAGTGGCACATGAAAAAGAA 
CAAAGAGTTAAACGTGCTAAGAGAAAAGCAAGTAAGAAAAGAAAG 

SEQ ID 10784 

LKKKLKTFSLILLTGSLLVACGRGEVSSHSATLWEQIVYAFAKSIQWLSFNHSIGLGIILFTLIIRAIMMPLYNMQMKSSQKMQEIQPRLKELQKK 
YPGKDPDNRLKLNDEMQSMYKAEGWPYASVLPLLIQLPVLWALFQALTRVSFLKVGTFLSLELSQPDPYYILPVLAALFTFLSTWLTNKAAVEKN 
IALTLMTYVMPFIILVTSFNFASGWLYWTVSNAFQVFQILLLNNPYKIIKVREEAVRVAHEKEQRVKRAKRKASKKRK 

SEQ ID 10785 

ATGAATAAAATAGCTAATACAGAAGTTGAAATAAATATATTCAACCTTTTAAAAAAATTGTGGAAAAAGAAATTTTTAATCACATTTGTTGCCATT 
GCATTTGCAACAGCTGGACTTTTCTATAGTCTTTTTATTGTTACGCCACAATATACTTCTTCAACAAGGATATATGTCATTAACCCTAATACCCCT 
AATAATAGTATTACTGCACAAGATCTACAAGCGGGGAGTTTTCTTGCAAATGACTATAAGGAGATTATTACGTCTACTGACGTTCTAGAAAAAGTT 
ATTTCTTCTGAAAAATTGAATTATCCTTCGTCTCAGTTGTTGCAAAAAATAACAGTTTCTATTTTAAAAGATACACGTGTTATTTCAATATCGGTC 
GAAGATGCTAATCCAAAAATGTCTCAAAAATTAGCAAATTCAGTTAGAGAAGCAGCAGTTTCAAAAATCAAGGCAGTTACTCAAGTAGAGGATATC 
ACTACTCTTGAGAAGGGAAATTTACCTAAAGCACCATCTTCTCCTAATATTAAAAAGAATGTACTAATCGGGTTTATTGTTGGTGCAGGATTATCA 
ACTATTGTTTTAGTTATTATGGGTATTTTGGATGATCGTGTTAATACTGAAGAAGATATTGAAAAGGTSCTAGGACTTACTTCTTTAGGTATAGTA 
CCAGATTTGAATAAACTT 

SEQ ID 10786 

MNKIANTEVEINIFNLLKKLWKKKFLITFVAIAFATAGLFYSLFIVTPQYTSSTRIYVINPNTPNNSITAQDLQAGSFLANDYKEIITSTDVLEKV 
ISSEKLNYPSSQLLQKITVSILKDTRVISISVEDANPKMSQKLANSVREAAVSKIKAVTQVEDITTLEKGNLPKAPSSPNIKKNVLIGFIVGAGLS 
TIVLVIMGILDDRWTEEDIEKVLGLTSLGIVPDLNKL 

SEQ ID 10787 

ATGACTTTACAAGACTTAACTAAAAAGAATCAAGAGTTTGTTCATATTGCAACTAATCAACTTTTAGCTGATGGAAAATCAGATGCAGAAATCAAA 
GCTATTTTAGAAGAACATCTCCCAGAGATTATAGATAATCAGAAAAAAGGAATTACCGCACGCTCACTCTTAGGAGCACCAACTACTTGGGCAGCC 
TCATTCACTGAGCGACCTGAGGATAAAGCTAGAGTATCTGTACAAAAAAATACCAATCCTTGGTTGATGTGGTTAGATACTTCCTTACTATTTCTT 
GGCTTAGTAACTGCTTTGAATGGTTTAATGTTGCTATTTGGTCAATCTAATGTCAATACAGGGCTTATTTCAATTTTAACTCTTGGTTTTGGTGGT 
GGTGCGGCCATGTACGTTACTTATTACTATATTTATCGCCATATGGGTAAACCAAAATCTGAAAGACCAGGCTGGCTTAAATCTTTCGCAGTACTG 
GCACTAGTTATGTTAGTTTGGTTTGCCTTATTTGCAGTAGTACCTCTTCTACCTGCAACTATTAATCCTAAACTTCCTGAGGTTGTTTTGTTTATT 
ATTGCTTTAGCATCGTTTGGTTTGCGCTTTTATTTACAACGTAAATATAATATTCAAAGCTCAATGGCACCAGTGGCACCMCAACAAAGAAGA 

SEQ ID 10788 

MTLQDLTKKNQEFVHIATNQLLADGKSDAEIKAILEEHLPEIIDNQKKGITARSLLGAPTTWAASFTERPEDKARVSVQKNTNPWLMWLDTSLLFL 
GLVTALNGLMLLFGQSNVNTGLISILTLGFGGGAAMYVTYYYIYRHMGKPKSERPGWLKSFAVLALVMLVWFALFAWPLLPATINPKLPEWLFI 
I ALAS FGLRFYLQRKYNI QS SMAPVAPQQRR 

SEQ ID 10789 

ATGTCAAAAAAAACMACACAAATGGTTTCTTATACTTCTATTTTAGTAGCTTTTGCAATCATGATTCCTATAATCATGCCTGCTAAAATAATTATT 
GGGCCTGCTTCTTTCACCTTAGCAAGCCATGTACCTTTATTTTTAAGTATTTTTATATCTGTTCCAGTTGCAATATTGGTAGCTTTAGGGACAGGA 
CTTGGATTTCTACTAGCTGGTTTTCCGATTGTAATCGTTCTTAGAGCTTTATCACATATCGGATTTGCATTAATTGCGGCTTTCTTGATTAAGTCA 
AAGCCCTCTTTATTGATGAGTAAATGGCAAACATTGTTATTTGCTGTAGCTATTAACATAATTCATGGTCTGCTCGAATTTATTACTGTTTATATA 
ATCACAATGACTTCTAACAGTAGTTCAACTTATTTATGGTCACTATTTTCTTTGATAGGACTAGGCTCTTTGCTACATGGATTGGTAGATTTTTAC 
ATAGCTCTCTTCATTTGGAAATGGATGACACAAAAGTTGGGGAAAACACTTAGGATAAGA 

SEQ ID 10790 

MSKKTTQMVSYTSILVAFAIMIPIIMPAKIIIGPASFTLASHVPLFLSIFISVPVAILVALGTGLGFLLAGFPIVIVLRALSHIGFALIAAFLIKS 
KPSLLMSKWQTLLFAVAINIIHGLLEFITVYIITMTSNSSSTYLWSLFSLIGLGSLLHGLVDFYIALFIWKWMTQKLGKTLRIR 

SEQ ID 10791 

GTGGGTTCGATTCCTACTGCCCGTGTTTTTTCTAATATGGCGGGTGTGGTGAAGTGGTTAACACATCAGATTGTGGCTCTGACATTCGTGGGTTCG 
ATTCCCATCACTCGCCTTTTCATGGGGTATAGCCAAGCGGTAAGGCAAGGGACTTTGACTCCCTCATGCGTTGGTTCGAATCCAGCTACCCCAGTT 
TTAAGA 

SEQ ID 10792 
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MGSIPTARVFSNMAGWKWLTHQIVALTFVGSIPITRLFMGYSQAVRQGTLTPSCVGSNPATPVLR 

SEQ ID 10793 

ATGGCAAAACAGAAAAATAACTGGCGCCGTGTTGGAGTTGGTGTCCTTACACTTGCTTCAGTTGCGACTCTTGCTGCATGTGGAAGTAAATCAGCT 
TCCCAGGATTCTAATGGAGCGATTAATTGGGCTATTCCAACAGAAATCAATACACTAGATTTATCTAAAGTCACAGACACTTACTCAAATCTAGCT 
ATTGGTAACTCTAGTAGTAATTTCCTTCGCTTAGATAAAGATGGAAAGACAAGACCAGATTTGGCTACTAAAGTAGATGTTTCAAAAGATGGCTTA 
ACTTATACAGCTACATTACGTAAAGGCTTGAAGTGGTCAGATGGCAGTAAACTTACTGCAAAGGATTTTGTTTATTCATGGCAACGTTTAGTTGAT 
CCTAAAACAGCTTCACAATATGCTTACCTTGCTGTTGAAGGGCATGTGCTTAATGCCGATAAAATCAACGAAGGACAAGAGAAAGACTTGAATAAG 
CTAGGTGTTAAGGCGGAAGGCGATGACAAAGTTGTTATTACTTTATCTAGTCCGTCTCCACAATTTATCTACTACCTTGCATTCACTAACTTCATG 
CCACAAAAACAAGAAGTTGTTGAAAAATATGGAAAAGATTACGCAACTACTTCAAAAAATACAGTTTACTCAGGACCATATACTGTTGAAGGTTGG 
AATGGTTCGAATGGTACTTTCACGCTGAAGAAAAACAAAAATTATTGGGACGCTAAAAATGTAAAAACAAAAGAAGTTCGCATCCAGACTGTTAAA 
AAACCAGATACCGCCGTTCAAATGTATAAACGTGGTGAGTTAGATGCAGCTAATATCTCAAATACTTCTGCTATTTATCAAGCTAATAAGAATAAT 
AAAGATGTCACAGATGTTCTAGAAGCGACCACTGCCTATATGGAATATAATACTACTGGTTCTGTGAAAGGGCTTGATAATGTTAAGATTCGTCGC 
GCCTTAAACTTAGCAACTAACCGTAAAGGAGTTGTTCAAGCAGCCGTTGATACAGGCTCAAAACCGGCAATTGCTTTTGCACCTACTGGTTTAGCC 
AAAACACCAGATGGAACTGATTTGGCAAAATATGTTGCCCCAGGTTATGAATATAATAAAACTGAAGCAGCAAAACTCTTTAAAGAAGGTTTGGCT 
GAATCAGGCTTGACTAAGCTAAAATTAACAATTACAGCAGATGCTGATGCTCCTGCTGCCAAAAACTCTGTTGACTATATCAAGTCTACTTGGGAA 
GCTGCTCTTCCAGGACTTACTGTTGAAGAAAAATTTGTAACCTTTAAACAACGCTTAGAAGACAGTAGAAAACAAAACTTTGACATCGTAGTTTCT 
CTTTGGGGTGGGGATTATCCAGAAGGATCAACTTTCTACGGCCTCTTTAAGTCAGATTCACAAAATAACGATGGAAAATTTGCTAACAAGGACTAT 
GATGCTGCTTATAACAAGGCAATTTCTGAAGATGCGATGAAACCAGCAGAATCAGCGAAGGACTATAAAGAAGCAGAGAAAATTTTATTTGAGCAA 
GGTGCTTATAACCCACTCTACTTCCGTAGTGGTAAAGGTTTACAAAATCCAAAATTAAAAGGTGTTATTCGTAATACTACAGGTTTGTCAATAGAC 
TTTACACATGCTTATAAAAAA 

SEQ ID 10794 

MAKQKNNWRRVGVGVLTLASVATLAACGSKSASQDSNGAINWAIPTEINTLDLSKVTDTYSNLAIGNSSSNFLRLDKDGKTRPDLATKVDVSKDGL 
TYTATLRKGLKWSDGSKLTAKDFVYSWQRLVDPKTASQYAYLAVEGHVLNADKINEGQEKDLNKLGVKAEGDDKWITLSSPSPQFIYYLAFTNFM 
PQKQEWEKYGKDYATTSKNTVYSGPYTVEGWNGSNGTFTLKKNKNYWDAKNVKTKEVRIQTVKKPDTAVQMYKRGELDAANISNTSAIYQANKNN 
KDVTDVLEATTAYMEYNTTGSVKGLDNVKIRRALNLATNRKGWQAAVDTGSKPAIAFAPTGLAKTPDGTDLAKYVAPGYEYNKTEAAKLFKEGLA 
ESGLTKLKLTITADADAPAAKNSVDYIKSTWEAALPGLTVEEKFVTFKQRLEDSRKQNFDIWSLWGGDYPEGSTFYGLFKSDSQNNDGKFANKDY 
DAAYNKAISEDAMKPAESAKDYKEAEKILFEQGAYNPLYFRSGKGLQNPKLKGVIRNTTGLSIDFTHAYKK 

SEQ ID 10795 

ATGATGCAAGAGTACTTTGGTATTGGTCTTGATAGTAGCAGCCGCTGTTACCACTATCATACTAAATTGGATATTGTCGCTTTAAAATGTGCTGTT 
TGTCAAAAATATTATGCTTGTTATAAATGTCATGATGCACTCGAGGAGCATTGTTTTGCAGCAACAAAATCTGATGAAACGTTTCCTGTCTTATGC 
GGTTCTTGTCGTCAGATGTTGACATTAAAAGAGTATAAAACTGGTTTTTGTCCTTATTGTCGTATGCTTTTTAATCCAAATTGTCAACGCCATGAT 
TCTATTTATTTTTCGAAGGAG 

SEQ ID 10796 

MMQEY-FGIGLDSSSRCYHYHTKLDIVALKCAVCQKYYACYKCHDALEEHCFAATKSDETFPVLCGSCRQMLTLKEYKTGFCPYCRMLFNPNCQRHD 
SIYFSKE 

SEQ ID 10797 

TTGGCAGTCAACGAACCGCCCGAAGTATTTTGGGGATGTAGGAGGAAGGGAGTCACTATCTCGCCTCCTCTTTTTATAGCTTATTTAGATTGGAGA 
ACATTTATGAACACACGTGTCTTTAAGGACATCTCAAAGGTTCAACACAGGGCATGGCTGGGATTTACAACTAGACAGGTTATTTTTGTATTTCCA 
GCTGTCGCCCTAACCATTTTGGTTTTGGGCTTGAACCTATTTTATTGGCAATTTGGGGATTGGTTTGTCTATGGTTTTGTTTTTAGCTTTACCAXT 
CCACTCATGTTATTTGGGGTCTATCGCCCCAACGATTTACCATTTGAAATATACCTCAAGTACCGTTTTCATTATGAACTAACGGTGCCAGACCGC 
ACATTTACTGGAAGAAAAGGAGACCAACGTGAAAAAATTAAAACACTCAATGAAATCAAAGACCTCTTC 

SEQ ID 10798 

MAVNEPPEVFWGCRRKGVTISPPLFIAYLDWRTFMNTRVFKDISKVQHRAWLGFTTRQVIFVFPAVALTILVLGLNLFYWQFGDWFVYGFVFSFTI 
PLMLFGVYRPNDLPFEIYLKYRFHYELTVPDRTFTGRKGDQREKIKTLNEIKDLF 

SEQ ID 10799 

GTGAACGTGAAAATGTTACAATATCTTGAGGAGGTGAAACATATGTCAAAAACAGTAGTACGTAAAAACGAATCACTTGACGATGCACTTCGTCGT 
TTCAAACGTTCTGTGACTAAAGCTGGTACTCTTCAAGAATCACGTAAACGTGAATTCTACGAAAAACCTTCTGTAAAACGTAAACGTAAATCAGAA 
GCAGCTCGCAAACGTAAAAAATTC 

SEQ ID 10800 

MNVKMLQYLEEVKHMSKTWRKNESLDDALRRFKRSVTKAGTLQESRKREFYEKPSVKRKRKSEAARKRKKF 

SEQ ID 10801 

ATGGGGGTCAAGAAGGGCCAACGTATCTATCATATCCTCAAAACCAACGATCTAGAAGTGAGTTCTTCAACCGTTTATCGACACATCAAGAAAGGC 
TACCTATCCATCACACCAATCGACCTACCCAGAGCTGTGAAGTTCAAAAAAAGGCGAAAGAGCACACTCCCTCCTATTCCAAAAGCGATTAAAGAA 
GGGCGACGGTACGAGGATTTTATAGAACACATGAACCAATCAGAGCTGAACTCCTGGCTTGAAATGGACACGGTTATTGGACGGATTGGTGGAAAG 
GTCCTTCTCACCTTCAATGTCGCCTTCTGTAACTTCATCTTTGCCAAACTGATGGATTCTAAGACAGCTATCGAAACTGCTAAACACATACAGGTC 
ATTAAGAGGACACTCTATGATAACAAGAGAGACTTCTTCGAACTCTTTCCTGTTATCCTAACGGATAATGGTGGGGAATTCGCTAGAGTGGATGAT 
ATTGAGATAGATGTTTGTGGACAGTCTCAACTCTTCTTTTGTGACCCTAATCGGTCTGACCAGAAAGCAAGAATCGAGAAGAATCATACCCTCGTG 
AGAGACATACTGCCTAAGGGGACTTCCTTCGACAACTTGACTCAAGAGGACATTAATCTGGCACTATCTCATATCAACAGCGTTAAGAGACAGGCT 
CTAAATGGTAAAACGGCTTATGAGCTATTCTCTTTTACTTACGGAAAAGACATCGCAAGTATACTCGGTATTGAGGAAATTACTGCGGAAGACGTC 
TGCCAATCTCCCAAACTATTAAAAGACAAAATC 

SEQ ID 10802 

MGVKKGQRIYHILKTNDLEVSSSTVYRHIKKGYLSITPIDLPRAVKFKKRRKSTLPPIPKAIKEGRRYEDFIEHMNQSELNSWLEMDTVIGRIGGK 
VLLTFNVAFCNFIFAKLMDSKTAIETAKHIQVIKRTLYDNKRDFFELFPVILTDNGGEFARVDDIEIDVCGQSQLFFCDPNRSDQKARIEKNHTLV 
RDILPKGTSFDNLTQEDINLALSHINSVKRQALNGKTAYELFSFTYGKDIASILGIEEITAEDVCQSPKLLKDKI 

SEQ ID 10803 

TTGGAGCTGGAGACAATGACATTTGGTCTAGTTTCAACCAATACATCACACTTAAAAGATGATGTTTTCACACCGTCAATGGTAAGTTCATTGATT 
TTTGTCATGCCATTCCTCCTCTCAAAT 

SEQ ID 10804 

MELETMTFGLVSTNTSHLKDDVFTPSMVSSLIFVMPFLLSN 

SEQ ID 10805 

TTGCCAATTTCTGTCTTCGTTCTACCATCAGGCTTGTTCTCTTCACTAGGTGAGGGTTGCGATGGTTCTGTTGTAGGTGGATTAGT.TGACGGATTT 
GTTTCTGGTTCACTTGATGAACTCGATTCATTTTCAGAAGAAGAACCAGTACTAGACTGGTCTAGTTCATCTGATCTTTTCTCCTCAGATAAGGTC 
GTAGTCACGACACTCGTGTCAGTATTCTTATCACTTGTATCAGCA 

SEQ ID 10806 

MPISVFVLPSGLFSSLGEGCDGSWGGLVDGFVSGSLDELDSFSEEEPVLDWSSSSDLFSSDKVWTTLVSVFLSLVSA 



WO 02/34771 



-1033- 



PCT/GB01/04789 



SEQID 10807 

TTGTCTATCAATTTCTTCGCTTCTTCAATATTCATTTGCTACCTCCAAAAATACTTCACTGCATTCATTGTACTCAATTCTATAACCTTTTTTGTC 
ATTTACCCATTTATAAACATGATTATCCTTGCTATTTTAGTCGCTCATACGAAAAACGAATATGCTTTAAAAAATCTTCAATGTCAATTACTGCAC 
AACCATCAATGTCAGACC 

SEQ ID 10808 

MSINFFASSIFICYLQKYFTAFIVLNSITFFVIYPFINMIILAILVAHTKNEYALKNLQCQLLHNHQCQT 

SEQ ID 10809 

GTGCTGTTTCGAATGGTTCCAAAACACAAAATCTTTTGTTGCTCCTGGACGTATTGTTTTAGAGCTGTGCTGTTTCGAATGGTTCCAAAACATGTA 
AGGTATTGTAAAACTTCTTCTTGCGGTTTTAGAGCTGTGCTGTTTCGAATGGTTCCAAAACACTGTTCCTATAAT 

SEQ ID 10810 

MLFRMVPKHKIFCCSWTYCFRAVLFRMVPKHVRYCKTSSCGFRAVLFRMVPKHCSYN 

SEQID 10811 

ATGTGGATAATACTCTTTAAAGTGTGGATAATACTATATTATAAAGCTTTTTATCTGATTTTTCTGTATTTTGAAATCAAATTATATTTTTTAATT 
TTAGTTTATATTTCAAAAATTAAAACACCCTATAACCAAGTATCACAGGGTGCATATTTTTATATTATA 

SEQ ID 10812 

MWIILFKWIILYYKAFYLIFLYFEIKLYFLILVYISKIKTPYNQVSQGAYFYII 

SEQ ID 10813 

ATGGTTCCAAAACTGGTTATACATTTACTAATCCATCAGCATTGTTTTAGAGCTGTGCTGTTTCGAATGGTTCCAAAACAAGCTAATTCTCATCTC 
ACCGAGATGGATAGTTTTAGAGCTGTGCTGTTATTATGC 

SEQ ID 10814 

MVPKLVIHLLIHQHCFRAVLFRMVPKQANSHLTEMDSFRAVLLLC 

SEQID 10815 

TTGCTTAATAAAACCTATTTAACGACAGCAACAATGTCACTTTCGCGAACAACTGTCACTTTTTCGTTACCGTCTTTAACTTCCAGACCAGCACCA 
TTTTCGACTAAAACAGTATCACCCTCTGCAACGCTCGGTGCAACTAATTCCCCTGTTAAGGTACGAATACCGTCACCCACAGCAAGAACTTTGGCT 
GTCTTTGTCGCATCATGGCTTGCTCCTGCAAGAACAAAACCACCGACAGATTTCTCTTCAGTTTCAACAAACGAAATGATCACACGATCACCTAAT 
GGTTTTAACATAATAAACGAACCTCCATACGAGATATATTTTGATTTTTTAGCACTCTTATACAGAGAGTGC 

SEQID 10816 

MLNKTYLTTATMSLSRTTVTFSLPSLTSRPAPFSTKTVSPSATLGATNSPVKVRIPSPTARTLAVFVASWLAPARTKPPTDFSSVSTNEMITRSPN 
GFNIINEPPYEIYFDFLALLYREC 

SEQ ID 10817 

ATGAAAATTGAGAAAATTGTAGAAAATTTTGATTTTTTATGTTTTAATAGTTTTTGTAATTATTATGTTACAAGAAAAGGAGATTTTTATGAACAC 
AAAACAGCGTTTTTCAATCCGGAAATA 

SEQID 10818 

MKIQKIVENFDFLCFNSFCNYYVTRKGDFYEHKTAFFNPEI 

SEQ ID 10819 

ATGATACCGTTTTCTAACTTGAAAATCAACACTTATTTTCAAATATTTTCAATTTGTCAAGAAATATGCTTACAAAGACTATCAAAAGAGGTTACC 
TGGGTAACCTCTTTTACTATTTCTTATTTTTTCTTAAGTTCACCT 

SEQ ID 10820 

MIPFSNLKINTYFQIFSICQEICLQRLSKEVTWVTSFTISYFFLSSP 

SEQ ID 10821 

ATGATCTTTTTAAAAGTGATAAAGATGATTTTTGTCCGATACCAACTTTATAGAGGCCCTTTTCGCATTCAAACTTTGATAGGATATTTGGATAAT 
AATAGTCAAACATATGGTCAGAAAGTAAAAGCCAGTATTGATTGGGATAAT 

SEQ ID 10822 

MI FLKVI KMI FVRYQLYRGPFRI QTL I GYLDNNS QT YGQKVKAS IDWDN 

SEQID 10823 

TTGTACAACTTGTCAAAACCACATTCAGGACAACGTTCAGGTGGTCCGACTGCTTCAACTTTAAACATCATATCGGTTTCATTTTCTTGTGGCGGT 
TCTATTGTTTTAATGTCTGGTAGGGATAATAAGTCTGACATATTATTCATCCTTTATTACTCTGCGGTGTTAAGGTATCAATTA 

SEQ ID 10824 

MYNLSKPHSGQRSGGPTASTLNIISVSFSCGGSIVLMSGRDNKSDILFILYYSAVLRYQL 

SEQID 10825 

TTGTACAACTTGTCAAAACCACATTCAGGACAACGTTCAGGTGGTCCGACTGCTTCAACTTTAAACATCATATCGGTTTCATTTTCTTGTGGCGGT 
TCTATTGTTTTAATGTCTGGTAGGGATAATAAGTCTGACATATTATTCATCCTTTATTACTCTGCGGTGTTAAGGTATCAATTA 

SEQ ID 10826 

MYNLSKPHSGQRSGGPTASTLNIISVSFSCGGSIVLMSGRDNKSDILFILYYSAVLRYQL 

SEQID 10827 

TTGCCAAAAGCTATAAAACGATTCCCAAATAATTTCTTAGTGGCTTTTCCCTTGTCAACTGCAATGGGATTTATGTACAAACATTTTTCAAATTCG 
TGGAAAAAG 

SEQID 10828 

MPKAIKRFPNNFLVAFPLSTAMGFMYKHFSNSWKK 

SEQ ID 10829 

TTGATAACTGCTATTGATAATAATATTATTGTTTTGGCTGGGGTCCAAGGTTCTTGTTTGCTTACCATTAACCGTCCAGGTATCTACCCTGTAATC 
TGGATTATT 

SEQID 10830 

MITAIDNNHVLAGVQGSCLLTINRPGIYPVIWII 

SEQID 10831 

ATGGTTCCAAAACAAGGTACTTTTAGCTTGTTCTTGTGGTGTTGTTTTAGAGCTGTGCTGTTTCGAATGGTTCCAAAACACAGCTACTGTAAATTC 
TGCTTTTACGGTTGTTTTAGAGCTGTGCTGTTTCGAATGGTTCCAAAACTAGTGCAGTTGTCAAGGAGATTG 

SEQID 10832 

MVPKQGTFSLFLWCCFRAVLFRMVPKHSYCKFCFYGCFRAVLFRMVPKLVQLSRRL 

SEQ ID 10833 

TTGGTAGCTATTCAATACATGAAATCCGTTAATTTTTTCTTCTCTGTTTGCAATCAGTATTTTTATAAATCTATCATTGCAATGCTCAGATGG 

SEQID 10834 

MVAIQYMKSVNFFFSVCNQYFYKS I IAMLRW 



